IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62007934

Gene Model: AUR62007934
Description: CQEXPA-34
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html
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GENE STRUCTURE
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE
Guery coq, e —————————————————————————————————————————————

Superfanilies PLNO0193

List of domain hits

Name Aeeessmn Description Interval E-value
[ ] PLN00193 super far 3342 expansin-A Provisional 3-250 2.92e-100

SEQUENCES
Peptide
>CqEXPA-34

MGAKLNITLVLMLLTTIFAIDAKIENDWEFARATNYGGMDGRETMQGACGYGNLTQ
QGYGLETTALSTALFNDGLTCGACYQIMCKDSKWCLNGTQIHVTATNFCPPNYTKPN
ENWCNPPLKHFDLSQPMFRKIAVYEAGIVPVAYRRVNCNKQGGLKFEFKGNPNWIL
VLVYNVGGVGDVEDVKVKGSDTTSWLOQMRRNWGQNWETNATLVGQSLSFQVTTS
DGKMVQADDVAPASWKFNQTYVCKRQFR*

CDS (coding sequence)
>CqEXPA-34

ATGGGTGCTAAGTTAAACATCACCTTAGTCCTTATGCTGCTTACAACCATATTTGC
TATTGATGCTAAAATTGAAAATGACTGGGAATTTGCCCGTGCAACGAACTACGGT
GGCATGGATGGACGTGAAACCATGCAAGGAGCTTGTGGGTATGGAAATCTCACC
CAACAAGGCTATGGACTCGAAACGACAGCATTAAGCACGGCCCTCTTCAACGAC
GGTCTAACATGTGGCGCTTGCTACCAAATCATGTGTAAAGACTCAAAATGGTGTC
TTAATGGTACCCAAATCCATGTAACAGCCACCAACTTTTGCCCTCCTAACTACACT
AAACCTAACGAAAATTGGTGCAACCCTCCCTTGAAGCACTTTGATCTATCACAAC
CAATGTTTAGGAAAATCGCGGTGTATGAGGCAGGCATTGTCCCTGTGGCTTATCG
CCGGGTAAATTGTAATAAACAAGGAGGCCTTAAGTTCGAGTTTAAGGGAAACCC
GAATTGGATCCTTGTACTCGTTTATAACGTGGGTGGTGTAGGGGATGTTGAGGAT
GTTAAGGTTAAGGGTTCCGACACTACTAGTTGGTTACAAATGAGAAGGAATTGGG
GACAAAATTGGGAGACTAATGCTACGCTTGTTGGACAAAGTTTGTCGTTTCAAGT
GACTACTAGTGATGGAAAAATGGTGCAAGCTGATGATGTGGCTCCTGCTTCATGG
AAATTTAATCAAACTTATGTTTGTAAAAGACAATTTAGGTAA

Nucleotide
>CgEXPA-34

ATGGGTGCTAAGTTAAACATCACCTTAGTCCTTATGCTGCTTACAACCATATTTGC
TATTGATGCTAAAATTGAAAATGACTGGGAATTTGCCCGTGCAACGAACTACGGT
GGCATGGATGGACGTGAAACCATGCGTAAGTTTTTCAATATCTTATTTCTCTTTTT
TATATATTCCGGCCTTATTTTATTTGACTTAACGTTGATAAGTAATGTTGACATGT
TGTGACTATGTGTAAAAGTTCCGTACAAATTATCAGGTGCATTAGAGATCGGAGA
CATCACCATATATAAACATGATTTCAACATGTCTTAAAATTGAATTTCATTTAAAG




TTTTAGATCGGGATATTAATTGGGGAAATATAGGATGCATGGTAGAATTAACACT
GAAAAGATATAACTAGAGATAATTGGATTGGCGGGCCTTGTTATTTTTACACCTT

[TTTTTTTTTTTTTTTCTTTATTATAATTTTTTAACAGTATATTTACACCTAATTAAT
AAAGCAAAATAGATTTGAATGTATGAAGAATGAAAATTATTTTCTTGAATAGTTA
TTACCTACGACTATACAAGTACATCATTTAATTGTAACCCGATCCCTATATTCTTT
TCATTACTTTTTCCAATTTGCATGACTTTTTGAGTTTTTCAATCTCAAAAAAAAATT
CTAATAGATTTAGGTGAGGCAAGTATATATATATATATATATATATATATATATAT
ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTTTTTTTTTTAATGTCTAT
TTAATAGCAAGGGATTAGATTAAACCATTTATTAATGTTATAGAAACGTAATTTC
TTAAAGCTTTAACCCATGCATGAATTGTATGGTATCTAACTCTTTGCTTCAATTTC
TCAAAATCATCATCGATAAGAAAACAACAACAAATTGATTGTAGAGAACAATAA
TGAACACAGACCTTAGATGCATGCATGCATGCATCATTCTAGGCAATAATTAAGT
TATACTCACAATTTGATTTTTGTTTGATTATATATGCTTCAAGTAACAATTAGATA
TGCCCTAATCTAAGTTTTAATATGTTAAAAACTATACAAAATTAAACTTGTTATTT
TTTTCACAAATTGGCCTGGTGATCATATTATGTACACTTGCAGAAGGAGCTTGTG
GGTATGGAAATCTCACCCAACAAGGCTATGGACTCGAAACGACAGCATTAAGCA
CGGCCCTCTTCAACGACGGTCTAACATGTGGCGCTTGCTACCAAATCATGTGTAA
AGACTCAAAATGGTGTCTTAATGGTACCCAAATCCATGTAACAGCCACCAACTTT
TGCCCTCCTAACTACACTAAACCTAACGAAAATTGGTGCAACCCTCCCTTGAAGC
ACTTTGATCTATCACAACCAATGTTTAGGAAAATCGCGGTGTATGAGGCAGGCAT
TGTCCCTGTGGCTTATCGCCGGGTAAATTGTAATAAACAAGGAGGCCTTAAGTTC
GAGTTTAAGGGAAACCCGAATTGGATCCTTGTACTCGTTTATAACGTGGGTGGTG
TAGGGGATGTTGAGGATGTTAAGGTTAAGGGTTCCGACACTACTAGTTGGTTACA
AATGAGAAGGAATTGGGGACAAAATTGGGAGACTAATGCTACGCTTGTTGGACA
AAGTTTGTCGTTTCAAGTGACTACTAGTGATGGAAAAATGGTGCAAGCTGATGAT
GTGGCTCCTGCTTCATGGAAATTTAATCAAACTTATGTTTGTAAAAGACAATTTAG
GTAA




