IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015962748

Gene Model XP_015962748.1
Description: ADEXPA-12
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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Superfanilies PLNOOOSO

+H Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN0D050 super family 31535 expansin A. Provisional 6-240 4.16e-117
SEQUENCES

Peptide

>AdEXPA-12

MALLGIFLVVAYFSVVSQHVIGYGNWINAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSSG
YGTNTAALSTALFNNGLTCGACYEIKCVNDPQWCLPGSIVVTATNFCPPGGWCDPPN
HHFDLSQPIFQHIAQYKAGIVPVVYRRVRCRRRGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVGGAG
DVHGVAIKGSRTRWQSMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFIVTTSNGHKVLSYNVAPP
NWSFGQTYTGRQFNY

CDS (coding sequence)
>AJEXPA-12

TGGATGTTGACTGAGCTCTATTTATTCCCTCACCAATCCCCTCCCTTTCCCATTTCC
TCAAACAACTCTTTTCTAAGGAGGAAAATAAAGTAACAATAAACATGGCTCTTCT
TGGAATATTTCTTGTGGTGGCATATTTTTCTGTGGTCTCACAACATGTCATTGGAT
ATGGAAATTGGATCAATGCTCATGCCACTTTCTATGGTGGAAGTGATGCTTCTGG
AACAATGGGGGGTGCTTGTGGATATGGAAACCTGTATAGCAGTGGATATGGGAC
AAACACAGCAGCACTAAGCACAGCACTATTCAACAATGGATTAACATGTGGAGC
ATGCTATGAAATAAAGTGTGTGAATGACCCACAATGGTGTCTTCCAGGCTCCATT
GTAGTAACTGCCACTAATTTCTGTCCTCCTGGTGGATGGTGTGACCCTCCAAATCA
CCATTTTGACCTCTCACAACCTATTTTCCAGCACATTGCACAATACAAAGCTGGA
ATTGTGCCTGTAGTTTATAGAAGGGTAAGGTGCAGGAGAAGGGGTGGAATAAGG
TTCACCATCAATGGACACTCATACTTCAATTTGGTGCTAGTGACAAATGTTGGAG
GTGCAGGTGATGTGCATGGTGTGGCCATTAAAGGGTCAAGAACAAGATGGCAAT
CCATGTCAAGGAACTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAACTCATACCTCAATGGCC
AAAGTCTTTCTTTTATAGTCACCACAAGTAATGGACACAAGGTCTTGTCTTATAAT
GTTGCCCCACCTAATTGGTCCTTTGGACAGACCTACACTGGAAGGCAATTCAACT
ACTAACCAATTAAATTAATAAGTTACCCTTAATTAATTAATTCAAAATATTATTTT
TCAAAATAATTTTCAGTAATATTTCTCTATTTTAAAATATCTGTTTTTTCTGATATT
TCGATATCTCCATATTTAACATATATATGGATGTGTCGAATTTCTAAAGTTGACAG
ATATTTTAATTTTAAAAAAATTATTAGTATCCTTGGATTATAGTTCGAAGAACTAT
ATATGCGAAGGTTGAATTGTAGTGTAGGGTGAGTCATTGTTTGGCTGAATGGATA
ATTAAGAAGATTTAGCCCTTAATAGTTTGATTTTTATATATAATTATTATAATAAT
TATATATTTGTATGTATTATAGCAAGGTGGGCTTTTGCAAATGATGTGGTAGCTTT
ATTTATGCTATGCCTTTGCAAAAGGGCTACATTGCTCTATTGAGAAAGATTAATGT




CAAAAGAAGAAGAGGATTATTGTTGATTGTGCACTTAATTAATTGTATTTTCGTTA
TTGAAGAATGAATGAGAAATGTCATAATGAATA

Nucleotide
>AJEXPA-12

ATATTGTTATTTTATAAGGATGTATTGTAATTTCTTTCGTCATATAAAAGTGCAAC
TTATTAGCATTGGCATAAAATTTGACACATGTTTTGAATAAAAAAAAACGAAATG
AAAAATGTATGCACATTTTAATATTTTTATTTATATATAGAATAACATGGTCTTTA
GTAATTCAGCAATTAGTAAATTATTATAATAACTAAATTATTTGGATTTATTTATT
AAAAAGAAAATTAAATTCAATAAGAATTTAGTAATAATTCTTTTACATACATTTA
ATATAATGATAATATAACTCCTATATATGTCATCGTGATGTTATTTGTCTCAAAAA
TTTAGGTTAATAAGAACAAAAAAATTTAATACGTATCTGATATCATATTATTATAT
ATTTATTTTAAAAGTGTAAACGAATAAAAAAATCACATAAATAATTGTATCTTAA
AAATAATAAATAAAAAAACTATTACATCTTCTCTTACTTTTTACACATGGGGGGG
TATTCATTATGACATTTCTCATTCATTCTTCAATAACGAAAATACAATTAATTAAG
TGCACAATCAACAATAATCCTCTTCTTCTTTTGACATTAATCTTTCTCAATAGAGC
AATGTAGCCCTTTTGCAAAGGCATAGCATAAATAAAGCTACCACATCATTTGCAA
AAGCCCACCTTGCTATAATACATACAAATATATAATTATTATAATAATTATATATA
AAAATCAAACTATTAAGGGCTAAATCTTCTTAATTATCCATTCAGCCAAACAATG
ACTCACCCTACACTACAATTCAACCTTCGCATATATAGTTCTTCGAACTATAATCC
AAGGATACTAATAATTTTTTTAAAATTAAAATATCTGTCAACTTTAGAAATTCGAC
ACATCCATATATATGTTAAATATGGAGATATCGAAATATCAGAAAAAACAGATAT
TTTAAAATAGAGAAATATTACTGAAAATTATTTTGAAAAATAATATTTTGAATTA
ATTAATTAAGGGTAACTTATTAATTTAATTGGTTAGTAGTTGAATTGCCTTCCAGT
GTAGGTCTGTCCAAAGGACCAATTAGGTGGGGCAACATTATAAGACAAGACCTT
GTGTCCATTACTTGTGGTGACTATAAAAGAAAGACTTTGGCCATTGAGGTATGAG
TTGCTTTGCCAATTTTGCCCCCAGTTCCTTGACATGGATTGCCATCTTGTTCTTGAC
CCTTTAATGGCCACACCATGCACATCACCTGCACCTCCAACATTTGTCACTAGCAC
CAAATTGAAGTATGAGTGTCCATTGATGGTGAACCTTATTCCACCCCTTCTCCTGC
ACCTTACCCTTTAACACACATCAACATAAAAGAACAAGGGGAAAAAGTTGTCAG
CTTCAAGGACAAAATAAATAAAATATCAAAAATATTGTCCGTATATTAAAATTAG
TTAAAATATATTTTATATTAATAACTGATTTTAGTATACTTCTAACATAATTAATA
AATATAGTATTGCACATGTGCTAATATAAAAAAAATTAAATATAAAATTAATTAA
TAACAATAATATTTTTCAAGGATGTTAAGAGTAGTAGTATCTAGTGTATAAATAA
TATTATTAAAATAAATTCCAAATTACACTTATATTACAAAAAAATTTTAAGTTTCC
ATGTCTATGTTGAGCTTTTTATATATAAAATATAGGAATATCGAATGTTATGAAAT
TTAAATATAATAAAGAAAAATCAAAATATAAATTTATAAACACAAAATATATATA
ATAAAACCAAACTTTTGAAAGCTATATAAAGTATGATATATAAAGAATTAAACGG
GCCTAACTTATCTTAAAATTTAGCTCAAGAGAGAAGAATTACCTCACACTTATAA
AGACTATCAGGCTTTTAAATTTAGACAATGTGAGACTTAATAGGATATTTTACCCT
AAGACCAAAATATAAAAGCAAATATAATAAATTAAAGATGTATATGAAGTTATT
ACCTTCTATAAACTACAGGCACAATTCCAGCTTTGTATTGTGCAATGTGCTGGAA
AATAGGTTGTGAGAGGTCAAAATGGTGATTTGGAGGGTCACACCATCCACCAGG
AGGACAGAAATTAGTGGCAGTTACTACAATGGAGCCTGGAAGACACCATTGTGG
GTCATTCACACACTTTATTTCATAGCATGCTCCACATGTTAATCCATTGTTGAATA
GTGCTGTGCTTAGTGCTGCTGTGTTTGTCCCATATCCACTGCTATACAGGTTTCCA




TATCCACAAGCACCCCCTGAATTTACAATTAATTATAATAATAATCTTACTACCGA
CAAATTAAAATGTCTTAATTTTGATGCATTGTCAATGTAACTTTTTTTTTTGTCTAT
ATAATTTGTGTAGTTATGATATATACATACCCATTGTTCCAGAAGCATCACTTCCA
CCATAGAAAGTGGCATGAGCATTGATCCAATTTCCATATCCAATGACATGTTGTG
AGACCACAGAAAAATATGCCACCACAAGAAATATTCCAAGAAGAGCCATGTTTA
TTGTTACTTTATTTTCCTCCTGCATATATATGAAAATGCAGCATTATTATTAATATT
ATTGGAGAGAGTATAGTATGGCAAGAAGTAACAAAGTTAGCAATGTCTATAATA
TTATTGAAAGAAAGAAAGAAAGAAAAAAGAAAGAAGAAAGAAGGGTGGATACC
TTAGAAAAGAGTTGTTTGAGGAAATGGGAAAGGGAGGGGATTGGTGAGGGAATA
AATAGAGCTCAGTCAACATCCAAAAACTGACACAATTTGTGGGAGTTGGGACCAT
GCAAATGCTCAAAAACTTCCATAGATTAAAAAAAAAAAACATATAAAATTATTTA
TTTTTTTTATTACTTAAATACTGACCAAATTTTAATAACACAGCTAATTTGTTAGA
CTTTCTCACAACGCAATTCAAATGGGATTGCATTCACACTACTATGAGGCTTTGG
GATACCATTGTGCTAGTTCACATACTAGCAAGATAAGTTTGTTTGCCAGAAATAA
TTAAAAATAAAAAAGATAAAATTATGTTGCAGTAAAATTCATCTCCTATATCTAT
AGGGGCCTGGGGGTAAAATCATCTTGCTCAAAGTCCTCTATCTCTTAGGCTTGAT
GAATAGAGTTTTTCAGAATCTTTCTTTTGGAGATTGATACATTGTTTGGGAAGATT
ATTAGTGGGATTATACTCTCTACTTTTTTTATTTATTCAACGTGTGTAATATATATA
TAATAATAAAATTAATCAAAGCG






