
IDENTIFICATION 

Species: Trifolium pratense 

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA9103 

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA9103 

Description: TprEXPA-07 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>TprEXPA-07 

MLFCCIYTGKMSHQSFLVLGIMFSMISHVYGYGNNWGWINAHATFYGGSDASGTMG

GACGYGNLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEIKCANDPKWCLPGSIVVTATN

FCPPGGWCDPPNHHFDLSQPVFQHIAQYKAGIVPVVYRRVACRRRGGIRFTINGHSYF

NLVLVTNVGGAGDVHSVAIKGSRTRWQAMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFVVTTG

NGHSIVSFNVAPPSWSFGQTYTGRQFLY* 

CDS (coding sequence) 

>TprEXPA-07 

ATGCTCTTCTGTTGCATTTATACAGGAAAAATGTCTCACCAAAGCTTTCTTGTTCT

TGGAATTATGTTCTCCATGATTTCACATGTTTATGGTTATGGAAACAATTGGGGTT

GGATTAATGCTCATGCAACCTTCTATGGTGGCAGTGATGCTTCTGGCACAATGGG

TGGGGCATGTGGATATGGAAACTTGTATAGTCAAGGTTATGGGACTAATACAGCA

GCACTTAGCACTGCATTATTCAACAATGGTTTGAGTTGTGGTTCATGCTATGAAAT

TAAATGTGCAAATGATCCAAAATGGTGTCTCCCTGGCTCCATTGTTGTTACTGCCA

CTAATTTCTGTCCACCTGGTGGTTGGTGTGACCCTCCCAATCACCATTTTGATCTC

TCTCAACCTGTTTTCCAACACATTGCTCAATATAAAGCTGGTATTGTTCCTGTTGT

TTATAGAAGGGTAGCATGTAGAAGAAGAGGTGGAATAAGGTTCACAATCAATGG

TCATTCATATTTCAACTTAGTCCTTGTGACCAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTC

ATTCTGTAGCCATCAAAGGTTCAAGGACAAGATGGCAAGCCATGTCAAGAAATT

GGGGACAAAATTGGCAGAGCAACTCTTACTTAAATGGACAAAGTCTTTCATTTGT

AGTCACCACTGGTAATGGTCATAGTATTGTGTCATTTAATGTTGCCCCACCTAGTT

GGTCCTTTGGACAAACCTACACTGGAAGACAGTTCCTCTACTAA 

Nucleotide 

>TprEXPA-07 

CTAACTCCCTCACATTTTTTCTGCATTTGCATGGTCNNNNNNNNNNNNNNNNNNN

NNNTGATGATTTTTTGTCTGAAATGCTCTTCTGTTGCATTTATACAGGAAAAATGT

CTCACCAAAGCTTTCTTGTTCTTGGAATTATGTTCTCCATGATTTCACATGTTTATG

GTTATGGAAACAATTGGGGTTGGATTAATGCTCATGCAACCTTCTATGGTGGCAG

TGATGCTTCTGGCACAATGGGTATGTATGTATTTATGCATGAAATTAATGTTTGCA

TAAACATAGCCATGATTTTAAGTTATGGTTATGTTGCGAATCTTTATATTACGGTA



AAATGTGGATGATATAGTCAAAATTGTGGTTGCATGCAGTTGCAGAGACCTCAAA

ATTCTTTATATTGCAGTTGCAACCGCAATTTGAGTAGCTAACAGAATTTTTTTTTG

TCTAAGTTATGTGCTTTAGGTTCTAGCTATACTTTGTGGATATGTAACCAATTAAA

AACCGAAAATTGAACCGGAGAGACTTCTTGATCATGGTTGAATTGCCTTAAACTG

CTTTAACCAGGAAAAACCGTGATCGAACTAGTAAAATAATCAAACTATAGTAAAT

ATTAGTTCATGGTTTAGCTATTATCCAATTCAGTTTGGTTTTTAAAACACTGTATG

TAAGACATATCTGATAATTAATTAACAAATATTTTTGGTAAAGTTATGTACTTTAG

GTTCTATACTATAATGGGTATATAACAAAAATCTCAAAATTTCAGGTGGGGCATG

TGGATATGGAAACTTGTATAGTCAAGGTTATGGGACTAATACAGCAGCACTTAGC

ACTGCATTATTCAACAATGGTTTGAGTTGTGGTTCATGCTATGAAATTAAATGTGC

AAATGATCCAAAATGGTGTCTCCCTGGCTCCATTGTTGTTACTGCCACTAATTTCT

GTCCACCTGGTGGTTGGTGTGACCCTCCCAATCACCATTTTGATCTCTCTCAACCT

GTTTTCCAACACATTGCTCAATATAAAGCTGGTATTGTTCCTGTTGTTTATAGAAG

GTAATTTAATGTTCTCAATTTATTTCCTTTATCATTAATAACATGTAAGGTACTAG

AGATTGCATACATCTACCCTCTTCAAACCCCATCTGTTATGTCATTTTCTCAAACC

CCATCTAAAATGTCCTTATACTTTTCGGACACGAACACGATACCGACACTTATGA

TTACACTGAATTATGTCATTTTTTCAAATTATTATCGGTGTCGACGTATCAGTGTC

CGTGTCTATGTTCGTGCTCCGTGCTCCATAGGTCATGGCACATTAATAATACGGTT

GTTTCCATGTGACTTGAGGCCACAAGCTATGTAGCATTGACACTTCAGATTGAAG

AAATATCTGACACCGAAATACGACAACGACATATGTGGTTATATTCAATGATTCT

ATTTTATTCAAATTGTTATTGGTGTTGACATTGTCAGAGTCGTGTCAGTGCTTCAT

AGGTCATAGGTTAAAATTCTAAAAACAACATCTTCACTTATAGGGTAAGATTGCA

TACATCTAGTTGATACACAATTTAGATTTTTTAGTTTAAAAAGAATTTACAATAAG

ATCTTACAAAATGAGTGTGCAATTGTAATTTTTGCCAATATCATTAATCTTTTACT

ACATGTTTGGCTTTGAAGCTAATTTTTTTTTTCTTTATGAATATATGGTTTGTGATT

AAAGGGTAGCATGTAGAAGAAGAGGTGGAATAAGGTTCACAATCAATGGTCATT

CATATTTCAACTTAGTCCTTGTGACCAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCT

GTAGCCATCAAAGGTTCAAGGACAAGATGGCAAGCCATGTCAAGAAATTGGGGA

CAAAATTGGCAGAGCAACTCTTACTTAAATGGACAAAGTCTTTCATTTGTAGTCA

CCACTGGTAATGGTCATAGTATTGTGTCATTTAATGTTGCCCCACCTAGTTGGTCC

TTTGGACAAACCTACACTGGAAGACAGTTCCTCTACTAACCAACCCTTTAAATGC

ATACATTAAAAAAAATGCTAAGCCATAGTTGAATAGTGTAGATGTATCAATCTAT

GCAGCACCGACATCTCATATTGAAGATAGTCGAGTATTTGACATGTGTTGGCGGT

GTGTCCAATATCTAACAAATGTTGGTATGGAACATTGATATGATCACACCCGACA

TATATAGTTATATTCAATCACGTCTATATTTTAAATTANNNNNNNNNNNNNNNNN

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 




