
IDENTIFICATION 

Species: Amaranthus hypochondriacus 

Locus: AH014827 

Gene Model: AH014827-RA 

Description: AhyEXPA-07 

Family: Alpha Expansin 

3D structure: 

 

GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_1  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_1
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AhyEXPA-07 

MGQALLNMVWLSIVSITLSSVYGRIPGTYQGGPWLSAHATFYGNEDASGTMGYGTS

TAALSTQLFNKGLTCGACFELKCDNDPEWCYPGNPSIIITATNFCPPNYALPSDNGGW

CNPPREHFDLSMPIFSKLAQFRAGIIPVNYRRVKGTNTEWLSMSRNWGQNWQSNVVL

VGQALSFRVTTGDHRTSTTLNVAPSSWQFGQTYVGKNFKVR* 

CDS (coding sequence) 

>AhyEXPA-07 

ATGGGGCAGGCGTTGCTTAATATGGTGTGGTTGAGTATAGTATCAATAACATTAT

CCTCCGTCTATGGAAGAATCCCTGGTACTTACCAAGGTGGCCCTTGGCTGTCTGCT

CATGCTACTTTCTACGGCAATGAAGATGCTTCTGGAACCATGGGGTACGGAACAA

GCACAGCAGCATTAAGCACACAATTGTTTAACAAGGGTTTAACATGTGGTGCTTG

TTTTGAGTTAAAATGTGATAACGACCCGGAGTGGTGTTATCCGGGTAACCCATCC

ATCATTATTACTGCTACCAATTTCTGCCCACCTAACTATGCTCTTCCCAGTGATAA

TGGCGGCTGGTGCAATCCTCCCCGCGAACATTTCGACCTCTCCATGCCTATCTTCT

CCAAACTTGCTCAGTTTCGCGCTGGAATCATTCCTGTCAATTACCGCCGAGTTAAA

GGTACAAACACGGAGTGGCTAAGCATGAGTCGTAATTGGGGCCAAAATTGGCAA

TCAAATGTGGTTTTGGTCGGGCAAGCCCTCTCCTTTCGAGTCACCACGGGTGATC

ATCGCACCTCCACAACATTGAACGTGGCTCCCTCTAGTTGGCAGTTTGGTCAAAC

TTACGTTGGCAAGAACTTCAAAGTACGCTAA 

Nucleotide 

>AhyEXPA-07 

ATGGGGCAGGCGTTGCTTAATATGGTGTGGTTGAGTATAGTATCAATAACATTAT

CCTCCGTCTATGGAAGAATCCCTGGTACTTACCAAGGTGGCCCTTGGCTGTCTGCT

CATGCTACTTTCTACGGCAATGAAGATGCTTCTGGAACCATGGGTATATACTTAC

ATATCATCTTTTTTTTCTTCTTGCTTTTATGTATGTCATTTTTAATTTTGTCTTCTAT

TTTATTTAGAGGCGAAGTAAAAATTGATAAATTCTTTTAAAGTCTTGTGCAATTTT

CAAAAATTACTATATGTTTCTAACAACACTATATCATTAAGTGACGTAAATTAAT

ATTGAGACCTCCCTATGCGGTTAAACATATTGAACATGCTTAAAACCTCTCCTAAT



TTATTATTTTCAATAAGCTAATATACCACATTGTTCTTGTCTAGAAATTATCTCTTA

GAAAATTATAATATTAATAATCATATAAATTAATAAAAAATTTAATTAAATATAG

GCCGAATAAATAAAAGATGTTTAATGTGTTAGCTTAAGCTTTTGGTTGAGTTGTTC

TTTAAAATAGTATCAGAAGTCATCGTGATAAAAGGAATGAGTACGATTCTCAATC

GCCCTTCATTAAAAGTGCACTATTTAATGTCAGATATGAAGATGCTTACACTGCA

TCCACATATTTAGCTCAAAAGATTGTTATCAACGGTGTATTATAAGATATCCTAA

GACCTAAACTATCCGCCTAAAAGTTTGAGTAATTAAAAGATGTAAAAATTGCAGG

AGGAGCATGTGGGTATGGAAACTTGTACAGCGCAGGGTACGGAACAAGCACAGC

AGCATTAAGCACACAATTGTTTAACAAGGGTTTAACATGTGGTGCTTGTTTTGAG

TTAAAATGTGATAACGACCCGGAGTGGTGTTATCCGGGTAACCCATCCATCATTA

TTACTGCTACCAATTTCTGCCCACCTAACTATGCTCTTCCCAGTGATAATGGCGGC

TGGTGCAATCCTCCCCGCGAACATTTCGACCTCTCCATGCCTATCTTCTCCAAACT

TGCTCAGTTTCGCGCTGGAATCATTCCTGTCAATTACCGCCGGTCAGTCTTCCGAT

CCTTCTCTTCTTTCAAATCTTATTACACATCTTTTCGTCTCGTATATAACATATCTT

GGGTCCTCAATCATCAGCTTAAGCTTTTGGTTGAGTCGATTTTTTGACATGGTATC

AGAGCCACCCCGGCCCTCATTTAAAGTGGAATATTTAACACCAGAGGAGGGCAT

GTGCTGCATCCACACTTCTAGACCAAAGGGCTTTCGTGTGAAGGACGTGGTAGAG

TATATAACATATTTTGGGGCCTCAACCATTAACAGTTTTACACATGAATTGAGTGC

ATAAGCCATAAAGTATAAAGTATATACTTCCTTAGGTTTCTAATACTTGCTATATT

TAATATTATGAAAATATGCAATAAGACGAATCAAATAAGATCTCACTTGACTAAT

ATTTCTATGTTTTATATTATACATAAGAATTGCATGCCCAAAAAATCAGTTGATGA

TGAATAGTAGTTGGTACAACAACTGTAGCAACTTTTAAAATCAAAGTAATATATA

CACTCTCGGCTTCTTAAGTTTTCTTGAATTGATTCTTAATTAGTATTATATAAAAC

GTCGTTATAACAAAAAAATTCACATGTTCAAATCGATTACGTATTTAATTTAAAG

GCTCTTATATAAAGAAACGTGATAAAATTTATAACATATTATAGACTATGTATTA

ATTCGAATTTTTGTGCGAAGTTGGTTCATTGATACTTTTCATCAATAATAACCTCA

TAATACCATTAATTTAAATTAAATTCTTTATTATTATTATATTATTATTATTTTTTT

TATATAAAAAATTTCATATCAAAGAGAAAAACTTTACAAGAAATTAATTGAGAGT

CGAGCAATAAGCTGAGCATCCATACCTTTCTGATTATTATTATTATTATTATTATT

ATTATTATTATTATTATTAGTAATTTATTATTACTACTACGTTCATAAAAGAACAA

AAAAATGAGAATAGAAAAATACGGGCGTATGAGACGGGGGAATGCACGAGATA

CACGTAAGTGCTTAATGAACTGAGAGAGGAAGGCGGCTGAGTTAATATGATTAG

CGGAGAATCCGAATGCGCACATGCAGCATATCCGATCATGGATCTCTCCTCGTTT

ATGGGAATGGGCTTAAACGTCTTATGTCCCACCTTAATAAATGGGAGTGAACATA

CTTCACATATTAACAGATTCACAATTAATGTATGTACCACCTTGTATAATCAAATT

TAATTTTAACAATGACTTTAAAAATAAATTTATAATGATGTTAAACTAGTGTGAC

CTGAACTGAATCACTTGATTTGAAATCAATCGTTCCCACACCTCTTAGTTATGCAG

AGTGCAAGATAAGCCCACTTAGCTAGACGATATGGGAACCAAAGTTACACTCAA

TAAAACAGACAACATATAATCATATACTTAGAGATATTTATATGTTTGACTATGA

GTTGTTACCCTCCTTAGATCTTGATTGTAGTTTTTCGATACACTGGGTATGATGAT

GATGATGTGCATGTTTGGTTGTGCAGGGTGCCATGCAGGAAGACAGGAGGAATT

AGATTCACAATGAACGGCTCACGCTACTTTAATTTGGTATTAATCACCAATGTGG

CTGGAGCCGGAGACATTATACGCGTAAGAGTTAAAGGTACAAACACGGAGTGGC

TAAGCATGAGTCGTAATTGGGGCCAAAATTGGCAATCAAATGTGGTTTTGGTCGG

GCAAGCCCTCTCCTTTCGAGTCACCACGGGTGATCATCGCACCTCCACAACATTG

AACGTGGCTCCCTCTAGTTGGCAGTTTGGTCAAACTTACGTTGGCAAGAACTTCA

AAGTACGCTAA 


