IDENTIFICATION

Species: Populus trichocarpa
Locus: Potri.004G080200

Gene Model: Potri.004G080200.1.p
Description: PtEXPA-07

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ptrichocarpa v4 1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T01077
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Query seq,
superfanilies PLNOOOS0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNOD050 super family cl31535 expansin A: Provisional 51-274 7 59e-90
SEQUENCES

Peptide

>PtEXPA-07

MPPPLPQNPIHTLLKPLLLLLLLLFIFPTATTSLTSSTTTPPPLSTTLSQWQSARATYYA
ASDPRDTVGGACGYGDLVKAGYGMATVGLSESMFERGQICGACFELKCVDDLRWCI
PGTSIIVSVTNFCAPNYGFTSDGGGKCNPPNKHFVLPIEAFEKIAIWKAANMPVQYRRI
KCRKEGGIRFNISGSGIFLSVLISNVAGAGDVTAVKIKGSRTGWLDMGRNWGQNWH
VNANLQNQALSFEVTSSDRMTVISYNVAPKDWRFGQAFEGKQFET*

CDS (coding sequence)
>PtEXPA-07

ATGCCACCACCATTACCCCAAAACCCCATTCACACTCTCCTAAAACCCCTCCTCCT
CCTCCTCCTCCTCCTCTTCATCTTCCCCACCGCCACCACCTCCCTCACTTCTTCCAC
CACTACACCACCACCTCTCTCCACCACCCTATCCCAATGGCAATCCGCACGCGCT
ACTTACTACGCAGCATCCGATCCCCGGGACACAGTAGGAGGTGCGTGTGGATATG
GGGACTTAGTTAAAGCAGGATATGGAATGGCAACCGTGGGATTGAGTGAATCAA
TGTTTGAACGTGGACAGATCTGTGGCGCGTGTTTTGAACTTAAGTGTGTTGATGAT
CTGAGGTGGTGTATTCCTGGGACTTCTATTATTGTTTCTGTCACTAATTTTTGTGCT
CCAAATTATGGGTTCACTTCTGATGGTGGTGGAAAATGTAATCCTCCTAATAAGC
ATTTTGTGCTGCCTATTGAAGCTTTTGAAAAGATTGCCATTTGGAAGGCTGCTAAT
ATGCCTGTTCAGTATAGAAGGATTAAATGCAGAAAGGAAGGAGGGATTCGGTTT
AATATCTCTGGGTCCGGTATTTTCCTTTCGGTGCTGATCAGCAATGTTGCAGGTGC
TGGAGATGTCACTGCAGTGAAGATTAAAGGTTCAAGAACAGGCTGGCTTGATATG
GGCAGGAATTGGGGCCAAAACTGGCATGTTAATGCTAATTTACAGAATCAAGCTC
TCTCATTTGAGGTCACTAGTAGTGATAGGATGACTGTTATATCTTACAATGTTGCT
CCCAAAGATTGGAGATTTGGACAGGCCTTTGAAGGCAAGCAATTTGAGACTTAA

Nucleotide
>PtEXPA-07

ACCACTCCTGTTATAAAATTAACAAGGACAACCTTAACTTCATCATCAAAATAAA
ATCCTTCCCTTTAATCTAAGACAACGAAATGCCACCACCATTACCCCAAAACCCC

ATTCACACTCTCCTAAAACCCCTCCTCCTCCTCCTCCTCCTCCTCTTCATCTTCCCC
ACCGCCACCACCTCCCTCACTTCTTCCACCACTACACCACCACCTCTCTCCACCAC



CCTATCCCAATGGCAATCCGCACGCGCTACTTACTACGCAGCATCCGATCCCCGG
GACACAGTAGGAGGTGCGTGTGGATATGGGGACTTAGTTAAAGCAGGATATGGA
ATGGCAACCGTGGGATTGAGTGAATCAATGTTTGAACGTGGACAGATCTGTGGCG
CGTGTTTTGAACTTAAGTGTGTTGATGATCTGAGGTGGTGTATTCCTGGGACTTCT
ATTATTGTTTCTGTCACTAATTTTTGTGCTCCAAATTATGGGTTCACTTCTGATGGT
GGTGGAAAATGTAATCCTCCTAATAAGCATTTTGTGCTGCCTATTGAAGCTTTTGA
AAAGATTGCCATTTGGAAGGCTGCTAATATGCCTGTTCAGTATAGAAGGTAAAAA
TCTGAAAGCCCTTTTGATTTTGTTGCTTTTGTAGTTAAGTTTGTAAGTTAGGCACA
TATTTAACTCTTTAAATTCGAGTTAAGAGAAGATGTGGTCTACTTCTTTCAAGATT
TGAAATTTGAGTGTCTAGTTTGTTAATTTTCAATGAATTTGTCTTCTGTTACTTGAA
TCATTCTTGCTAACATGCACTGATACTGAAATTTACCAATTGAAGAGAAGAGAGT
CACCGGCTAAATTTAGCACTTCCATGTCAGTGATTGTTTGTCTTTGTTAGTCTATTT
TTTCTTTCAAATTTTGTTTCTTTCAGCCTCAGTTCCTTCCAGGATCCATTAGACTGA
CCATTCTGAGTTATTTTATCAAGCTCCATTTTTCTAAATTATGGACACCCTGCTTTA
TGCTTTTTGTAGCTGCCTTTGAAAGATTAAACTTTATGAGCTGTTGATTGTTAGAA
ACAGGAAGGTTTCTTGTGATCAAAAAATAAGTGCTTGGTGTAATTTTAGCAACTT
GGCAAGGAGACCAGGGATGGGGCAATCTAAATTTATTGCTTGGTGTGTCCTGGCC
AGTGCTAATGTGCACCCAGTCTCATGCTAACTTATATCATGGGATTATTTGTGGGG
CTGTCATCAAGAGAGCACTGTTTTGGCTTTGAAAATTCAAAGGGGTTTTGACCCT
ACACTTTTGGTTCATTGCTCGATGGAAAATATAAATAATGCATGATGGGAGACAG
CCCACTATCTCGTCTCAATCCTGCATCAAAAGAAGTAAAATTTCCACTAATCACT
AGTATATGATAGTGACAGTTCATTTGCTAAATATCTCTTCGTATCGTTAACTGGCA
TTTGCTTTGAAAGTATTTCTGTTATTTTGACTGCTAGAGCAAAAACAAGAACATTG
TAGTTATGTATACTCGAATTACTCCAGAAATAAGTAGACTTTCCCTTCTTTTTATG
ATGACAATGGATATATTGCTTTTCATCTGAAATTTAAATGCAGATTCTTGAAGTTT
GCTGTTGCTGTTTTCAAATGTTTTTTTTCTGCTTATCCTTGACTGTGATCGTGTTTG
AACAGGATTAAATGCAGAAAGGAAGGAGGGATTCGGTTTAATATCTCTGGGTCC
GGTATTTTCCTTTCGGTGCTGATCAGCAATGTTGCAGGTGCTGGAGATGTCACTGC
AGTGAAGATTAAAGGTTCAAGAACAGGCTGGCTTGATATGGGCAGGAATTGGGG
CCAAAACTGGCATGTTAATGCTAATTTACAGAATCAAGCTCTCTCATTTGAGGTC
ACTAGTAGTGATAGGATGACTGTTATATCTTACAATGTTGCTCCCAAAGATTGGA
GATTTGGACAGGCCTTTGAAGGCAAGCAATTTGAGACTTAAATGTACTAGCAAGA
AGATAAGATGATAAATAGATGAGACCATTCTTTTCTTTTTCTTTCTTGTTTTGCTCT
CCTGACATGGGTGGAAGGCTTGTGGAGTGGTGCATTTTGTCAGTTCTGGTGAAGA
TGTATGTCTCTATGGTTTTATCTACGATCTGAAGGACTTAGTTTGAGAAGATAGTA
AATTGATAAATGATCAAGTCTGTTGCTTTCTG






