IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009593948

Gene Model: XP_009593948.2
Description: NtmEXPB-02
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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Specific hits

Superfanilies PLN#3023
DPBB_R1IpA_EXP_N-like superfamily

List of domain hits *
+ Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N cd22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansing 79-202 6.08e-80
[+] PLN03023 super family ¢I3362 Expansin-like B1; Provisional 39-305 3.18e-40

>NtmEXPB-02

GSLAHSTHPNTSSRAKHCKNNTSCLIEKILFQSLIMTLMVLNHFTVFTYFTLFSLLTISC
FCFNPKRLNVSKVNSNSDWSPAGATWYGEPNGAGSDGGACGYTNAVDQPPFSSLIA
AGGPSLFKSGKGCGACFQVKCKGNAACSGEAVRVVITDECPGGACVAESAHFDLSG
TAFGAMALSGQADHLRNAGVLQILYKRVECNYPGVSLAFHVDSGSNPNYFAALIEYE
DGDGDLNRVDLKQALDSDTWQPMQQSWGAVWKLNSGSSLVAPFSLKLIGESGQTV
VANGVIPAGWQPGKTYRSVVNFKV

CDS (coding sequence)
>NtmEXPB-02

GGGTCTTTAGCGCATTCAACTCATCCCAATACAAGCAGTAGAGCTAAACATTGCA
AGAATAATACTAGTTGTCTAATTGAGAAGATTTTGTTTCAATCCTTGATAATGACT
CTTATGGTTCTTAACCATTTTACTGTTTTCACATATTTTACCCTTTTCTCTCTTCTGA
CTATTTCTTGCTTTTGCTTCAATCCTAAACGTCTCAACGTATCAAAAGTTAACTCG
AATTCGGATTGGTCACCTGCTGGAGCTACTTGGTATGGAGAACCTAATGGTGCAG
GAAGTGATGGTGGAGCTTGTGGGTATACTAATGCAGTAGATCAACCGCCATTCTC
CTCCCTAATAGCTGCTGGTGGACCTTCCCTTTTCAAATCAGGCAAGGGCTGTGGA
GCTTGTTTTCAGGTAAAGTGCAAGGGAAATGCAGCATGCTCAGGAGAGGCAGTG
AGGGTGGTAATAACAGATGAGTGTCCAGGAGGAGCATGTGTAGCAGAATCAGCT
CATTTTGATTTGAGTGGCACTGCTTTTGGAGCCATGGCTCTTTCAGGACAAGCGG
ATCATTTGCGTAATGCTGGAGTTCTGCAGATTCTCTACAAAAGAGTGGAGTGCAA
CTATCCCGGAGTATCACTGGCATTTCACGTAGACTCAGGTTCAAATCCCAACTATT
TCGCAGCTCTAATCGAGTACGAAGATGGAGACGGAGACCTAAACAGAGTTGACC
TGAAACAGGCCTTGGATTCAGATACATGGCAACCCATGCAACAGTCGTGGGGTGC
AGTGTGGAAGCTCAATTCTGGCTCCTCCCTTGTGGCACCCTTCTCTCTCAAACTCA
TCGGAGAATCCGGCCAGACTGTGGTGGCCAACGGCGTCATTCCGGCTGGTTGGCA
GCCCGGAAAAACTTACCGATCAGTTGTCAATTTTAAAGTCTAGCTTAATGTTAGA
CAATGTGCTGCTTTATCAGTTACTGCACAAGTCAATATGGTAGACTTTGTGTTATC
AAATTATTATTAGGGTGACTAGTAGAATAAACTATAAAGTAGAAAGACACAAGA
AAAATGTGGCTGTTGTGTATTTTTAATATTAATACCACGCCCTATTTATGGTTTAG
GGAATAGTAGGTTCCCAAA



Nucleotide
>NtmEXPB-02

ACATATTTGACCTAGTCGTTATTAATGATAAAAGCTTATATAAATGAATTACAAT
GCATGCTATTCATTTATTAGTCCGGTGCATATAGAGTGTGTGTAATTTTATTCCAT
TACCAAACTAGAGGTTTTAGGCTTTTAGCATATCTTTCTGGAAAATTTACTGAAGT
AATGATTTTGCAAAGAGATTTTGAAATCGAATGATGTTAAATAGTTAGTCAAATA
ATTGGAAAGACCCCAATCTTAATTCATCTTTTCTGGCCAAATTACATTACGAGAA
AATTTCTCTAATATGCCACCCGACTTTTAGACTCTTTTCAGGCAACTACAACATAA
TCTTCTTTAACATTCTGCTGAGAACTAATTGAGGAAGATATTAAATAATATTGCCA
CATGGGGTGGGAATTCAAATTAATCTACGGTTAATATTCTCCGAAGAAGACTCTA
AGATTGGACAGTACAATATTTCTTAAGTCTTAACTTTGTCTATAAATATTAAATAG
GGGTCTTTAGCGCATTCAACTCATCCCAATACAAGCAGTAGAGCTAAACATTGCA
AGAATAATACTAGTTGTCTAATTGAGAAGATTTTGTTTCAATCCTTGATAATGACT
CTTATGGTTCTTAACCATTTTACTGTTTTCACATATTTTACCCTTTTCTCTCTTCTGA
CTATTTCTTGCTTTTGCTTCAATCCTAAACGTCTCAACGTATCAAAAGTTAACTCG
AATTCGGATTGGTCACCTGCTGGAGCTACTTGGTATGGAGAACCTAATGGTGCAG
GAAGTGATGGTAAGCTACATACAGTATAATTTTCTAGTTACCCTAAATAACTAAG
TACGAAAAAAAACTTAAAGGTACAGATCAGTTTAGTTATTAATTTTAATTACTGA
CCAAAACTGTTTTTGTTTTTCTATATTTTCTGTTGTGCAAAGGTGGAGCTTGTGGG
TATACTAATGCAGTAGATCAACCGCCATTCTCCTCCCTAATAGCTGCTGGTGGAC
CTTCCCTTTTCAAATCAGGCAAGGGCTGTGGAGCTTGTTTTCAGGTGCGACAAATT
CAGCACTACAAAGGATTTAAATATCAATAAATTTATAGCAAGTTAGTTAAATTAC
ATGCTATCAGGTGCTAACAATTACTTACATTTATTTTATTCCCTTTTCTTCACAAAT
AAAAATAGAAAAAGTATATTATTCACCACGTACACATGCATGTGAAGGCAAAGT
AGAATTAATAAATTTTGGGTTGTGTAAATAAAAAAATGCAGGTAAAGTGCAAGG
GAAATGCAGCATGCTCAGGAGAGGCAGTGAGGGTGGTAATAACAGATGAGTGTC
CAGGAGGAGCATGTGTAGCAGAATCAGCTCATTTTGATTTGAGTGGCACTGCTTT
TGGAGCCATGGCTCTTTCAGGACAAGCGGATCATTTGCGTAATGCTGGAGTTCTG
CAGATTCTCTACAAAAGGTGAACTTTCATACACACTATTTCTCAATATAATATAA
AATTGTGGGGGCAAATGAGCTTAGTTCTAGACATTCCTATGGTGTGTATATATAT
ATGGACAGAAAAGATAGCAGTCAGTTTGAAAGTAATTCAAGGACCTTGCTTCTTC
GGCCCGAACCAAGGAAATCCCTTAAATATATATAAAACAAATCAGCTCCTATTCA
ATCCTTGAACAGAGATTTTCGATGAATATATATTAATCGGAGTTTGAAGGTGGAA
GAAGGATACGCACCCCTTTTAAATGAACATTAGTACTCACTTTTCGAATAGAGTT
AGGTTTTTGATATTTTAAAATGCTTAAAATTAGATACTATAAATAAAATAGCCTTG
CATGTTGTTCTTAAACATTCCTAGTAATATGCCTTAATCATATCCGTTGCTAGTTA
GTAGTAATTCTTATGTTATCTCAATTCCTATCATTTGTCATCAGAAATAATGAGAA
GTTGATCTTGCTATAATTAACGGTACATGCAACAGAGTGGAGTGCAACTATCCCG
GAGTATCACTGGCATTTCACGTAGACTCAGGTTCAAATCCCAACTATTTCGCAGC
TCTAATCGAGTACGAAGATGGAGACGGAGACCTAAACAGAGTTGACCTGAAACA
GGCCTTGGATTCAGATACATGGCAACCCATGCAACAGTCGTGGGGTGCAGTGTGG
AAGCTCAATTCTGGCTCCTCCCTTGTGGCACCCTTCTCTCTCAAACTCATCGGAGA
ATCCGGCCAGACTGTGGTGGCCAACGGCGTCATTCCGGCTGGTTGGCAGCCCGGA
AAAACTTACCGATCAGTTGTCAATTTTAAAGTCTAGCTTAATGTTAGACAATGTG
CTGCTTTATCAGTTACTGCACAAGTCAATATGGTAGACTTTGTGTTATCAAATTAT
TATTAGGGTGACTAGTAGAATAAACTATAAAGTAGAAAGACACAAGAAAAATGT




GGCTGTTGTGTATTTTTAATATTAATACCACGCCCTATTTATGGTTTAGGGAATAG
TAGGTTCCCAAAGTTCAGACTACCTTTTCCTAAATTATTACTTTATGAATATTGCT
GAATATTAAGTATCTTCTTATCCAGCTTTATATAATCCATGTGTTGAACTTACTTA
TATATATGCTTGGTATATATGGTGGAAAATATTTAGGAAAATGATTTCCAATTTGT
GGTTACCTTCAGATCTAAAAATTGTTTTTCAACAAAGTGGGGATGATCTTCCATAC
TTATGAACGAAATTTATTTTGTTTTACAAATATTTCAACTCGGGCTCAATCTCAAT
ATTAATCTTTAATATCGAGAAACATCACGGAAACGTTATCTTACACTATATCCTAC
ACCGTCCAATCGATCTACTATTTTACCCAATCAAACATTAAAAAACAATCATTAT
CCTTTCAATATCGAAAAAAGACTCTTAGGTTCAGAAGCCTGCCAAACAACTTTTA
AGACGAACATTAATAACTTCGTACTAATACCAAAAAAATAAAGTAACAACTCTTG
CTCTTACTTTT




