IDENTIFICATION

Species: Phaseolus vulgaris

Locus: Phvul.003G228000

Gene Model: Phvul.003G228000.1.p
Description: PvEXLB-05

Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T03093

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/organism/636



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T03093
https://www.pulsedb.org/organism/636
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Query seq.
Superfanilies PLNO3023

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN03023 super family cl33621 Expansin-like B1; Provisional 1-249 972e-83
SEQUENCES
Peptide
>PVEXLB-05

MALSLLCPLLATFLFMQTLADTSFVQSRAAYYPNSEENGTDVGACGFGSFGATVNGG
DVSAASNLYRNGVGCGACYQVRCSNSVYCSGNGVTIVITDQGSSANTDFILSQRAFG
GMAINKDAAASLLALGIVDIEYRRVSCSYPNKNITVKIHESSNNPHYLGFVLWFQQGS
RDITAVQLCETQNFVCKLLDRSHGAVWTTTAPPSGPLALRMLFSAEEEGDESWVVPV
NDIPQDWKAGETYDLGIQVDQ*

CDS (coding sequence)
>PVEXLB-05

ATGGCTCTTTCTCTTTTGTGTCCTCTTCTTGCCACCTTTCTTTTCATGCAAACTCTG
GCAGATACTTCCTTTGTTCAATCTCGTGCAGCATATTACCCAAACTCTGAAGAAA
ATGGCACAGACGTTGGTGCATGTGGATTTGGTTCCTTTGGTGCCACCGTTAATGGT
GGGGATGTATCAGCTGCATCTAATCTTTATCGAAATGGTGTTGGCTGTGGTGCCT
GTTACCAGGTGAGATGTAGCAATAGTGTTTATTGCTCAGGAAATGGTGTCACCAT
AGTAATAACTGACCAAGGCTCAAGTGCTAACACTGACTTCATTCTTAGCCAACGT
GCTTTTGGTGGGATGGCTATCAACAAGGATGCAGCTGCTTCTCTATTAGCTCTTGG
CATAGTTGATATTGAGTATAGACGGGTTTCATGCAGCTACCCAAACAAAAACATT
ACAGTTAAGATACATGAGAGTAGCAACAACCCTCACTATTTGGGTTTTGTCTTGT
GGTTTCAACAAGGAAGTAGAGATATAACTGCTGTGCAACTTTGCGAGACTCAGAA
CTTTGTGTGCAAGTTACTGGATCGGAGTCACGGGGCAGTATGGACCACTACCGCG
CCACCAAGTGGACCTTTGGCTTTGAGGATGTTGTTTAGTGCTGAAGAAGAGGGAG
ACGAATCATGGGTCGTTCCAGTTAATGACATTCCACAAGACTGGAAGGCAGGAG
AAACGTACGACTTAGGGATACAAGTGGACCAATAG

Nucleotide
>PVEXLB-05

ATTGCATTGCCAAGCTTGTCTTCTTATCTTATTCCTTGCTTTTAGTCTTTCATAATT

CTGTCATACACATGGCTCTTTCTCTTTTGTGTCCTCTTCTTGCCACCTTTCTTTTCAT
GCAAACTCTGGCAGATACTTCCTTTGTTCAATCTCGTGCAGCATATTACCCAAACT
CTGAAGAAAATGGCACAGACGGTGAGAGAATTAAACTGATTGATGAAAACAAAA
TACAAAGATGTATGAGATTTTGCTAATATAAATGTTCTTATAACTTGATGCAGTTG
GTGCATGTGGATTTGGTTCCTTTGGTGCCACCGTTAATGGTGGGGATGTATCAGCT




GCATCTAATCTTTATCGAAATGGTGTTGGCTGTGGTGCCTGTTACCAGGTGAGTTC
ATCAAGCTATATATAATATTAAGTATATATTACCACAACCTAAAGGATGATTAGT
TTAGTTACATGTGACCATGCATGTTTTCTGATGATAGAAACCATAATTAATTAATG
CAAAAGCCACATATATATCACTTTTTAATACTCATACTTACAAGCAACTTTTTACT
TTTTTTTTGTTATGTTTGACCTTTCCTCCGGGTAATCCTTGTTCATAATCTATAATT
ATGAGCAGACCCATCAAAAGTTCAAGATATATATTAAAATAACAATAAAGTATA
GGCAAATTCAAAACTAAAGTTATTAATTTTAAATTATTTTCACATTATTTTATTGT
CAAAAGTATCATTTCTCTATTTTATTAGTTGTACTTAATAGGCATGCTACAACAGT
GCGTTGCAAAATAACAGTATACATTATATTACAGTTCATTGTTTGAAAATAATATT
TGTCATTATATTTTACTTTGGCCAGGTGAGATGTAGCAATAGTGTTTATTGCTCAG
GAAATGGTGTCACCATAGTAATAACTGACCAAGGCTCAAGTGCTAACACTGACTT
CATTCTTAGCCAACGTGCTTTTGGTGGGATGGCTATCAACAAGGATGCAGCTGCT
TCTCTATTAGCTCTTGGCATAGTTGATATTGAGTATAGACGGTGGGATAATTCTTC
CAGATATATATATAGAACAATCTTTTTAATTCATGCCTGCATAAACCTTTGCTTTT
TGTTAATTATACGTAGATTGTAGTCAATAAATTAGAAAGACTGAACTAGCCTCTT
CTTATCTGCAGGGTTTCATGCAGCTACCCAAACAAAAACATTACAGTTAAGATAC
ATGAGAGTAGCAACAACCCTCACTATTTGGGTTTTGTCTTGTGGTTTCAACAAGG
AAGTAGAGATATAACTGCTGTGCAACTTTGCGAGGTATGCTTTATCCTTCGCGTG
GTAATAGTTAATCAGAATTTTTTTTAACAAATCTCTGAATATGTAATTTAGTCATG
AACTTGGTAAAAATTGAATATTTAATTTAAGATCATTTTACTGATTTTCTATAATA
ATGAAGCTTATAATTTTTTTATCCAGTAGTTAACTAGTAGACATCAGTATATTTGA
CAAGACACAGTGAATGGTTCAACTCTTCATTCAGTTTAAAAGGGTGTATCAGTAG
GGTCCAGTTAGATAGATGAAAAGTAATGTGAGTGTAATATCTTTTTGCCAAGTGC
AGACTCAGAACTTTGTGTGCAAGTTACTGGATCGGAGTCACGGGGCAGTATGGAC
CACTACCGCGCCACCAAGTGGACCTTTGGCTTTGAGGATGTTGTTTAGTGCTGAA
GAAGAGGGAGACGAATCATGGGTCGTTCCAGTTAATGACATTCCACAAGACTGG
AAGGCAGGAGAAACGTACGACTTAGGGATACAAGTGGACCAATAGAAGCAGAA
ATGACTGATTAATCTGCTTTGTCTGTAACGAAATAAAAAATAAGTTAATTATATT
GAGTTCAATCGATTTACCCTATTTAATTGCCCTCCAATAATTTGTTTTTCTCCAAA
GTAGTGAGAACTGAGGAAATTCTATGATCTTGCTGTAACATGTCACCCTACTCCC
TGGTTATTTCATTGTTTAAAGTATCTCGATCATATTCACAAGCATGTTGAAATATC
ATTTAGTTTCTCTGCAGCTTTCAATCGATCAACAATTGAGC






