IDENTIFICATION
Species: Linum usitatissimum
Locus: Lus10010841

Gene Model: Lus10010841
Description: LUSEXPA-22
Family: Alpha Expansin

3D structure:
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Query seq,

Superfanilies PLNOOOS0O

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND0050 super family ci31535 expansin A. Provisional 89-310 3.66e-104
SEQUENCES

Peptide

>LusEXPA-22

MPFYFLFLLALLPYLLHKYSLSSFPLCLAPHSQQSHTLSLSALSLPPLQPWLVPPSSALS
RTILFPLASLLVLSLLAPVTARIPGVYTGGPWESAHATFYGGADASGTMGVRSEHSGS
GDPAPQWKGWRSEGLSCGACFEIKCDSDPRWCHPGQPSIFVTATNFCPPNFAQPSDN
GGWCNPPRTHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVSFRRVPCRKVGGIRFSINGFRYFNLLL
VTNVAGAGDIVKVSIKGERTNWMPMSRNWGQNWQSNSVLVGQRLSFRVTGSDRRT
VTSMNIAPANWQFGQTFTGKNFRYVAAGNGGGGGVVACGYFPFYYLGKIRRASPFV
LGILGVLFIYYRSISMGAEAAAERVSQFNSGSKSPLKTRDIRPADPFFLLLCAFFFLRHL
HPPTSPLAVQRLDRRSLVSGGGCSAIKLTRGSLIKQVLGKIIKLERFPIGHGDWQYVSD
LDKADCWHQLIEVGPNDAVGRCYQGKEKPGRVHHMGFSKKSSVVFGLSSSSTQTPF
SPRVQVEDPVMLQFVKLMLVEFQKQTGNLSPEMQAMSRILEGSVPDSSGAF*

CDS (coding sequence)
>LuseXPA-22

ATGCCGTTTTATTTTTTATTTTTACTTGCCCTCCTCCCTTATCTCCTCCATAAATAC
TCCCTCAGCTCCTTTCCGCTCTGCCTCGCTCCACACTCACAGCAGTCACACACATT
ATCCCTCTCTGCTCTCTCCCTCCCTCCACTCCAGCCATGGCTCGTCCCACCCTCATC
TGCTCTGTCTCGTACAATCCTCTTCCCCCTTGCGTCTCTTCTAGTCCTCTCTCTCCT
CGCGCCGGTCACCGCCAGAATCCCCGGAGTCTACACCGGCGGGCCTTGGGAGAG
CGCTCACGCCACTTTCTACGGCGGTGCCGACGCCTCCGGAACTATGGGGGTACGG
AGTGAACACAGCGGCTCTGGGGACCCCGCACCTCAATGGAAGGGCTGGCGGTCC
GAAGGGCTGAGCTGCGGCGCTTGCTTCGAGATCAAGTGCGACAGTGATCCCAGGT
GGTGCCACCCTGGCCAGCCTTCCATTTTCGTCACCGCTACCAACTTCTGCCCTCCC
AACTTCGCTCAGCCCAGCGACAATGGAGGATGGTGCAACCCGCCCCGCACTCACT
TCGACCTCGCCATGCCTATGTTCCTCAAGATTGCTGAGTACCGCGCCGGAATCGT
CCCCGTCTCATTCCGTCGGGTGCCGTGCAGGAAGGTAGGAGGGATCAGATTCTCA
ATCAACGGATTCCGTTACTTCAACCTGCTGCTGGTGACAAACGTGGCCGGAGCCG
GCGACATCGTCAAGGTAAGCATCAAAGGAGAGCGCACAAACTGGATGCCGATGA
GCCGAAACTGGGGGCAAAATTGGCAATCCAACTCCGTCCTCGTCGGACAGCGGCT
CTCCTTCAGGGTCACCGGCAGCGACAGGAGGACCGTCACCTCGATGAACATCGCT
CCCGCCAACTGGCAGTTCGGCCAGACCTTCACCGGAAAGAACTTCCGCTACGTAG
CTGCTGGTAATGGTGGTGGAGGTGGTGTTGTCGCCTGTGGATATTTCCCTTTCTAT




TATCTCGGGAAAATCCGGAGAGCGAGTCCGTTTGTGTTAGGAATTTTAGGGGTTT
TATTTATTTATTACAGGAGCATTTCAATGGGAGCTGAAGCGGCTGCAGAACGGGT
TAGCCAATTTAACAGCGGTTCAAAATCGCCGTTAAAAACACGGGATATCAGACCA
GCAGACCCTTTCTTCCTTCTCCTCTGCGCTTTCTTCTTCCTTCGCCATCTTCATCCG
CCGACGTCGCCGCTCGCCGTCCAGCGTCTCGATCGCCGGTCATTGGTCTCCGGTG
GTGGGTGCTCTGCCATCAAACTCACACGTGGATCCCTAATCAAACAAGTGCTTGG
AAAGATCATCAAACTGGAACGCTTCCCCATTGGCCACGGCGATTGGCAATATGTG
AGCGACTTGGACAAGGCCGATTGTTGGCATCAACTCATAGAGGTTGGCCCGAATG
ATGCTGTAGGGAGATGCTATCAAGGAAAAGAGAAGCCAGGAAGAGTGCATCATA
TGGGATTTTCCAAGAAGTCTTCGGTGGTGTTTGGTTTGAGTTCAAGCAGCACACA
AACTCCTTTTAGTCCCCGAGTTCAAGTCGAGGACCCGGTCATGCTACAGTTTGTG
AAGCTTATGCTTGTGGAGTTTCAGAAGCAAACTGGTAATCTCTCCCCTGAGATGC
AGGCAATGTCTCGAATCTTGGAAGGTTCTGTACCGGACTCATCTGGAGCTTTCTG
A

Nucleotide

>LusEXPA-22

ATGCCGTTTTATTTTTTATTTTTACTTGCCCTCCTCCCTTATCTCCTCCATAAATAC
TCCCTCAGCTCCTTTCCGCTCTGCCTCGCTCCACACTCACAGCAGTCACACACATT
ATCCCTCTCTGCTCTCTCCCTCCCTCCACTCCAGCCATGGCTCGTCCCACCCTCATC
TGCTCTGTCTCGTACAATCCTCTTCCCCCTTGCGTCTCTTCTAGTCCTCTCTCTCCT
CGCGCCGGTCACCGCCAGAATCCCCGGAGTCTACACCGGCGGGCCTTGGGAGAG
CGCTCACGCCACTTTCTACGGCGGTGCCGACGCCTCCGGAACTATGGGTGCGGCA
GCTTCCTTAGTTCTCTCTCCCTGTTTTCTGTTTTTTTTAGATATTTGAATTTTACCGT
CTCACCTGCAGGCGGCGCGTGTGGTTATGGCAACCTCTACAGCCAGGGGTACGGA
GTGAACACAGCGGCTCTGGGGACCCCGCACCTCAATGGAAGGGCTGGCGGTCCG
AAGGGCTGAGCTGCGGCGCTTGCTTCGAGATCAAGTGCGACAGTGATCCCAGGTG
GTGCCACCCTGGCCAGCCTTCCATTTTCGTCACCGCTACCAACTTCTGCCCTCCCA
ACTTCGCTCAGCCCAGCGACAATGGAGGATGGTGCAACCCGCCCCGCACTCACTT
CGACCTCGCCATGCCTATGTTCCTCAAGATTGCTGAGTACCGCGCCGGAATCGTC
CCCGTCTCATTCCGTCGGTGAGTCTCAAATTTGTTTCCTCTGTCTCTTACCGTTCCG
TTTCGTTTCACTATACTTTCTAGCTACCTCCCTTTCATTTGTTGCTTTCTGAGTCAG
ATTCCGTTGTACTGTGTTGTCTTTTTGCCTTCCCCCAGCTTTATCGTCTTCCCTAGC
TAGATGTTGAGCTTTCAAATTTCACTGCTTCTCTGCACCACTCTTTTTCAACTTCTT
TTGTTACCTGTTTGGTTTAGTAACTTTTTATTATATTTCCATTGACTGATTTCTGTG
CCTACCGCCCCCAGTACAGTATTTGTTGTTATTTTCAGTGCTAGTTTTTACCGGGA
ATCAAACAGCACCTAAAAAGCACCACCCAGTTAGTTTCTTACTTGTTTAAAACCC
TCCCTTCCAAATTCATGACGAAACCCACGAGAATCGGACAGTCCGGCCTTTCCGT
TACTTCCGCAATTCCCACTTGCCACGTGTTTTCTTAAACCTCTCCCCCTCAATAAA
ATTCCCTTTTCCCCCTTTCCCTCCGAATCAAACCTTTTGTTGAAAAAGGGGCACAT
CCGTCATTTAATATTCATTAAGAAGAAGGAAAACGACGACGGGAAGAGCCTCTC
ACGTGGCTGGTCTCGTGAGTTTGTGCCTCCGCCTGATACTCCCAAATGACGTTACG
TCCTTCCATTCACATTATTATTATTATTATTATTATTATTTACTTAATCAGTCAGTC
AAATGCTAATTAATTACGGATAACATCAAACTAAATTTAAATTCCTTTTTCTTCTT
CCCCACATCACAGGGTGCCGTGCAGGAAGGTAGGAGGGATCAGATTCTCAATCA
ACGGATTCCGTTACTTCAACCTGCTGCTGGTGACAAACGTGGCCGGAGCCGGCGA




CATCGTCAAGGTAAGCATCAAAGGAGAGCGCACAAACTGGATGCCGATGAGCCG
AAACTGGGGGCAAAATTGGCAATCCAACTCCGTCCTCGTCGGACAGCGGCTCTCC
TTCAGGGTCACCGGCAGCGACAGGAGGACCGTCACCTCGATGAACATCGCTCCCG
CCAACTGGCAGTTCGGCCAGACCTTCACCGGAAAGAACTTCCGCGTCTGAAAAAC
AATTAATAGTCTCTCACAGCAATGGTTTTAGTACTTTGGTGTGTTTTAGTATGATT
TAAGTAGTACGTAGCTGCTGGTAATGGTGGTGGAGGTGGTGTTGTCGCCTGTGGA
TATTTCCCTTTCTATTATCTCGGGAAAATCCGGAGAGCGAGTCCGTTTGTGTTAGG
AATTTTAGGGGTTTTATTTATTTATTACAGGAGCATTTCAATGGGAGCTGAAGCG
GCTGCAGAACGGGGTAAAACGAGTTGCAGCCCGCAGCTCTGATAGAGTATGGAA
GATTTACCATGCATTTTAGAATATATACTATGCATGATGATCAATCAAGCAAACA
AGTAGTATGTATTTAATGGTTTTTTAAGGGGATTTCTTTCTTTATATATGAATCAA
ATCAACGAAGATGTGCTGCAATTCTTCTTTTCGGTAGCGGATCATGGGAAGCGAC
AGAGATTAGTTATGGAGGTTGCAGAACAGTGTTTATTAATGCTTTTAATTTATTGA
GGGATGTTTATCGTTTATCCCCGTTAGCTGTCTAGGTTGGCTCACACTATTAATTT
TCTTTTTGTTGTGTTTCTCAACTCGATTTTGTCAAAATTTACTGTGGGGGTGGCAG
GCAACTATTTCCATCCAACAGAGTACCTGGGTACAACATAGTGTTAACGAGTTTA
TGAACCAGATTCAACCCACCCTCCAACCAACAGAGACCAGGACAAGCAATACTG
CGTTGTTTTGTCGATATATTGTTGGGTAATTGATAAAGAGGAAATGAATGAATTG
AGAGTGGTGGGTGGCGGGTTTAAGTGGGTAAACACAGAAAAGGTTAAGACATTG
CAGGGGTTGGGACGTTAGGGGAGCATTTATACCTTCTTCTTTCTGTACTCTGTACC
TGTGGTTTAGGCCACCATTTTTCCTGGCCGTTGCCTTCAAATAAATCTGCAGATGA
CGGTAAAATTGGTAATATACGATCCGTAGGAATATCTACCTTGCTTATAACCAAT
GTTTTAGATAGGTATTGGGATAAGGAAGGATCGATGGTTTGATCCAGATAGAACT
CGAATCAGGCTTTGCCTTTTGTTTGTCTGGTGAAGGAGACGAGATAGTTTCGTGCC
AAAGAAGAAGGCATTCAATTCCAAAAAGATGATGTAAGATTAACATTTGTCGTCC
ATGGGGATTCAACCCACGACCACATAGTTAAAAGTCACACGCTCTAACACTAAGT
TAGGACGGCTGCTATGATTATTTTTACAAAGACATATAGCTTTAATAGAGGGCAT
ACTGCACATATGATCCGCATCCCTCTCCAAGTAACAAGCAAGCGGTATGGTTTTA
TGCAGGTGGATATTGAGGTGAGGTAGAAGGCGAGGCGACATAGATACGAGCGGG
ACAGGTACGGTTGGCAGCTAGAGGTTCGATTGTTGGGGAGAGTTGTCAGCTGATC
TCGACCTTACCAGGGATTCGACGTCAGACTTTTCGGCGGTCAGGGAACAGACACT
ACAAGAATCTACTGCTCTAACAGCACATAATTAAAGGCGGACATGCATCCGCTGT
TAAACCTATTATTTAAGCAGATTTGTTTTGAACTGACGACGGTTAAAGAACCGCT
GATAAAATAATGTTTTACAGCGGATAGTATCTGCTGTTAAATTCTTCCGCAGTTAG
CCAATTTAACAGCGGTTCAAAATCGCCGTTAAAAACACGGGATATCAGACCAGC
AGACCCTTTCTTCCTTCTCCTCTGCGCTTTCTTCTTCCTTCGCCATCTTCATCCGCC
GACGTCGCCGCTCGCCGTCCAGCGTCTCGATCGCCGGTCATTGGTCTCCGGTGGT
GGGTGCTCTGCCATCAAACTCACACGTGGATCCCTAATCAAACAAGTAAGTTAGG
TCAAAATTAGGTTAGATTGTTAGAAATTAGGGTTTTTATGTAGGTTAGAAATTGG
GTGTTTAATTGAATGTCTATGAGCACTACCACTTTTAGGATCTAGTTTTTAATGTT
GTGATTAGGATTTTTAATAGAAATTTAGAGTTTCATTTTAGGGGTTAGGAGTTAG
GATTATTAGAAATGTTGGGGTTATTATTGTTAGGGTTCTTAGAATTGCTAATGAGC
GATAATGATGCATTGTGCAAGAGTTATTCTAAAGAAATCGAGCACACATCAACTT
ATATTGCATCGGGTGAATCTAATTCGAGGTAGGTATATGTTGATATTTTGGGTTTT
GTGTTCTATGTTAGATTTTCTTCTACTTAGAGGTTGGTAGTCTAATACTTTAAATC
ATGCATGTAAATGTGGTAATATGGTGTGTTTAAAAATAGGTTTGCTTTAAAATGT
AGTAAAGTGCTTTGTTAGTTAACCTATGTGTTATAATTGTGTAATTGATATCTAAA




CTAAAATTTGGTAGTTTAATAATGTAATGTGCCTAAAAATGAGTTTGCTTACAAA
AGCGGTAGTATGTAGTGTGCTTAATTGATTAGAAATGAGATTGCTTAGAAACTAT
TAGTATGTAGTGAAATGTTATTTTTGCAGATTGAAGAGTATGAGTATGCAAGTTT
AAATGAATGGGTCATGCCGAAATGTTCAAAAATAATTTTATACTCATACACTTTA
ATTCAATATAGATCATTATGAGTACTAATTACTTGCTAACAATTTGACTAATTAGG
GTCTTTAGGACAAAAAAATGGATAAGTCTTGGATGCATATACCACGAAACACTCC
AGAGTACGTACAAGGAGCAGAGAATTTTCTAGATTTTGCATATGCACAAGCTCGC
CCAGGTGTTCAATCAATTCCTTGTCCTTGTCCTGGATGTTGCTGCAATAAAAAGCT
AACTCGGACAAGGTATTTGATTACTTATTACGGCGTTCATTGCCTATTCCATACAA
AATTTAGGATATCCATGGGGAGAAGCGTGGAGATGGGGGGTCATCGAGTCATCA
AATGACAGTATATCACGTATGTATAATGTATGTATAATTTCTGACTCAATTCTATA
TCATGTATGTAAAATGTATATGTGTGTGTTTGTAAAATATATGATGTATTGGTTCT
GTAGATGAAAATGGTAACCAGTCTGAGGAAAAATGGATGGTTAGAGAGTGGAGC
AACGTTGGGCAGGATGGGAGGAGGATTTTCATTGATTTAGATGTGGGTCAAGTGC
CTTACAAATGATCGGGCTAGTACCTACGACAGGTGCTTGGAAAGATCATCAAACT
GGAACGCTTCCCCATTGGCCACGGCGATTGGCAATATGTGAGCGACTTGGACAAG
GCCGATTGTTGGCATCAACTCATAGAGGTAAATATTAGAGTATTTTCTATCTCTTA
TTTAGAGGATAAGCGCATTTTATATCTTTTATCAATGGTTTGTTAAATCAATCTAT
ATATGTAACGTAAGTTCTGTTGGAGTCCTGAGGATGATAAAGACATACGAAAGTA
TATCTTCCAAGATCTAGGGAAGAAGTGGAGAGAGCATCGAGGGGCAGTTTGGAA
GAAAGTCCATGACCCAAAAAACCCTACAACTATACTTGAGTATGTAGAAGCGAA
GACTAATCCTGATTATGAAGTTCACGATTTGGGAGAGGTTTGTGAAGTACAAGTT
GGGAACAAAGGGAGTGAGGAGATCGAAAATTAACAAGGACAGCAGAAAGAAAC
AGTCGATCTACCATACAATCGTGTCGAAACCATTCAACATAACACGACAACGACT
AGTATGAATTAAATTTGAAAGTGCATTAGTTTCCTAAATTTCGAAGCTAAACTTC
ATGTGTACATGGTTTCATAGGAGGAAAAAAAAGGAGGGCAAATTAGTAGGGGAG
AGCTCTTCCTAAAAACTCACAAGCCGGGTAGGAAGAAGAAGTTCCACAATGATG
CGACGTAAGAGATGTATGTAAGTATTCAAGTACTCTAAATTTTGTATGAACTTTA
ATTTGTATGTTCTTTCTATATATATGTATGGTGGAAATACATCCTTAGCTGTATAT
GTTTTCTTTTTTGTGCATTCAGAATCAAGTAGGAAGGAATATCAATGATCCAACC
ATTGATAACTCATAGGTTGGCCCGAATGATGCTGTAGGGAGATGCTATCAAGGAA
AAGAGAAGCCAGGAAGAGTGCATCATATGGGATTTTCCAAGAAGTCTTCGGTGG
TAAGTTTACTAAAACCATCTATGGTTGTAGTTAGAAGAAAAATATAATCTAATCG
ACTTGTTATGGGTTAGTGAATTTGTTAGTGAACATGTTATATGATTGTTGGCTTGT
TTGTGAATTTGGCATGTACTTCTTTTGCTAATTTTCTAGTTGGAAGAGTATGTGTT
AGTAGTATATACAGATATGTCATGTCCGATTTTCTGTAAACTTAATAAGTCTTGTG
GTCCTTTTAAGGTGTTTGGTTTGAGTTCAAGCAGCACACAAACTCCTTTTAGTCCC
CGAGTTCAAGTCGAGGACCCGGTCATGCTACAGTTTGTGAAGCTTATGCTTGTGG
AGTTTCAGAAGCAAACTGGTAATCTCTCCCCTGAGATGCAGGCAATGTCTCGAAT
CTTGGAAGGTTCTGTACCGGACTCATCTGGAGCTTTCTGA






