
IDENTIFICATION 

Species: Phalaenopsis equestris 

Locus: XP_020583030 

Gene Model: XP_020583030.1 

Description: PeqEXPA-06 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Phalaenopsis+equestris 

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05601  

EXTERNAL RESOURCES 

http://orchidbase.itps.ncku.edu.tw/est/Phalaenopsis_2019.aspx 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Phalaenopsis+equestris
https://www.genome.jp/entry/T05601
http://orchidbase.itps.ncku.edu.tw/est/Phalaenopsis_2019.aspx


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PeqEXPA-06 

MKHLALILIFVLSILRAVHGGGEEGWISAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQG

YGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEIMCANERQWCLPGTIVVTATNLCPPNYALPYTN

GGRGSPLMRLPLEHFDLSEPVFLRIAQYKAGIVPVQYRRVPCVKKGGVRFTINGHSYF

NLVLITNVAGAGDVVAVSIKGSKTGWQPMSRNWGQNWQSNSNLNGQSLSFKVTTS

DGRCVTSMDVIPSSWSFGQTFSGGQF 

CDS (coding sequence) 

>PeqEXPA-06 

CCACCTTCACTCCCCCATCGCCCTCCTCTTCTATAAATGCAGCTCTCCTCCCTCCCT

CCCTCCTCACCTTTCTCCTCTTTACTCGTAAAGACTCTTTTTAAGAACCAAATCTTC

TTTCTTTAAGAATCTAGCCATTCTCCATTGCTGGGAAATGAAGCATCTTGCTTTAA

TCCTCATCTTTGTTCTGTCAATCCTCAGAGCTGTTCATGGAGGAGGAGAAGAAGG

ATGGATAAGTGCTCATGCTACCTTCTATGGAGGTGGCGATGCATCGGGTACCATG

GGAGGGGCTTGTGGATATGGAAATCTTTACAGCCAGGGCTATGGGACGAACACT

GCAGCTCTGAGCACTGCGTTGTTTAACAATGGACTGAGCTGTGGATCATGCTATG

AGATTATGTGTGCTAATGAAAGGCAATGGTGTCTTCCTGGTACTATTGTGGTTACT

GCAACCAACTTATGCCCGCCAAACTATGCTCTTCCGTACACTAATGGCGGGCGGG

GGTCGCCCCTCATGCGGCTTCCATTGGAGCATTTTGATCTCTCTGAACCAGTTTTT

CTTCGTATTGCTCAGTATAAGGCCGGAATTGTTCCAGTTCAGTATAGAAGGGTGC

CCTGTGTTAAGAAGGGAGGCGTCCGGTTCACCATCAACGGCCACTCCTACTTCAA

CCTTGTTCTCATTACCAACGTCGCCGGCGCCGGCGACGTGGTGGCTGTCTCCATCA

AGGGCTCTAAAACCGGATGGCAGCCGATGAGCCGAAACTGGGGTCAAAACTGGC

AGAGCAACAGCAACCTCAACGGCCAATCCCTGTCCTTCAAGGTCACCACAAGCG

ATGGCCGGTGTGTTACATCCATGGACGTCATCCCTTCCTCCTGGAGCTTCGGCCAA

ACTTTCTCCGGCGGCCAGTTCTGAGAAAATAAATTTCATCACTTTCAATCTAACTC

TACCATTACTGATATTAGTAAGCTTCTCCGTGTCATGTTGATTGCTGCTTTGAAAT

GGCAATCAATGGCGTTTAATTATCTTACTACTAAGTTGTTGCTGATCTTCTTCTCT

CCTTTTTGCCTTAAATATTGTGGCAGAGGAGGGCGCCGCATAATAGTGGTGCAAA

GGAGGCATTTTTATTGGATTTTGATTTTAATGGAGTGGTGGTGAGGATTGGAATG

GCTGAGGTGAACATGGCTGAGCTTGTCGCCCGCCCATTAAATCCAACTACTTTAA

TTTATATGTAGAGGGTATTTGTGATGTAATCTGCTTTTAT 



Nucleotide 

>PeqEXPA-06 

GCCGACCGAAAGGACAAATTACTAGCTGCGAAATTTGCCTCCATGCATTCCTTTT

TAAAATCTCCTCTGTTTCCTCTTTCTTTCAAATAAAATAAAAAATATATATATATA

TAAATAATAATAATTTAAAATTAATGTCTTCTAATTCGTAATTAGTGATAATTTTG

AGAATTTGTTAACATTAATCGTAATTAAGACCAGCATATTCTTATAATAATTCTTA

ATCTAAAATATTCCTTCCTTTATCTGCGTACTGCAGCTTTATTCTTTCTACTACCAT

GCATTACAATTAAACCTCAGCTGATGCAATAAAGGCATGAAACCACTTGAGCCTC

AGTTCGGTGGACAGTTGTACTTTTGGTTTTTTCTCCTCATAGTTGCAGTTATCTGTT

AAGAAATTTTTGTTCTGCTGGCCCATTTGCAAAAATGTACATTACATTAAAAATAT

AAAATTGATAATTTTCTTTATTAACTTGTGATATTATGATCTTGTCTTCCTCCCACC

TTCACTCCCCCATCGCCCTCCTCTTCTATAAATGCAGCTCTCCTCCCTCCCTCCCTC

CTCACCTTTCTCCTCTTTACTCGTAAAGACTCTTTTTAAGAACCAAATCTTCTTTCT

TTAAGAATCTAGCCATTCTCCATTGCTGGGAAATGAAGCATCTTGCTTTAATCCTC

ATCTTTGTTCTGTCAATCCTCAGAGCTGTTCATGGAGGAGGAGAAGAAGGATGGA

TAAGTGCTCATGCTACCTTCTATGGAGGTGGCGATGCATCGGGTACCATGGGTAA

GTAAAAAAAATCAAAGAGAATAAACTTTTCTGATCTCAAAATTAGATTTTGAAAT

GATAGTTGTTTGTAATTGAAGGAGGGGCTTGTGGATATGGAAATCTTTACAGCCA

GGGCTATGGGACGAACACTGCAGCTCTGAGCACTGCGTTGTTTAACAATGGACTG

AGCTGTGGATCATGCTATGAGATTATGTGTGCTAATGAAAGGCAATGGTGTCTTC

CTGGTACTATTGTGGTTACTGCAACCAACTTATGCCCGCCAAACTATGCTCTTCCG

TACACTAATGGCGGGCGGGGGTCGCCCTCCTCATGCGGCTTCCATTGGAGCATTT

TGATCTCTCTGAACCAGTTTTTCTTCGTATTGCTCAGTATAAGGCCGGAATTGTTC

CAGTTCAGTATAGAAGGTAATGATGAAATTTTAGTTCTTCGAATGTTTAAAATTC

AACCTTGCATCGAAACAAAGATGAATGAAGAGGAATACTGGGAAGAGGAAGATG

AAAAAGATGAAATTTTACATTTACATTCCTTTAATTGATTCTCTCAACCTAAACAC

ATAACTTAAACTCCCCCAAAAATTCTTTCTTTTAAATAAAAATCTGGATTTTAAAA

TCGCAGGGTGCCCTGTGTTAAGAAGGGAGGCGTCCGGTTCACCATCAACGGCCAC

TCCTACTTCAACCTTGTTCTCATTACCAACGTCGCCGGCGCCGGCGACGTGGTGGC

TGTCTCCATCAAGGGCTCTAAAACCGGATGGCAGCCGATGAGCCGAAACTGGGG

TCAAAACTGGCAGAGCAACAGCAACCTCAACGGCCAATCCCTGTCCTTCAAGGTC

ACCACAAGCGATGGCCGGTGTGTTACATCCATGGACGTCATCCCTTCCTCCTGGA

GCTTCGGCCAAACTTTCTCCGGCGGCCAGTTCTGAGAAAATAAATTTCATCACTTT

CAATCTAACTCTACCATTACTGATATTAGTAAGCTTCTCCGTGTCATGTTGATTGC

TGCTTTGAAATGGCAATCAATGGCGTTTAATTATCTTACTACTAAGTTGTTGCTGA

TCTTCTTCTCTCCTTTTTGCCTTAAATATTGTGGCAGAGGAGGGCGCCGCATAATA

GTGGTGCAAAGGAGGCATTTTTATTGGATTTTGATTTTAATGGAGTGGTGGTGAG

GATTGGAATGGCTGAGGTGAACATGGCTGAGCTTGTCGCCCGCCCATTAAATCCA

ACTACTTTAATTTATATGTAGAGGGTATTTGTGATGTAATCTGCTTTTATTTTGATC

ATATATATCTATACATAGCTTTAAGATATTTTGTGTTTTTTTGGGTGATATTACAC

ATGTGAGAACAGATTTCTCTTATATAAGATGAGTTGAGCAATTAGGGTAAACAAA

CACAACAATCAACAAAACAATCAAGAAAAAACACAAATATTTAATGAGGTTCGA

CAATATGCCTGAGTCATCTAGAGTAATGATGGGTGGAGGCCTTTTTTTTAAAAAA

AAAAAATCGTGCATTTTCTTAGCGTTACAAATAATATATATATATATATATATATG

TAATTAAAAAACCCTAAGCAATCGTGCCGCAGGGCATTGCCCCCCACCCCTGACT

CACTTTACGAAACTCTCTCAATTAGACAGATGTTGGAGCGGAGCTTAGCGAGTCA



TGATCTGTCCCTTATCTTGTCTATGAGTCATACCTAACAAGGTGATCTATTTGAGT

GGCTTCAATTTCTTAAAAAATAAATTATAAAGCTATGGAGAAGAAGCCAAC 




