IDENTIFICATION

Species: Sesamum indicum
Locus: XP_011075523

Gene Model: XP_011075523.1
Description: SInEXPA-06
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
KEGG: https://www.genome.jp/entry/qn: T04135
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[+ PLNO0050 super family 31535 expansin A; Provisional 1-247 9 93e-141
SEQUENCES

Peptide

>SIinEXPA-06

MGFLGALLVGFLAMVSHVHGYGGGWIDAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEIRCVNERRWCLPGSIVVTATNFCPPNNALPNN
AGGWCNPPLRHFDLSQPVFQHIAQYKAGIVPVSYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNLV
LITNVGGAGDVHAVSIKGSRTGWQPMSRNWGQNWQNNAYLNGQSLSFKVTTSNGQ
TVVSYNAAPASWSYGQTFAGAQFR

CDS (coding sequence)
>SINnEXPA-06

ACCCTCAACACCCACCCTACCCCCCACCCCCACCCTCATACCTCTATTTATAACAC
CATACTCCATTTTCTCTTCATTCAACTTCCCTCGCCTCATATTCTCCGCCTACCATT
TCCCCTAAACCTCAAAAGGAAAAATGGGTTTTCTTGGAGCTTTGTTGGTCGGTTTT
CTTGCAATGGTTTCACATGTTCATGGGTATGGAGGGGGTTGGATTGATGCCCATG
CAACCTTCTATGGAGGGAGCGATGCTTCTGGAACAATGGGTGGGGCTTGTGGGTA
TGGGAATCTCTACAGCCAGGGGTATGGTACAAACACTGCAGCGTTGAGCACAGC
CCTTTTCAACAATGGGCTGAGCTGTGGCTCATGTTATGAGATCAGGTGTGTGAAT
GAGAGGAGATGGTGCTTGCCAGGGTCAATTGTGGTGACTGCCACCAATTTCTGCC
CCCCAAACAATGCCTTACCCAACAATGCAGGGGGGTGGTGCAACCCTCCCCTCCG
CCACTTTGACTTGTCTCAGCCTGTCTTCCAACACATTGCTCAGTACAAAGCTGGAA
TTGTCCCTGTTTCTTACAGAAGGGTACCCTGCAGAAGAAGGGGTGGTATCAGGTT
CACAATCAACGGCCACTCCTACTTCAACCTAGTACTCATAACCAACGTCGGCGGT
GCCGGCGACGTACATGCAGTTTCCATCAAGGGATCGAGGACCGGTTGGCAGCCC
ATGTCAAGAAACTGGGGCCAAAATTGGCAAAACAACGCATACCTCAACGGTCAA
AGCCTCTCGTTTAAGGTCACCACGAGCAATGGCCAAACCGTCGTCTCCTACAACG
CAGCCCCAGCAAGTTGGTCCTACGGCCAGACCTTTGCCGGAGCTCAATTCCGTTG
AGACGGATGGACGTTGGTGTGGAGAGACTACCCACGACTAGATGGACTACTCTTT
TCCCTAATGGGAGTTAGGTGTTTGGACATTCTACCAATATATTGGTCACTAGTATT
AGTAGTGTGACTTATTTGCAATTCTAGTAAAATTAAGGGGCCAAATTTTAAATGG
TCCTTGTCTTTTGAGTTTGAAAGGAGGGTGGATTTTCTTTTTTTGTTTTTCTAATTT
TTGTCTGTTTATTGTCCCTCTGTGTTGTAAGGGAGACGGTTGCTGAGGTGGATTTA
TTACCACCCGCTTTCAGATTAAGTAGTAGTAGTAATTATAGTACTCTTTTTATAGT




ACACTTTGCTGTGGTTGGTTTTGTATGAAAGCAAGATGTAAATTCAATTTGACTAG
TAATGAAATGGCTTGTTTCTACCTA

Nucleotide
>SinEXPA-06

TAATAAAAAAAAAAGGTTGAGCTCTCACAATGAACTCGACTTATATGAATGTAGG
TATTTAATATATTTTTAATAATAGTATATTATTTTTTATTTACTTTAAATTTATTAA
TTAATTTAGAAATATTAATACAAAAAGTGAAAGAGAAGGAATCAAACTGGACTA
CTGCCAATAATATTCGGCTCAATTATTTCAATAATATTAAAGAGAATTGCAAACT
ATATTTTGGTCTCTTTGCAGTTTTTTTTAATATTATTGAAATAATTAAACCAACAA
AAAAATAACATGGTTTATGAAATTGTGGGAAAAACAATAAAGTAAAAACCCAGA
AAATAAAATTAAAAAAATAGTTTATAAAAAGTAAAAGAAGGTAGTGGGACCCAC
TTATAATAAGGCCCACTAAAAACCATGAAATTACCTTTCTGGGCACCATCAGAAG
CTGTAAAACCCCAGCACTCTGCCTGCACCCTTCAAAAGTTTGAGTTAGTTGTGGC
GAATGACCCTCAACACCCACCCTACCCCCCACCCCCACCCTCATACCTCTATTTAT
AACACCATACTCCATTTTCTCTTCATTCAACTTCCCTCGCCTCATATTCTCCGCCTA
CCATTTCCCCTAAACCTCAAAAGTAACTATCTAACTACATTTCTACTTTTCCCCTC
TTGAAAAATGCTGAGAAATTTGCTCATTTCATTGCTTTTTTGGTTTGTTTTCTGCAG
GGAAAAATGGGTTTTCTTGGAGCTTTGTTGGTCGGTTTTCTTGCAATGGTTTCACA
TGTTCATGGGTATGGAGGGGGTTGGATTGATGCCCATGCAACCTTCTATGGAGGG
AGCGATGCTTCTGGAACAATGGGTATATATACTGTTGTTTGCACAATTTTCACCCA
TTCTTGTAAAGACGTTTTTGGCTGACTCTTTGTACTTTCTCAAAATTCTTCAACAG
GTGGGGCTTGTGGGTATGGGAATCTCTACAGCCAGGGGTATGGTACAAACACTGC
AGCGTTGAGCACAGCCCTTTTCAACAATGGGCTGAGCTGTGGCTCATGTTATGAG
ATCAGGTGTGTGAATGAGAGGAGATGGTGCTTGCCAGGGTCAATTGTGGTGACTG
CCACCAATTTCTGCCCCCCAAACAATGCCTTACCCAACAATGCAGGGGGGTGGTG
CAACCCTCCCCTCCGCCACTTTGACTTGTCTCAGCCTGTCTTCCAACACATTGCTC
AGTACAAAGCTGGAATTGTCCCTGTTTCTTACAGAAGGTAATTAGCCTAACATTA
ATTAATCTCCTTAATTAACTCATAATCTCTGTTTTTTAGTACTAATTGTTGAATCCC
ACGTTAACTTTGGTCTTAAACTAAGGACTAAACACCTCTTTAATGGCTTCTTGGTG
CGTTCTTCACTCACATTAACATCTTTAATTGTCTGTTTGTGGTCACTAATCACTAA
GTTTCTTCTGGACAGTTTTGCCCTCATCTTTTATCCCCCTCCCCTCTCTACCCTCTC
TGAAACTAAATTCTTGAATTTTGTGGCTGCTGTTAGGTTTCCCATTTGGCCCCTCA
ACTATGAAAAATCTGCAAATTTGACCCCAAAAACTTTTGACTCTGAACATTTGTA
GGGTACCCTGCAGAAGAAGGGGTGGTATCAGGTTCACAATCAACGGCCACTCCT
ACTTCAACCTAGTACTCATAACCAACGTCGGCGGTGCCGGCGACGTACATGCAGT
TTCCATCAAGGGATCGAGGACCGGTTGGCAGCCCATGTCAAGAAACTGGGGCCA
AAATTGGCAAAACAACGCATACCTCAACGGTCAAAGCCTCTCGTTTAAGGTCACC
ACGAGCAATGGCCAAACCGTCGTCTCCTACAACGCAGCCCCAGCAAGTTGGTCCT
ACGGCCAGACCTTTGCCGGAGCTCAATTCCGTTGAGACGGATGGACGTTGGTGTG
GAGAGACTACCCACGACTAGATGGACTACTCTTTTCCCTAATGGGAGTTAGGTGT
TTGGACATTCTACCAATATATTGGTCACTAGTATTAGTAGTGTGACTTATTTGCAA
TTCTAGTAAAATTAAGGGGCCAAATTTTAAATGGTCCTTGTCTTTTGAGTTTGAAA
GGAGGGTGGATTTTCTTTTTTTGTTTTTCTAATTTTTGTCTGTTTATTGTCCCTCTGT
GTTGTAAGGGAGACGGTTGCTGAGGTGGATTTATTACCACCCGCTTTCAGATTAA
GTAGTAGTAGTAATTATAGTACTCTTTTTATAGTACACTTTGCTGTGGTTGGTTTT




GTATGAAAGCAAGATGTAAATTCAATTTGACTAGTAATGAAATGGCTTGTTTCTA
CCTACAATTATTTCTAATTTATGTTAATGTAATATATTTGACCTGTAATAAATTAG
AGGTAAGTAATTTATACATAGTCCGAACATGTGGTAAATGTTCGGTTAGAAATCT
TTTTTCTTTAGTTCAATAAAAAATAAAATTAATCACACTTAGACCCCATTTAAAAA
CGTAAAATTATATTTTTTACTAAATAAGATTTAAAATTATATTTACAGTCTTTCTA
AAAGTCATTGTTTACGCTTGTCCCTTTTTTGTTACAATTTGATAAAAAATATTGAC
TTTAGCAAGTAAATATACTTAAACATTCTTATAAAATAATTTTATACTTATAAAAT
AAAAAGTATAACGATGTTACCTCATTCTATATACATATATAAAATTTCTATTGTCC
CTTTATAAGTACAAACAATACACATGAAAATGCTTAAATGAACGGATAAAATTAA
AAAATTATGTAATATTTTTTTTTTGTCCAAATCCTACCTAGAAGTAGTTCAGTTAA
AT




