IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_027771726

Gene Model: XP_027771726.1
Description: SpnEXPA-06
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome

GENE STRUCTURE

SpnEXPA-06
5

L 1 1 1 L 1
obp S00bp [T 15006p 2k 2500bp

Legend:

CDS s upstreamy downstream

DOMAIN ARCHITECTURE

7% 100 125 150 178 200 226 231
ot ——————————— e ——]

Query seq.
Superfanilies PLNO0OS0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO00S0 super family 31535 expansin A; Provisional 28-225 9.75e-83
SEQUENCES

Peptide

>SpnEXPA-06

MLLLLMMLFHNIDINVITNLFEYYIAEGACGYGNLFKQGYGLETAALSTALFNNGST
CGACFQIKCVNAPKACHPDQVITITATNFCPPNY TKTHDVWCNPPQQHFDLSLPMFL

KIAEYKAGVVPVVYRRVTCHKKGGLKFEIKGNSNWILVLVFNVGGVGDVVSVKIKG
SKTGWAQMSRNWGQNWQISQQLAGQSLSFQVQTSDGKWVQSDNVAPANWRFGQT
FEAKNNF

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-06

ACCAGCGAGTTGAAACTAGTTTAGAGAAAAAAAAAAGTTATAGCTAAAATGGCC
AAACACCAAATTTTCTTCATTTTGTTTATCACGTTTGTTGCTATTTTTTTAGCAGAA
ACATATGAAAGTAAAGAGGTTGAAGGAAATTTGGATGCCCAGGGATGGAAAAAT
GCACGTGCTACATTTTATGGTGACATGGGGGGTAATGAAACCATGCATAAGTTTT
CATTGTACCTTAGTTCCTTATGTATGTTGTTGAGATAGTTATCATGGTGTCGAGAC
TCCAGACAGAGAAGCTAGAAATTATATTTTTTGAGAAAATATTTGAGATTGAATA
TTTATATATGCATATATACAGATTTTCTATTAAAGTTGTTCAATTGACTACCTTTCC
TTCTATGTGGCGACAACATGATGTTAAGATATGTTACAACGCGATGTTGAGATAT
GTTGCAACATATAAGACAAAAAATGAATTTTCCATCACATTTCGCCTACTGTAGG
CTTCCTCTATCCAGATTTAGGATTGACAATCTAATTAAACTCACTAACAAAGTAA
ATTATTTTATTTTCATTTACTTTTTCTTTTGTACGCCCTTCATTTTAATATAAACAA
ATTTCTAGCACTTTTTTTATGGTCCAAAATGAAAAAAATTTCAAAGGCCAAAGAT
GTATTTTTTCCATAATGTGTGAGTCAAGGGTACTTTGGAAATAATCTCTCTACCTT
CACAAGATAAGGTAAGATCTACGTGCATTCTACCCTCCCAGAAACCCGCTTGTGG
GATTCCACCGGGTATGTTGTTGTTGTTGATGATGCTTTTTCATAACATAGATATTA
ACGTTATAACAAATTTATTTGAATACTATATTGCAGAAGGAGCTTGTGGTTATGG
AAACTTATTCAAGCAAGGGTATGGCCTGGAAACAGCGGCACTAAGCACAGCACT
CTTTAACAATGGATCTACCTGTGGAGCTTGCTTTCAAATAAAGTGTGTCAATGCTC
CTAAAGCATGCCATCCAGACCAAGTCATAACTATAACTGCCACCAATTTCTGCCC
TCCAAATTACACAAAAACTCATGACGTTTGGTGCAATCCTCCACAACAACACTTT
GATCTGTCATTGCCTATGTTCTTAAAGATTGCCGAGTACAAAGCAGGGGTTGTCC
CTGTTGTTTACAGAAGAGTCACTTGCCACAAAAAAGGAGGTCTCAAGTTTGAGAT
CAAAGGGAATTCTAATTGGATTCTTGTTCTTGTTTTCAATGTGGGAGGTGTTGGAG




ATGTTGTCAGTGTCAAAATCAAAGGATCTAAGACTGGATGGGCACAGATGTCGCG
GAATTGGGGACAAAATTGGCAGATTTCTCAGCAGTTAGCAGGACAAAGCTTGTCT
TTCCAAGTACAAACTAGCGATGGCAAATGGGTTCAATCTGATAATGTTGCTCCTG
CTAACTGGCGATTTGGTCAGACATTTGAAGCGAAGAATAATTTTTAGCAATTGTA
TTTTGGAAAATGAGTAGTTTTCAATAAATATAATTTATGATCTTTTCTAGAAGATA

TTTTTGTTTTCGAATAAGTTCTCTATTTTTGAGTGGCCATTGAACAAGGAAGGAAC
ATACGAAGAAGCTAAAGGTGTGGTCTAGCGGTAAATGAAGCACGAGAACAAAAT
TCACATCATCTTGGTATGACAGAGAAATAGGAAAACTACTTTTCTGACTCTAACT
ACTATATCATCTATGGATCTTCATACAACCCTAGTCGTTCAGTAAATACGAACTCA
TTATATTCAGCCACTTGAAATTTCTATCGATTTGAGCTTTCCTAATACTTTGAAAT
AACAGCTTTAGAGC

Nucleotide
>SpnEXPA-06

ATTTATCTCTAATTCTGACTTAAAAACGGTCTGTGATGTTTCTTTTTGTGTTATGCT
GCTAGTTTTTACCTCGGCTCTGATCAATTAGCCTAGTCTAAGAGCCCGTTTGGATG
GGCTTAATAAAAGCAGCTTTAAAAAAGTACTTTTGAAAGTGCTGAAACTTATTTT
TAAAATAAGCAGTTATGCGTTTGGATAAAAGTGCTGAAGTTGCTATGCCAAACGT
GAAAAGGGAAAAATGGAAGAAAGAGATGTTAGGGTTATGTGGGTTATTTTGGAG
ATTGTATAAAAATATTAAGGGCAAAAAGAAAAAAATGTGGTCAACTTAAAACAG
CTTATAAGCTAAAAAAAAAAAAAGCACCCCTACCCCAGCTTTTAACTTTTGGCTT
AAAATAAGTTTTTTTTAACTTAAAATAAGTTATTTTGAGTATTGCCAAACATCTAA
ATAAGTCAAAAATCAGCTTTTAAGTCAGTTTGACCAGCTTTTAAGCTGAGCCAAA
CAGGCTCTAAAGCTGTTATTTCAAAGTATTAGGAAAGCTCAAATCGATAGAAATT
TCAAGTGGCTGAATATAATGAGTTCGTATTTACTGAACGACTAGGGTTGTATGAA
GATCCATAGATGATATAGTAGTTAGAGTCAGAAAAGTAGTTTTCCTATTTCTCTGT
CATACCAAGATGATGTGAATTTTGTTCTCGTGCTTCATTTACCGCTAGACCACACC
TTTAGCTTCTTCGTATGTTCCTTCCTTGTTCAATGGCCACTCAAAAATAGAGAACT
TATTCGAAAACAAAAATATCTTCTAGAAAAGATCATAAATTATATTTATTGAAAA
CTACTCATTTTCCAAAATACAATTGCTAAAAATTATTCTTCGCTTCAAATGTCTGA
CCAAATCGCCAGTTAGCAGGAGCAACATTATCAGATTGAACCCATTTGCCATCGC
TAGTTTGTACTTGGAAAGACAAGCTTTGTCCTGCTAACTGCTGAGAAATCTGCCA
ATTTTGTCCCCAATTCCGCGACATCTGTGCCCATCCAGTCTTAGATCCTTTGATTTT
GACACTGACAACATCTCCAACACCTCCCACATTGAAAACAAGAACAAGAATCCA
ATTAGAATTCCCTTTGATCTCAAACTTGAGACCTCCTTTTTTGTGGCAAGTGACTC
TTCTGTAAACAACAGGGACAACCCCTGCTTTGTACTCGGCAATCTTTAAGAACAT
AGGCAATGACAGATCAAAGTGTTGTTGTGGAGGATTGCACCAAACGTCATGAGTT
TTTGTGTAATTTGGAGGGCAGAAATTGGTGGCAGTTATAGTTATGACTTGGTCTG
GATGGCATGCTTTAGGAGCATTGACACACTTTATTTGAAAGCAAGCTCCACAGGT
AGATCCATTGTTAAAGAGTGCTGTGCTTAGTGCCGCTGTTTCCAGGCCATACCCTT
GCTTGAATAAGTTTCCATAACCACAAGCTCCTTCTGCAATATAGTATTCAAATAA
ATTTGTTATAACGTTAATATCTATGTTATGAAAAAGCATCATCAACAACAACAAC
ATACCCGGTGGAATCCCACAAGCGGGTTTCTGGGAGGGTAGAATGCACGTAGAT
CTTACCTTATCTTGTGAAGGTAGAGAGATTATTTCCAAAGTACCCTTGACTCACAC
ATTATGGAAAAAATACATCTTTGGCCTTTGAAATTTTTTTCATTTTGGACCATAAA
AAAAGTGCTAGAAATTTGTTTATATTAAAATGAAGGGCGTACAAAAGAAAAAGT
AAATGAAAATAAAATAATTTACTTTGTTAGTGAGTTTAATTAGATTGTCAATCCTA
AATCTGGATAGAGGAAGCCTACAGTAGGCGAAATGTGATGGAAAATTCATTTTTT
GTCTTATATGTTGCAACATATCTCAACATCGCGTTGTAACATATCTTAACATCATG




TTGTCGCCACATAGAAGGAAAGGTAGTCAATTGAACAACTTTAATAGAAAATCTG
TATATATGCATATATAAATATTCAATCTCAAATATTTTCTCAAAAAATATAATTTC
TAGCTTCTCTGTCTGGAGTCTCGACACCATGATAACTATCTCAACAACATACATA
AGGAACTAAGGTACAATGAAAACTTATGCATGGTTTCATTACCCCCCATGTCACC
ATAAAATGTAGCACGTGCATTTTTCCATCCCTGGGCATCCAAATTTCCTTCAACCT
CTTTACTTTCATATGTTTCTGCTAAAAAAATAGCAACAAACGTGATAAACAAAAT
GAAGAAAATTTGGTGTTTGGCCATTTTAGCTATAACTTTTTTTTTTCTCTAAACTA
GTTTCAACTCGCTGGTTGATTTGCTTTGGACATACAATTTATAGCCATAGTATTCT
CTTAAGATGGAACTCAAAATTAAGTCCCTTAGAAAAAAGGGAAATTACATTAATG
AAAATAAATATTGTAATTGGATATCATGGAGTTTATTTTTGGAAAATTAATTAAA
TTACATGCCATTCTTCCCAATTAATTAGTATTTGCATTTAAGTGCTTATATAAGTT
GTAAGTAAGCAAATCTGCATCAATTTTATTTTGCCAAAAGAATTTGAGAGTTAAT
TACTTCCATTTGTCTTGTAGTTAAATGAGATAAGTAGGATTAGTCGAAATTTAGTG
ATTTGTTACCATGTAGTCTTGAGTCTTTAATGTAATCAACAGAATAAGTGAATTTT
TGAATGGTATACCCATTAAGAAAAAAAGTTTAAGACATAAATAAATATCACTTTC
CACTTTTGCTGTTTTGGTTATTTTCAAACTATTCTTGAAATAATTCAAAGTAAATC
ATAAATATGAGCAGTT




