IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015081446

Gene Model: XP_015081446.1
Description: SpnEXPB-02
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome
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Query seq,

binding site 4 A}
Specific hits B | Pollen_allerg 1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits ol
Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N 422275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 34-153 2.35e-63
[+] Pollen_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, Pl and Pill from Lolium perenne. 161-235 8.58e-20

>SpnEXPB-02

MGYNVIILPFLALCLLQYCTYAHVKSLNASISSFQPAVATFYGPPTGAGSEGGACGYT
DAVSKPPFNSFISAGNGPLFKKGLGCGACYQVLCKLAPCTGRPVTVTITDECPGCSGSI
HFDLSGTAMGALAKPGQANALRNIGNIPISYQRVPCHYQNWKIAFKVDQGSNPNFLS
VNVEFQNGDGDLSLVEFLPARSNQAIRANHVFGATWSSNINPAAPYSIRLTTGSNKKL
TATNVIPVGWQPGRTYRSNVNF

CDS (coding sequence)

>SpNEXPB-02

ATGGGTTATAATGTTATCATTTTACCCTTTTTAGCTCTATGTTTGCTTCAATATTGC
ACTTATGCACATGTTAAGTCACTCAATGCTTCTATATCCAGTTTTCAACCTGCAGT
AGCAACATTTTATGGCCCTCCAACTGGAGCAGGATCTGAAGGAGGAGCTTGTGGA
TATACAGATGCTGTATCAAAACCCCCTTTTAATTCCTTTATTTCTGCTGGAAATGG
GCCACTTTTCAAGAAAGGCTTGGGCTGTGGAGCTTGCTACCAGGTTTTATGCAAA
CTAGCCCCTTGCACAGGAAGACCAGTAACTGTAACGATTACAGATGAATGCCCTG
GCTGTTCAGGCTCTATTCATTTTGATTTAAGTGGAACCGCAATGGGTGCTTTAGCC
AAACCTGGTCAAGCTAACGCGTTACGTAATATAGGAAATATCCCAATTTCTTACC
AAAGGGTGCCATGTCATTACCAGAACTGGAAAATCGCGTTCAAGGTGGATCAAG
GTTCAAACCCGAATTTCTTATCAGTAAATGTTGAGTTTCAAAATGGAGACGGTGA
TCTTAGTTTAGTCGAATTTTTACCAGCAAGGTCAAATCAAGCGATAAGAGCGAAT
CATGTATTTGGTGCAACATGGAGCAGTAATATTAATCCGGCAGCACCTTATTCAA
TTAGGCTTACAACTGGGTCTAACAAGAAACTTACTGCTACTAATGTTATTCCAGT
AGGATGGCAACCTGGACGCACTTACCGGTCTAATGTCAATTTTTAA

Nucleotide
>SpnEXPB-02

GAGTTAACATTTTATATGTTATAATTGATAATAAGTTAATGCTGCCATATATTTGT
AATATAATCATTATGCTATAATTGAGTTTATGAAGTTAATAGGCAAAGATTATCA
AATATTAACGGCAAGTGAAAGATATAACAAATTGATCATATGAAATAAGTAAGA
AGTTATCCTCCCTTAATGAACTAACCTATTTTTTTGCAAAGATCTTCTGCCTATTGT
AATTTGATAGAAGATCTCTTTAAGTACTGACTAAATATCGATCAAGAGCTAAAAA
TTTTTTGGTAATTAGCTATAGTATAATACAATATAATTGTATTATAAAAAATGGAG



GATCACTAAAATCTTTTGGATATCATTTTCCTTAATTTTTTGGTAAGAGATATATT
TTTATCCACTATAAAAAGAGCATCGATACCATAGTGTTTCTCCAAGCAAAAATTA
GTAAAAGAGATTAAGGACAGTAAATTATAATTCTTTCTAGTAATTAAGAATCAAG
CATGGGTATAATGTTATCATTTTACCCTTTTTAGCTCTATGTTTGCTTCAATATTGC
ACTTATGCACATGTTAAGTCACTCAATGCTTCTATATCCAGTTTTCAACCTGCAGT
AGCAACATTTTATGGCCCTCCAACTGGAGCAGGATCTGGTAATTAATTAAATTAA
TTAATTATGCTACTCTTCTAGTAAAATGTTTTGCACTAATTCATCACATTGTTTTCT
TTAGTTAATTAGTTGATTACATTGTATAACATTGGTTTGTTTTAATAATTTAAAAT
TGTGATTACTTTTAATTTTTGTATATTGACAAAAGCATAACATTATTTAATTATTG
ATTTTATTTTATTTCATTTGTCATGTTATTAGAAGGAGGAGCTTGTGGATATACAG
ATGCTGTATCAAAACCCCCTTTTAATTCCTTTATTTCTGCTGGAAATGGGCCACTT
TTCAAGAAAGGCTTGGGCTGTGGAGCTTGCTACCAGGTCCATATACATATAGTAT
ACACTTATGTTAATTTACACGATCAGTATATATAAGTTAAATTTTTCGACAATAAT
AACGTGTACATTGTGAAATTTTAGGTTTTATGCAAACTAGCCCCTTGCACAGGAA
GACCAGTAACTGTAACGATTACAGATGAATGCCCTGGCTGTTCAGGCTCTATTCA
TTTTGATTTAAGTGGAACCGCAATGGGTGCTTTAGCCAAACCTGGTCAAGCTAAC
GCGTTACGTAATATAGGAAATATCCCAATTTCTTACCAAAGGTACGTACGTACTA
AAAAAACATTTATCATCTTGATAAAATTCATAATAATGTTATAATGTATCACAGG
GTGCCATGTCATTACCAGAACTGGAAAATCGCGTTCAAGGTGGATCAAGGTTCAA
ACCCGAATTTCTTATCAGTAAATGTTGAGTTTCAAAATGGAGACGGTGATCTTAG
TTTAGTCGAATTTTTACCAGCAAGGTCAAATCAAGCGATAAGAGCGAATCATGTA
TTTGGTGCAACATGGAGCAGTAATATTAATCCGGCAGCACCTTATTCAATTAGGC
TTACAACTGGGTCTAACAAGAAACTTACTGCTACTAATGTTATTCCAGTAGGATG
GCAACCTGGACGCACTTACCGGTCTAATGTCAATTTTTAATTAGTGAATGTAAAC
TCGATAAAATAAATCTACATTCAAGTTAGATTAATAATATTGATGAACGAGAAAA
ATAAAAATTATTTTAAAGTTTGTATTAGTGACTTGTCACAAAATATGATCTTGAAT
GTTCTCCTTTTAGGAATTTAATAGACTTTAGATTATTTTTGCGTACCGTACTTTCTT
TTTCCTTCTTGTTATCACTTATTAAGACGCAGAGATTTTCATAAGAAACAATAATC
TAACAATTTAAGGAGGCTCTATTGAATTACTTCAATTTGTATGAAATGAATGTTTT
AAGGGTAAATCACATAAATATGCTATATTTAAAAAATATTTACCATTTATGTCAA
TATAATTTTTATAATTAAATATAACATTTTTTTGAAATAAAAAAAAAATACTGTCG
CTTCCTTTCTCGGTCCTTTTGCCTCTTAATCTTTTTCTTTTCTTTTTAAAGATCTTCT
TCTTATCTTTCTCTCTCTATCATTATTATTTTCGTA




