IDENTIFICATION

Species: Populus trichocarpa
Locus: Potri.001G401700

Gene Model: Potri.001G401700.1.p
Description: PtEXPA-04

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ptrichocarpa v4 1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T01077

EXTERNAL RESOURCES
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GENE STRUCTURE

PIEXPA-04
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Superfanilies PLN00193

List of domainbits |
Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family 133423 expansin-A; Provisional 29-253 1.06e-97
SEQUENCES

Peptide

>PtEXPA-04

MGPFVTLSVLVCQFLFFVCLLSLKGINGGWLNAHATFYGANQSPATLGGACGYDNT
FHAGFGVNTAAVSGALFRGGEACGACYQLMCNYRADPKWCLRRAVITVTATNFCPP
NNNGGWCDPPRQHFDMSMPAFFRIARQGNEGIVPVLYRRVSCTRRGGVRFTLRGQS
NFNLVMISNVGGSGDIKAAWVRGSRARSWVPLHRNWGANWQSSFDLRNQKLSFKL
TLVDGKTLEFFNVVPSTWMFGQTFSSRSQFS*

CDS (coding sequence)
>PtEXPA-04

ATGGGACCTTTTGTCACTCTTTCTGTTTTGGTTTGCCAATTTCTTTTCTTTGTTTGCT
TGCTTAGTTTGAAGGGGATTAATGGTGGTTGGCTCAATGCTCATGCAACCTTCTAT
GGCGCCAATCAGAGCCCCGCCACTCTTGGAGGAGCTTGTGGATATGACAACACCT
TCCATGCCGGATTTGGAGTGAACACGGCGGCCGTGAGTGGTGCACTGTTTAGAGG
TGGAGAGGCATGTGGTGCTTGCTACCAATTAATGTGCAACTATAGGGCAGATCCC
AAGTGGTGCCTCCGACGTGCAGTTATTACGGTAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCC
AAATAATAATGGAGGGTGGTGCGATCCTCCTCGCCAGCATTTTGACATGTCCATG
CCTGCTTTCTTTCGCATTGCACGACAAGGCAATGAAGGCATAGTTCCTGTGCTCTA
TAGGAGGGTATCGTGCACAAGAAGAGGAGGAGTTCGTTTCACTCTGAGGGGACA
ATCAAACTTCAACCTGGTCATGATCTCTAACGTTGGTGGTAGTGGTGATATCAAG
GCTGCATGGGTTAGAGGCTCAAGGGCAAGATCATGGGTGCCATTGCACAGGAAT
TGGGGTGCAAATTGGCAAAGCAGTTTCGATCTTCGAAACCAAAAACTGTCTTTTA
AGCTCACTTTAGTTGATGGAAAAACACTGGAATTTTTTAATGTTGTTCCTTCAACT
TGGATGTTTGGACAGACATTTTCTTCTCGAAGTCAGTTCTCTTAA

Nucleotide
>PtEXPA-04

AATTTTGTGTACTAAGTTTTTTGAGATTATTTACAAAGGAAAATGGGACCTTTTGT
CACTCTTTCTGTTTTGGTTTGCCAATTTCTTTTCTTTGTTTGCTTGCTTAGTTTGAAG
GGGATTAATGGTGGTTGGCTCAATGCTCATGCAACCTTCTATGGCGCCAATCAGA
GCCCCGCCACTCTTGGTAAGTCTTAGTTTCTTAGAAAACAAAGAACCCAAGAATA
TTATTGTAATGTGAGATATAGAATATATGCATAAAAATGTATTATTTTTAATAATG
AATACGCGTAAATTACAATAAAAAATTGTAATTTTAGTTTGCTTATCTTTCTCTCT




CTTTTTCTCTTCCTTCAATGTTTTTCAGGCAAAATTTCATATATTTAATATAATCAT
CAATAAAATTTGATCATCATTAAAACAAATCAATCAAAATGTCCAACAATTTATA
ATTTTTTTTCTTAAAAGTTCCATGTAAATTAATTAAACCACTTTATGTACGGAGAA
TTTAAATGCATAGTAATTACTTTGGTGTGTATTCTATACGTCAGGAGGAGCTTGTG
GATATGACAACACCTTCCATGCCGGATTTGGAGTGAACACGGCGGCCGTGAGTGG
TGCACTGTTTAGAGGTGGAGAGGCATGTGGTGCTTGCTACCAATTAATGTGCAAC
TATAGGGCAGATCCCAAGTGGTGCCTCCGACGTGCAGTTATTACGGTAACTGCCA
CCAATTTCTGCCCTCCAAATAATAATGGAGGGTGGTGCGATCCTCCTCGCCAGCA
TTTTGACATGTCCATGCCTGCTTTCTTTCGCATTGCACGACAAGGCAATGAAGGCA
TAGTTCCTGTGCTCTATAGGAGGTAATAAAATCATATAACACGCACACAAATTCC
CATATAAATTTATATTTTCTTTATAGTATGTTTAAAATATGATTTTGAAAATGCAT
GAATTGAAGGGTATCGTGCACAAGAAGAGGAGGAGTTCGTTTCACTCTGAGGGG
ACAATCAAACTTCAACCTGGTCATGATCTCTAACGTTGGTGGTAGTGGTGATATC
AAGGCTGCATGGGTTAGAGGCTCAAGGGCAAGATCATGGGTGCCATTGCACAGG
AATTGGGGTGCAAATTGGCAAAGCAGTTTCGATCTTCGAAACCAAAAACTGTCTT
TTAAGCTCACTTTAGTTGATGGAAAAACACTGGAATTTTTTAATGTTGTTCCTTCA
ACTTGGATGTTTGGACAGACATTTTCTTCTCGAAGTCAGTTCTCTTAAAACTAAGG
AGATTTTTTCCTCTTTTTACATGTCTTGAACTGGCATTTTTCGATGGTTCAAGAAC
ATGAAGATGCATTTTTTTCTTTTTTAAGTAAAACATCTTTAATTTGGAGGAACGAC
ATATTATATATATTTCGTGGATTAAGATATATGTTTAACAAGTTTTTGTTACATGG
TGATTTACTTTTGCAAAGCTCAATAATCAAGAGCAATGCTATTTTGTAACCTGGAT
TGAAGATATATTATTGATATAGCAATAAAAGGAAAATTACAATAAATCTAAATAT
ATATATATAGCATGACTGATACCGAATTTTTGCATCCTTCAAGCCTATGTGATTCA
CATTTTTCAT






