
IDENTIFICATION 

Species: Brassica oleracea capitata 

Locus: Bol030158 

Gene Model: Bol030158 

Description: BolEXPB-07 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Boleraceacapitata_v1_0  

EXTERNAL RESOURCES 

http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm 

 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Boleraceacapitata_v1_0
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>BolEXPB-07 

MTPFHKCFALLALFAASFKFCYCQNETINAAGWADADAGATWYGEPEGAGSTGRAC

GYGVAVANPPLYAMVSAGGPSLFNNGKGCGTCYQIMCTGNPACSGSPITVTITDECP

GGPCVSEPVHFDLSRKAMGALAKPGQAAQLRSAGPLSVSYRRAACLYQGTEIAFHV

DAGSTPFYVAFVVEYENGEGDLASVEIQPASGGFMPKGFMPMQEMRSAEWKLNSGG

PLSGPFNIRLTSGESRKVVVAQAVIPADWKPDQTYRSIVNF* 

CDS (coding sequence) 

>BolEXPB-07 

ATGACACCCTTCCATAAATGCTTTGCCCTTTTAGCTCTTTTTGCAGCCTCATTTAA

GTTTTGTTATTGCCAGAATGAAACAATAAATGCCGCTGGCTGGGCCGACGCAGAC

GCTGGTGCTACTTGGTACGGTGAACCAGAGGGAGCAGGTAGCACCGGAAGAGCT

TGTGGATATGGCGTGGCAGTGGCTAATCCACCGCTATACGCGATGGTTTCAGCCG

GAGGCCCTTCACTATTCAACAATGGAAAAGGATGTGGAACATGTTATCAGATTAT

GTGCACCGGGAATCCAGCATGTTCAGGGAGCCCAATAACGGTGACGATAACGGA

CGAGTGTCCCGGTGGTCCTTGCGTCTCTGAGCCAGTTCATTTTGACCTTAGTCGCA

AAGCCATGGGAGCCTTAGCCAAACCTGGCCAAGCCGCTCAACTACGAAGCGCTG

GTCCTCTAAGTGTTAGTTACAGACGTGCTGCGTGTTTATATCAAGGAACTGAAAT

AGCTTTTCATGTTGATGCCGGTTCTACCCCGTTCTACGTGGCATTCGTTGTGGAAT

ACGAAAACGGTGAAGGAGATTTGGCCTCCGTTGAGATTCAACCGGCCAGCGGAG

GATTTATGCCCAAAGGATTTATGCCCATGCAAGAAATGAGGTCCGCCGAGTGGAA

GTTAAACTCCGGCGGTCCACTGAGCGGGCCGTTCAACATTAGACTAACATCTGGC

GAGTCTCGTAAAGTAGTGGTGGCTCAGGCTGTTATTCCGGCGGATTGGAAGCCTG

ATCAGACGTATAGGTCGATTGTTAACTTCTAG 

Nucleotide 

>BolEXPB-07 

ATGACACCCTTCCATAAATGCTTTGCCCTTTTAGCTCTTTTTGCAGCCTCATTTAA

GTTTTGTTATTGCCAGAATGAAACAATAAATGCCGCTGGCTGGGCCGACGCAGAC



GCTGGTGCTACTTGGTACGGTGAACCAGAGGGAGCAGGTAGCACCGGTACGTATT

ATTAAAATTTGAAACTAGATATATATAAATATTTTATCTTCAAAAAATATGTTTGT

TTGATAAAGTAAATATATGTCAATAGGAAGAGCTTGTGGATATGGCGTGGCAGTG

GCTAATCCACCGCTATACGCGATGGTTTCAGCCGGAGGCCCTTCACTATTCAACA

ATGGAAAAGGATGTGGAACATGTTATCAGGTTCGTATTAAAATATATAAGAATTT

TTTTTTGGAACGACCCAAAATAAACATAATGTTTATTTAACATAAGATCCACATA

TTTACATACATATATATATATATAAGCAATAAACGTCCTATTTTATTTATGCAAAA

TCAAATGTGGTATCGAATAATTTTAGGGTTGTGGTGGCCGGGCTAGATTTGGTGT

AGAAATATATACATGCATGCAAGTCTGAATTACGTCATAATAAAGTTTTACAAAA

TAGTGAAATACAAATATATTATTTTTCTCAACCATATTTGTAAAAATAAATGTATG

TTTATTTTAGATTATGTGCACCGGGAATCCAGCATGTTCAGGGAGCCCAATAACG

GTGACGATAACGGACGAGTGTCCCGGTGGTCCTTGCGTCTCTGAGCCAGTTCATT

TTGACCTTAGTCGCAAAGCCATGGGAGCCTTAGCCAAACCTGGCCAAGCCGCTCA

ACTACGAAGCGCTGGTCCTCTAAGTGTTAGTTACAGACGGTACGTATAAATCAGA

TTGTTCCTCTTATATAGTATTGGTGATGTTTCCTACACAATTATCTACTTTTTTGTA

CGTGAATATTTTTTGATTTTTTTTTTGTTTTCTATGTTATGTTGTTCCAGTGCTGCGT

GTTTATATCAAGGAACTGAAATAGCTTTTCATGTTGATGCCGGTTCTACCCCGTTC

TACGTGGCATTCGTTGTGGAATACGAAAACGGTGAAGGAGATTTGGCCTCCGTTG

AGATTCAACCGGCCAGCGGAGGATTTATGCCCAAAGGATTTATGCCCATGCAAGA

AATGAGGTCCGCCGAGTGGAAGTTAAACTCCGGCGGTCCACTGAGCGGGCCGTTC

AACATTAGACTAACATCTGGCGAGTCTCGTAAAGTAGTGGTGGCTCAGGCTGTTA

TTCCGGCGGATTGGAAGCCTGATCAGACGTATAGGTCGATTGTTAACTTCTAG 


