IDENTIFICATION

Species: Kalanchoe laxiflora
Locus: Kalax.0002s0015

Gene Model: Kalax.0002s0015.1.p
Description: KIEXPA-02

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/KlaxifloraFTBG2000359A_v3_ 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/KlaxifloraFTBG2000359A_v3_1

GENE STRUCTURE

KIEXPA-02
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Legend:

Exon — Intron

DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq,
Superfanilies PLNO0OOS0

[+] PLN00050 S.JNU:E'::F"‘ ¥ C :.‘_‘fifillﬂﬂ expansin A; Provisicnal fescription m;—‘?:‘:al E-:.;:‘:B
SEQUENCES

Peptide

>KIEXPA-02

MKNFISFSFQVLISLCLTFVVPTRAGGWINGRATFYQDASGAACGYNAGQSYGNQIA
AVSEALFNNGALCGACYEIMCVNSPNCNRGAGSIKVTATNFCPSTSGPNAWCNPPQK
HFDLSIAMFTKLAPYKFGIVPVQFRRIRCARSGGVRFTISGKTNPNWLEVLVHNVAGD
GVVRDVQIKGSRTGWIQMRRNWGQNWDVSSPPNGQTLSFNVRTTDGRSLVFNNVA
PANWQSGQTFPGRQNF*

CDS (coding sequence)
>KIEXPA-02

ATGAAGAATTTTATTAGCTTCTCATTTCAAGTGTTGATTTCATTATGTCTCACTTTT
GTTGTCCCAACACGTGCGGGGGGATGGATAAATGGGCGAGCCACATTCTACCAA
GACGCAAGTGGAGCAGCGTGTGGGTATAATGCCGGTCAAAGCTACGGCAACCAG
ATAGCCGCCGTGAGCGAAGCACTTTTCAACAACGGCGCCCTCTGCGGTGCGTGCT
ACGAGATAATGTGCGTAAACAGCCCCAACTGCAACCGCGGCGCCGGATCCATCA
AAGTCACGGCCACCAACTTCTGCCCCTCCACCAGCGGACCCAACGCGTGGTGCAA
CCCTCCCCAGAAGCACTTCGACCTCTCAATCGCCATGTTCACGAAGCTGGCGCCG
TACAAGTTCGGGATCGTGCCGGTGCAGTTCCGCCGCATACGGTGCGCGAGGAGCG
GAGGCGTGCGGTTCACGATCAGCGGGAAGACCAACCCGAACTGGCTGGAGGTGC
TGGTGCACAACGTGGCGGGAGACGGGGTGGTGAGAGACGTTCAGATCAAGGGGT
CGAGGACGGGGTGGATACAGATGAGGAGGAACTGGGGGCAGAACTGGGACGTTT
CTTCGCCGCCGAATGGACAAACGCTGTCGTTTAACGTGAGGACGACAGACGGGA
GGTCTTTGGTGTTCAACAACGTCGCTCCAGCTAACTGGCAAAGTGGACAGACGTT
CCCTGGACGACAAAATTTTTAA

Nucleotide
>KIEXPA-02

ATGAAGAATTTTATTAGCTTCTCATTTCAAGTGTTGATTTCATTATGTCTCACTTTT
GTTGTCCCAACACGTGCGGGGGGATGGATAAATGGGCGAGCCACATTCTACCAA
GACGCAAGTAAGTCTAATCAGCGTGTCATTTTGAAAAATCTAATGTAATGATTCA
ATATTATTTTTAATTTTTTTTATAATTTTTTATAGCGTCATGTGATTAATCAAAATG
ACACGTGATAATTCCACATTGATGTTCACGTGATGGATTGTGTTTACTCAAAAATT
TTCATCATAATATACAAGTTTAAAATCTTTGTGATTGTTTTAAAATATTACAATTT




CATCAAGCTAGATATATCTACGCTATTTTACCTATAAATAATCCTCCTCCATGTTG
CATTGATTTTTTTATGGGTAAATTCTGAACTTGATACACACAGAAAGGTGTAATAT
ATAAAAAAGTTCAATTAATTTTTGTATAAAATTTTAATGTCAAATGAAAATTTCAT
GTAAATATTACAAATAAAGAAATAAATAAAGGACTCGGCGGACATACCATGTCA
TGGCATATAATCTACGTACTCTATCGACTTAATGAAGTCGTTTTATGTTATTTTTA
TGAGATTTATGATTTTTAAGTTTTATAATTTTTATTGTCTTAGGGTTTTAAAGATTT
TTTTTTCAAAATTTCATATTTTTAGTGTTTTCTGTATGTTTTCAAACTCATTTAAAA
CGACGTCATTTCATAACTATAAACCCTCAATTTTAAAATCGTAAAAATATTAAAA
AAATAAACCCTAAAACCCCTCAAAACCCTTATAGTAAATCTTAGAATATTAAAAA
TTTAAATCATTAAATTCTAAAACTCTTAAACACCATTCAAAATGAAGTCATTTTAA
CCGTTAGGGTACATAACTTATATACCCTGATAGAATATATTTTTTTCCATAAATAA
ATGAGAAACACTTAAAAAGGCATGTGAAGATTGTCACAAATAATTAAATTTAAA
ATTTTTAGTTATAATGTTGTATTTGGGTTATAGTACTTAGTTTGATCCGTTTCTGCT
TATTTATAGGACTCGAAAATTATGAAGATTGTCACTTGAAACAAATAATAATTAT
TAATTTTATTTAAGATCTTATATAATAACATTATAGGATGTCGCGATCCCGGCGGT
TATGCTCCCGGCGGTTATGCTCCCCCTCCCGAATCGAACCGATTCGGTTGAAATC
GGTTGGTTCGGTTTGAAATCAGTCAGTTCAGTTCGATTTGAAATTTTAAAAAATTG
TTCGGTTTGAAACGGGTAGGTTCGGTCCGGTTTGAAATATTAATAGTTTGATTGCG
GTTTCAAATTTTAAAAAACCAATGACTAATAATTTGATTCGAAATTTAATTTTTAC
GAACCGAACCAACCCGTCGAGTCGACGGGTACCTTCCCTAGTATTTAATAATATT
ATATTTATAATCAGGTGGAGCAGCGTGTGGGTATAATGCCGGTCAAAGCTACGGC
AACCAGATAGCCGCCGTGAGCGAAGCACTTTTCAACAACGGCGCCCTCTGCGGTG
CGTGCTACGAGATAATGTGCGTAAACAGCCCCAACTGCAACCGCGGCGCCGGAT
CCATCAAAGTCACGGCCACCAACTTCTGCCCCTCCACCAGCGGACCCAACGCGTG
GTGCAACCCTCCCCAGAAGCACTTCGACCTCTCAATCGCCATGTTCACGAAGCTG
GCGCCGTACAAGTTCGGGATCGTGCCGGTGCAGTTCCGCCGCATACGGTGCGCGA
GGAGCGGAGGCGTGCGGTTCACGATCAGCGGGAAGACCAACCCGAACTGGCTGG
AGGTGCTGGTGCACAACGTGGCGGGAGACGGGGTGGTGAGAGACGTTCAGATCA
AGGGGTCGAGGACGGGGTGGATACAGATGAGGAGGAACTGGGGGCAGAACTGG
GACGTTTCTTCGCCGCCGAATGGACAAACGCTGTCGTTTAACGTGAGGACGACAG
ACGGGAGGTCTTTGGTGTTCAACAACGTCGCTCCAGCTAACTGGCAAAGTGGACA
GACGTTCCCTGGACGACAAAATTTTTAA






