IDENTIFICATION

Species: Boechera stricta

Locus: Bostr.25849s0013

Gene Model: Bostr.25849s0013.1.p
Description: BosEXPA-20
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Bstricta_v1 2
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Bstricta_v1_2

GENE STRUCTURE
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Legend:

Exon — Intron
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Query seq,
Superfanilies PLNO00S50

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0O0050 super family 535 expansin A Provisional 51-250 4.75e-80
SEQUENCES

Peptide

>BosEXPA-20

MKLLENLIYVEFFMIIMAIWVVPISYGHGADVAEAPIGDAAEAPEISDPTRAFDTAWY
DARATFYGDIHGEGACGYGNLFRQGYGLATAALSTALFNDGYTCGACFEIMCTRDP
QWCLPGSIMITKHFDLSLAMFLKIAKYKAGVVPVRYRRIPCRKTGGVKFETKGNQYF
LMILPYNVGGAGDIKYMQVKGNKTGWITMKKNWGQHWTTGVSLTGQGLSFRVTTS
DGITKDFMNVMPKNWGFGQTFNGRINF*

CDS (coding sequence)
>BosEXPA-20

ATGAAACTTTTAGAAAATTTGATATATGTAGAATTTTTTATGATAATAATGGCGAT
ATGGGTCGTGCCAATAAGTTATGGTCATGGTGCCGATGTAGCCGAGGCACCCATT
GGTGATGCAGCTGAAGCACCCGAGATTAGTGACCCAACCAGGGCATTCGACACT
GCTTGGTATGACGCACGAGCCACATTTTACGGTGACATCCATGGTGAGGGAGCTT
GTGGATACGGTAATCTATTCAGACAAGGCTATGGTCTTGCCACAGCAGCGTTAAG
CACGGCACTCTTCAACGACGGGTACACATGCGGGGCTTGTTTTGAGATCATGTGC
ACGCGTGATCCACAATGGTGTTTGCCCGGATCCATCATGATCACCAAACATTTTG
ATCTCTCCCTAGCAATGTTCCTCAAGATCGCCAAGTACAAAGCTGGGGTTGTCCC
GGTTAGATACAGACGTATTCCTTGTAGGAAAACCGGTGGTGTTAAGTTTGAAACC
AAAGGCAACCAATATTTCTTAATGATCTTGCCATACAATGTAGGAGGAGCTGGAG
ATATTAAGTACATGCAAGTTAAGGGAAACAAGACAGGGTGGATAACAATGAAAA
AGAATTGGGGACAACATTGGACCACTGGTGTTTCATTGACTGGCCAAGGTTTATC
GTTCAGGGTTACGACGAGTGATGGGATTACAAAAGATTTTATGAATGTGATGCCA
AAGAACTGGGGATTTGGACAGACTTTTAATGGAAGGATTAACTTTTAG

Nucleotide
>BosEXPA-20

ATGAAACTTTTAGAAAATTTGATATATGTAGAATTTTTTATGATAATAATGGCGAT
ATGGGTCGTGCCAATAAGTTATGGTCATGGTGCCGATGTAGCCGAGGCACCCATT
GGTGATGCAGCTGAAGCACCCGAGATTAGTGACCCAACCAGGGCATTCGACACT
GCTTGGTATGACGCACGAGCCACATTTTACGGTGACATCCATGGTGGTATTATAT
GGTTCTTGGTTAAAACGAATCTAATTAATTATTGAATTGAATGTTTTAAATGCTAA
TTTTTGCATTTGCGCTTGCATTTACATATACTTTTTTCAAAATAAAAAAATGTTTTC




ACATTTTCATAAAATATATTTACAAAGTATAATGCAAATTGCCAGCTAGTCTTCTC
CTTCGTTTACATATACACCAAAGAGATTTTATTTTAAAGAAACACATAAAGATAT
AATTTATTTGAAATACCAAAAAAATCACTATATGATAACATTTAAACATTTTGAC
CCAAAAAAATAAAGATAACATGTAAACATAAAACCAACAGATATGTAAACAAAC
AATCAAAGTCTTAATTACTTTTGAATAATTATTACATACTTTTTTTATTTTACTTTC
AATAGAGGGAGCTTGTGGATACGGTAATCTATTCAGACAAGGCTATGGTCTTGCC
ACAGCAGCGTTAAGCACGGCACTCTTCAACGACGGGTACACATGCGGGGCTTGTT
TTGAGATCATGTGCACGCGTGATCCACAATGGTGTTTGCCCGGATCCATCATGAT
CACCGCTACAAATTTCTGTCCATCAAATTACACCAAAACCAAAGACATTTGGTGC
AACCCACCATAGAAACATTTTGATCTCTCCCTAGCAATGTTCCTCAAGATCGCCA
AGTACAAAGCTGGGGTTGTCCCGGTTAGATACAGACGTATTCCTTGTAGGAAAAC
CGGTGGTGTTAAGTTTGAAACCAAAGGCAACCAATATTTCTTAATGATCTTGCCA
TACAATGTAGGAGGAGCTGGAGATATTAAGTACATGCAAGTTAAGGGAAACAAG
ACAGGGTGGATAACAATGAAAAAGAATTGGGGACAACATTGGACCACTGGTGTT
TCATTGACTGGCCAAGGTTTATCGTTCAGGGTTACGACGAGTGATGGGATTACAA
AAGATTTTATGAATGTGATGCCAAAGAACTGGGGATTTGGACAGACTTTTAATGG
AAGGATTAACTTTTAG






