IDENTIFICATION

Species: Trifolium pratense

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA39336

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA39336
Description: TprEXPA-06

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense v2
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2
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Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies PLNOOOS0O

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND0O50 super family ci31535 expansin A; Provisional 28-247 1.89e-97
SEQUENCES

Peptide

>TprEXPA-06

MAKSYSLVPLALFTIFFVHALARTPLDSRWYDAHATFYGDMQGGETMQGACGYGD
LFQQGYGLETAALSTALFNEGYSCGACFEIKCVNDPRWCLKNVNSITVTATNFCPPN
YNKPDGNWCNPPLKHFDLSMKMFTTIAVYQAGIVPVQYRRVPCIKSGGVRFELRGNP
YFLMVLVYNVANAGDVLRVFIKGSNTDWAQMTRNWGQIWHTGINLVGQDLSFWV
TTSDKKALEFVSVIPSNWQFGQTYQASRNF*

CDS (coding sequence)
>TprEXPA-06

ATGGCTAAGTCTTATTCTTTGGTTCCTTTGGCCCTTTTCACAATCTTCTTTGTACAT
GCCCTAGCTCGCACTCCCCTTGACTCAAGGTGGTACGATGCCCATGCAACCTTTTA
CGGTGATATGCAAGGCGGTGAAACCATGCAGGGAGCTTGTGGTTATGGTGATCTC
TTTCAACAAGGGTATGGGCTTGAAACCGCGGCACTAAGCACTGCATTATTCAACG
AAGGCTATAGTTGTGGTGCATGTTTTGAGATCAAATGTGTCAATGACCCCCGATG
GTGTTTAAAAAATGTGAACTCAATCACCGTTACTGCAACAAATTTTTGTCCTCCCA
ATTATAACAAACCTGATGGCAATTGGTGTAATCCTCCACTTAAACACTTTGACTTG
AGCATGAAAATGTTTACAACTATTGCCGTCTACCAAGCAGGTATCGTCCCTGTTC
AATATCGACGTGTTCCTTGCATCAAAAGTGGTGGTGTTAGGTTTGAACTTAGAGG
AAACCCTTATTTCTTAATGGTTTTGGTATACAATGTGGCCAATGCTGGTGATGTTT
TACGTGTGTTTATCAAAGGATCTAATACAGATTGGGCTCAAATGACACGTAATTG
GGGACAAATTTGGCATACAGGAATAAATTTGGTTGGACAAGATTTATCTTTCTGG
GTTACTACAAGTGATAAAAAAGCTTTAGAGTTTGTTTCAGTTATTCCTTCCAATTG
GCAATTTGGACAAACTTATCAAGCTTCCAGAAATTTTTAG

Nucleotide
>TprEXPA-06

CCTGTGATTTCAGCCATTTTCCTGTACTTTTCCTTTATAACCAAAGTATGGCTAAG
TCTTATTCTTTGGTTCCTTTGGCCCTTTTCACAATCTTCTTTGTACATGCCCTAGCT
CGCACTCCCCTTGACTCAAGGTGGTACGATGCCCATGCAACCTTTTACGGTGATA
TGCAAGGCGGTGAAACCATGCGTAAGTATCAAATTAAACTCCCCTTTTTTTGTCTT
TAAAGAAATTGATCATCATCAAGTTCTAATTTTTACTTTTTACAATTGATCATAAT
ATGAGTCATTTGATCTTCATTAAATAGTCAAGATCATTTGTCTATGTGTGTGATTA




TTTTTTTTGGATTGATTTGTATTTTAATACAATTGAATTTGTGACCATTAGTCAATT
TTGTTCATAAATTTGGTGAAAATATAATATGAATCATTTAATTTAATTTTGTAAAA
TAGTCAATATCGCTTGAGTGTGTTATTACATTTTTCATCCAAATCTCACATATATG
TACATGTTACACGTTGATTAAATCCTAAGAAAAGTTGCATTTAATTATTTTATGTA
GAGGGAGCTTGTGGTTATGGTGATCTCTTTCAACAAGGGTATGGGCTTGAAACCG
CGGCACTAAGCACTGCATTATTCAACGAAGGCTATAGTTGTGGTGCATGTTTTGA
GATCAAATGTGTCAATGACCCCCGATGGTGTTTAAAAAATGTGAACTCAATCACC
GTTACTGCAACAAATTTTTGTCCTCCCAATTATAACAAACCTGATGGCAATTGGTG
TAATCCTCCACTTAAACACTTTGACTTGAGCATGAAAATGTTTACAACTATTGCCG
TCTACCAAGCAGGTATCGTCCCTGTTCAATATCGACGTGTTCCTTGCATCAAAAGT
GGTGGTGTTAGGTTTGAACTTAGAGGAAACCCTTATTTCTTAATGGTTTTGGTATA
CAATGTGGCCAATGCTGGTGATGTTTTACGTGTGTTTATCAAAGGATCTAATACA
GATTGGGCTCAAATGACACGTAATTGGGGACAAATTTGGCATACAGGAATAAATT
TGGTTGGACAAGATTTATCTTTCTGGGTTACTACAAGTGATAAAAAAGCTTTAGA
GTTTGTTTCAGTTATTCCTTCCAATTGGCAATTTGGACAAACTTATCAAGCTTCCA
GAAATTTTTAGATCAGTTGAATTTAGGTTACAATTAAAAAAATCATTATGTATTTC
TTTTGTTACGAATGGAAAAAGTTTTATGTAATTTAAATTCTAGTATTTTTGGCACC
AGTTAAAAGCCTATCTTATTCTTATTAATTATATTAAATTATTATTTTCCTTTAATA
ATTCTAGCATTATAAT






