
IDENTIFICATION 

Species: Mimulus guttatus 

Locus: Migut.B00030 

Gene Model: Migut.B00030.2.p 

Description: MgEXLA-02 

Family: Expansin Like Alpha 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>MgEXLA-02 

MGEYFGVICSLVVTLLLASYATACDRCVHQSKVSFFSKPQPPLLSGSCGYGSLAIGFN

EGRLAAASPSIYKDGAACGACFQIRCKDERICSKEGTKVLVSDRNDYDNKTDFVVSS

RAFTAMAKKGIMAQQILKLGLADVEYKRVACDEYKNKNLGLRVEESSQKPNYLAV

KLLYQGGQTEVVAMDVAQEIRSSVGHK* 

CDS (coding sequence) 

>MgEXLA-02 

ATGGGTGAATATTTTGGTGTGATTTGCAGCTTAGTAGTAACTCTGCTTCTTGCTTC

CTACGCAACTGCGTGTGATCGCTGCGTGCACCAATCCAAAGTTTCTTTCTTTTCCA

AACCTCAACCCCCCCTTCTGTCCGGAAGTTGTGGGTATGGTTCTCTGGCTATAGGA

TTCAATGAAGGTCGTCTTGCAGCTGCATCACCCTCCATTTACAAAGACGGAGCTG

CCTGCGGTGCATGTTTTCAGATAAGATGCAAGGATGAAAGAATTTGCAGTAAAGA

AGGGACTAAAGTATTAGTGAGCGATCGGAATGATTATGATAACAAGACCGATTTC

GTGGTTAGCAGCAGAGCTTTCACGGCCATGGCTAAAAAGGGAATAATGGCCCAG

CAAATTTTGAAACTTGGCCTTGCTGACGTGGAATACAAGAGAGTAGCATGTGATG

AGTACAAAAACAAGAATTTAGGCCTTAGAGTAGAAGAATCAAGCCAAAAGCCAA

ATTATCTGGCCGTTAAATTGTTATACCAAGGTGGTCAAACAGAAGTTGTCGCCAT

GGATGTTGCTCAGGAAATACGGAGCAGTGTGGGACACAAGTAG 

Nucleotide 

>MgEXLA-02 

ATGGGTGAATATTTTGGTGTGATTTGCAGCTTAGTAGTAACTCTGCTTCTTGCTTC

CTACGCAACTGCGTGTGATCGCTGCGTGCACCAATCCAAAGTTTCTTTCTTTTCCA

AACCTCAACCCCCCCTTCTGTGTAATTTTAATTTCTCTCTCACTAATTTTCTTTTCT

TTTCTGGCATAATTTGAATATAATTTGAAATAAAATGATTTAATATTTGAATGCAG

CCGGAAGTTGTGGGTATGGTTCTCTGGCTATAGGATTCAATGAAGGTCGTCTTGC

AGCTGCATCACCCTCCATTTACAAAGACGGAGCTGCCTGCGGTGCATGTTTTCAG

GTACTTTGTTTTTTTTTTTTTTGTTTTTTTTAATTAATTATATACATACATATTTTCA

ATTGATTTTTGGTTAGTTAATTAATGAATTAATTATTGGCAGATAAGATGCAAGG

ATGAAAGAATTTGCAGTAAAGAAGGGACTAAAGTATTAGTGAGCGATCGGAATG

ATTATGATAACAAGACCGATTTCGTGGTTAGCAGCAGAGCTTTCACGGCCATGGC

TAAAAAGGGAATAATGGCCCAGCAAATTTTGAAACTTGGCCTTGCTGACGTGGAA



TACAAGAGGTTAGCCCTTACCACTTCTAATTAACCACTACTAATCTATTTTATTTA

TTGACATTTGTATGAAAATATCATTCATTATGATAATGATGGATTTTCAATTAGTT

GCATAATTAATATTGCTGTTGGTTATACTTATGATGAATAACATATATAATTGGAA

AACGATAAATGTAGCGCTAGTGGTCTTGTTACACCCACCCACCTTTAGAGGATAG

GATATACCTATATTGCCCCGAAATTTAATATTTATGGGTCCATTATGTGATCATAT

TCTTTGAAAAACAATTTTAAAAAATTGTTCATTAAATGAATGCAGCTCATTATTAT

CATTTTAGCCGTTTCAATGTCCTTGATCTATATTTCTTTTCAACGGTCATATATATG

ATTTGTGTTCATACATTTATGGCATATGGTTACGTACACATATTTTTGAATTGTCG

TTGATTAATTAATTGAGATATACTAACTATCATAAAATATTAATGATCATATTAAT

TACATATATATTATGATTGAGCTGCAGAGTAGCATGTGATGAGTACAAAAACAAG

AATTTAGGCCTTAGAGTAGAAGAATCAAGCCAAAAGCCAAATTATCTGGCCGTTA

AATTGTTATACCAAGGTGGTCAAACAGAAGTTGTCGCCATGGATGTTGCTCAGGT

ACATGCATATTCTTCTAGTTTTCTTCCATTTACCAAAATTTGTTAAAATATATTTCA

ATAAATAAATATTAAATATAAATTTGTAGGTTGGATCGTCAAATTGGAATTACAT

GAGCAGGAAATACGGAGCAGTGTGGGACACAAGTAGGGTACCAAATGGGGCGCT

CCAGTTCCGGTTTGTGGTGACGGCCGGGTTTGATGGGAAATGGTATTGGGCCAAA

AGCGTGTTGCCTTCTGACTGGAAAAACGGGTCCATTTACGATTCGGGCCTCCAAA

TCACTGATATTGCTCAAGAAGGCTGTTCCCCTTGTGATGATTCCACCTGGAAACA

ATCAATTTGATGTA 

 




