IDENTIFICATION

Species: Amaranthus hypochondriacus
Locus: AH002339

Gene Model: AH002339-RA
Description: AhyEXLA-05

Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_ 1

EXTERNAL RESOURCES
https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus
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Superfanilies PLN03023

List of domain hits d
Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family ci33621 Expansin-like B1; Provisional 24-251 1.63e-58
SEQUENCES

Peptide

>AhyEXLA-05

MAVFLSFFFFILFSSANAASPTSCEQCVFAKATFFRTSNALSSGACGYGPLALNFY GG
HLAAAHPSIY QKGEGCGACFQIRCKKSGLCKGTGTSIIVTDLHPDKSNTTDFVLSSRA
YRAMALPGKDKQLLQLGIADVEYKRVPCVYKRKKLALQVEGFSKPPNY LAIKILYQ
GGQTSILGAEVASVDQPSTWVSLSRNYGAVWDTDKAPTGKLTFRFIINSGFDAQYFY
TNDGVLPANWKPGVIYNSTVQINNIGFIGCTPNCKPWK*

CDS (coding sequence)
>AhyEXLA-05

ATGGCTGTTTTCCTCAGCTTCTTCTTCTTCATTTTGTTCTCATCTGCTAATGCTGCT
TCTCCTACTTCTTGTGAGCAATGTGTGTTTGCTAAAGCTACTTTCTTTCGTACCTCT
AACGCTCTTTCATCTGGAGCTTGTGGGTATGGTCCTTTAGCTCTCAATTTCTATGG
TGGACATCTTGCTGCTGCTCACCCTTCGATTTATCAAAAAGGTGAAGGTTGTGGT
GCTTGCTTTCAGATAAGATGCAAGAAAAGTGGTTTGTGCAAAGGAACAGGAACA
AGTATAATTGTGACTGATCTCCACCCTGATAAGAGCAATACCACAGATTTTGTGC
TAAGTAGCAGAGCTTACAGGGCCATGGCCTTACCTGGCAAGGACAAACAGCTTTT
ACAGCTTGGCATTGCCGATGTCGAATATAAAAGGGTACCCTGTGTGTACAAACGT
AAGAAGTTGGCTCTCCAAGTGGAAGGATTCAGCAAACCTCCCAACTATTTGGCCA
TCAAAATCCTCTACCAAGGCGGACAGACCTCAATCCTTGGCGCTGAAGTAGCTTC
GGTTGATCAACCAAGTACCTGGGTTTCATTGAGTCGAAACTATGGTGCAGTGTGG
GACACAGACAAAGCTCCAACCGGGAAACTAACATTCAGGTTCATTATAAACTCG
GGCTTTGATGCTCAGTACTTCTATACTAATGATGGAGTTTTGCCTGCAAATTGGAA
ACCTGGTGTCATATACAACTCTACTGTCCAAATCAACAACATTGGCTTCATTGGTT
GTACTCCTAACTGTAAACCATGGAAATAG

Nucleotide
>AhyEXLA-05

TAAAATAATCACAATATATTCATAATAATTCACGTGTTCCCAAAATTAAAAAATT
ATGCTGACCTGTACTCCATTTCCTCGATGTTTCTCAGTTCTCATTTCTCAGATTACT
TTAAATAGCAAACATAACAATCTCATGTTCTCAAACAAATTCAAATCAAATCTTA



AAAAATGGCTGTTTTCCTCAGCTTCTTCTTCTTCATTTTGTTCTCATCTGCTAATGC
TGCTTCTCCTACTTCTTGTGAGCAATGTGTGTTTGCTAAAGCTACTTTCTTTCGTAC
CTCTAACGCTCTTTCATGTAAGGGTTTTTATTTTTTTTCATTTTTAAGGCTGATTTT
CTTGATTTGTTAAAGACCCAGATGAGTTTTTTTGTTTATTTTTGCATAATTTGAGC
ATAACCCAGTTGAAATATTGTCAAAAAATGAAGTGGGTAACATTTGATTTGTTGA
AATAATGCAGCTGGAGCTTGTGGGTATGGTCCTTTAGCTCTCAATTTCTATGGTGG
ACATCTTGCTGCTGCTCACCCTTCGATTTATCAAAAAGGTGAAGGTTGTGGTGCTT
GCTTTCAGGTATACCCCTTTTCTCACTTCCTTCACTTAAAAATCAAGCCGTTTTTG
GGTGCTTTATATTTGGTGCAACCTAATTTTTTTGGTTAAAATAAGAATTGTGTTCA
TTTATTTAATCTTTTTTTCTTTTGCAAATGAGCTATAGTATGACAGTCTGAGTAAG
ATTTTGCATTTTACACTAATGTGGATCTAATATTGTTTCCATTTTCTCTATCTTTTG
CTCATTTTTATGTTCAGAAGTAATTCATTTAATAATTATTGTTTAATTTTATTTGAT
TTTTAAGGCACTTGTCATTAAGCAAGGGAATTTCAATGCAAGTTGCATTTAAAAA
AGCAAGGGAGGTTGCTTTTATTGTTAAAAAGAAAAAACATACAACTTTACATGAC
TAAAACATAATTTAACGAGTTATTTTACGTCTATTATAAATTTATAATCGAAAATC
AAAAAAGTTACTTTCTAAATTTTTGGCTTTATAAATTGGACTAGCTCCTTGATTTC
TATTATGTTGTATAGAGAAATCAACACTTCAATGACACATTTTAAAATTAAAATTT
TCTTATTAATACCGTAATTTGTAAATCTCCGATAAAGTACACAAAACAAAAAAAT
AATTTAGAATCTAAACGGCTCCACCCTATCACATTCTTCCACATAAGGGTTATTTA
CCAATATTATAAATTACCGTTATTTACTTAAAATACCTCTTTTAAAACCCATTAGA
GGGTTTTCTAATGTGAGCTAGTATGACAAGTTAGATTATAGACTATGATTTTGACT
AGACAGACTAATTCTTGGAACATTGACTAGTACATTGCTCACAATTTACACAAAA
CTGTATAGATGTAGATTATGTAGTATGGTTTCATGGTTACTCCTTATACAACTTGA
AGGTGCTATAATTTCTCAACTAAGGTTGGTTGATATTTCTACAAATATTTCTACAA
GTTCTAGATTATGTGATGTGATATATTGTGTTGAGCAGATAAGATGCAAGAAAAG
TGGTTTGTGCAAAGGAACAGGAACAAGTATAATTGTGACTGATCTCCACCCTGAT
AAGAGCAATACCACAGATTTTGTGCTAAGTAGCAGAGCTTACAGGGCCATGGCCT
TACCTGGCAAGGACAAACAGCTTTTACAGCTTGGCATTGCCGATGTCGAATATAA
AAGGTGAAACCATTGATTTTGTCATTCTATAGTTATGGATGCAAATGTTATAGAA
CTTGCATTACATTGATTTTTGATTTGCTACATGTTTATGAACTGACTAAGATTTTGT
GAATTGATTTTTGTTTTTGGAGATTTTAACTTTGTGTTTTCTATTGAATCTTCATTT
GCAATACTTTTATGAGTCCAGCTTGAGTTTGACAATAAAACAACATTTCATTACCT
CAATGCTATTCCTACGAGGTAGATAGCTCCCATCTAAGCAGGTTTTTGGGGTTGG
ATATACGCAACTTTACCCTGTTAATTAAGATAAAGAGGTTGATTTCGATTGAACC
CTTGTAGCAAACATCATATACTATTTCACATAAATTAGAAGTGAACATGTTTTAGT
GGGTCATTTAAATATAATCCGTTATGATTCAAAATCAAATAACTATAAATCTTTG
ACTATAATTTTAATAAATGGCTCTAGTTTAAATGAGAGAGTATGTATGTAACAAC
GCAACTATGTGGTGCAAAAAAATAGGGACATAGGGAGTAAGGTACATTTCGATT
TTAGTTCTCTATTCATTTTCTAATTAGTACTCCAATAGACCTTTGATGGACTATTAT
TTTCTCATGCGTGGTATCTGCTCATTAATATTAATCATTGTAAAAAGATTCCTTCC
TAAAGTTCAGGCAAAAGTTTGATCTTCTTGCTGTGTTGATAACCAACAGATTGTC
ATTCATGTTTTTACTTTACTTTCTTTTTGGTTCGACTTTTAGCTAGCGGACATCATT
CCGATCATCTTCTATACACTCGAATTTCTACACAACGATTAGAGTTGACTAATAA
AGTAATACTATATTACTAACACAGTGATATTGAATTCGCTTATTCGCATCAGGGT
ACCCTGTGTGTACAAACGTAAGAAGTTGGCTCTCCAAGTGGAAGGATTCAGCAAA
CCTCCCAACTATTTGGCCATCAAAATCCTCTACCAAGGCGGACAGACCTCAATCC
TTGGCGCTGAAGTAGCTTCGGTGAGTTGCAAAGCTTTACATATTCCAATCCCTATA




TTGGTTGTTAAGGTCAAGTAGGTGTCAGAAAAATAACCCATATGCGATCCTACAT
GGAAGAATTACAGAGAAGTTGACTAACATAAAGCTTGATAGTCTACTCCTCTTAT
AACTTGTTGGTTTGTGTGCAATTAAATCTCGTCTTATGCGGGTTTTGTTGTATGCA
AGCCCAATATCAATAGGTTCATTCCCTAATTTTTGTTATTAGGAAGAGTACTTATT
TCCTTACATGTGTTTATGTACATAAACATTGATTTGCCAAAAATAGTCTCATGTGT
TTTTTCCGATGACTTTTGGCTATATTTGTGTATAGGTTGATCAACCAAGTACCTGG
GTTTCATTGAGTCGAAACTATGGTGCAGTGTGGGACACAGACAAAGCTCCAACCG
GGAAACTAACATTCAGGTTCATTATAAACTCGGGCTTTGATGCTCAGTACTTCTAT
ACTAATGATGGAGTTTTGCCTGCAAATTGGAAACCTGGTGTCATATACAACTCTA
CTGTCCAAATCAACAACATTGGCTTCATTGGTTGTACTCCTAACTGTAAACCATGG
AAATAGACGGTCAGTCGTGTTTTGATCGCCTCTAGCTCGAAGTAGTGTTGGCTGTT
GGGTGTTATTGTATGGAGATTTTAGTGTAGTGTGTTTCATGTCATGTTGTAGTTTT
GTTACATGAAACTTGTATTCAGTCTTGAGTTCAAGTTATGTAATTCTCTTGCTTAA
TACTACTACAATTACTTCTTTCAAGAACTTAATTTAGGCTCTTATCTTTAAACTTAT
AATTAATTCAGTTAAAATCC



