IDENTIFICATION

Species: Trifolium pratense

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA19556

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA19556
Description: TprEXPA-13

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense v2
KEGG:-
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4] Name Accession Description Interval  E-value
[+] PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisional 89-296 3.26e-87
SEQUENCES

Peptide

>TprEXPA-13

MLLTTFFEVETLSSTTPTKVTSHYSSSSSEPSPSQQTSSPSFSEWRSARATY YAAIDPRD
TVGGACGXXXXXXXXXXXXXXXXXXXRDTVGGACGYGDLNKAGYGMATVGLSE
ALFERGQICGACFELRCVDDLRWCIPGTSIIVTATNFCAPNYAFTSEEGGHCNPPNKHF
VLPIDAFEKIAIWKAGNMPLQYRRIKCRREGGVRFTVTGSGIFISVLISNVAGHGDIVA
VKVKGSRTGWLSMGRNWGQNWHINALLQNQPLSFEVTSSDGKTVTAYNVAPKDWS
FGQTFEGKQFDY*

CDS (coding sequence)
>TprEXPA-13

ATGTTACTAACAACTTTCTTCTTTGTCTTCACACTCTCTTCAACAACACCAACTAA
AGTAACCTCACACTATTCCTCCTCCTCTTCAGAACCATCACCTTCTCAACAAACCT
CCTCTCCTTCCTTCTCCGAATGGCGATCTGCACGTGCAACCTACTACGCCGCCATA
GATCCACGTGACACAGTCGGCGGCGCGTGCGGTTNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCGTGACACAGTCGGCGG
CGCGTGCGGTTACGGAGACCTAAATAAAGCCGGTTACGGCATGGCAACTGTTGGT
CTTAGCGAAGCTTTGTTTGAACGAGGTCAGATCTGTGGCGCGTGCTTTGAATTAA
GGTGTGTTGATGATTTACGGTGGTGTATTCCTGGAACTTCGATTATCGTTACTGCA
ACTAACTTCTGTGCGCCGAATTATGCTTTTACGTCGGAAGAAGGTGGACACTGTA
ATCCTCCGAATAAGCATTTTGTTCTTCCGATTGATGCTTTTGAGAAGATCGCTATA
TGGAAAGCTGGTAACATGCCTCTTCAGTATCGTAGGATAAAGTGCAGAAGGGAA
GGCGGAGTCCGATTTACAGTCACTGGTTCTGGTATCTTCATTTCAGTGCTGATCAG
CAACGTTGCTGGCCACGGAGACATTGTTGCGGTGAAGGTCAAGGGTTCGAGAAC
AGGTTGGCTTTCAATGGGTCGAAATTGGGGCCAAAACTGGCATATAAACGCATTA
CTACAGAATCAACCCCTTTCATTCGAGGTTACTAGTAGTGATGGTAAAACAGTTA
CGGCTTACAACGTTGCTCCCAAGGATTGGAGTTTCGGACAAACCTTTGAAGGCAA
GCAATTTGATTATTAA

Nucleotide

>TprEXPA-13

CTTTATCTTTTCAAAATTCAAACTATAGTATCTCAAAAAAACCATTAATAAAAAT
AGCAAGCAAATAAAAAAGCACACATTTGCACTATTATGTCCCACTTCAAATAATC



CATCACTTTCTTTTTTCATTTTCTCATTTATTATCATTTTCCCTCACTTTCTTTCATC
ATCTTCATCTTCAAAGAAATGTTACTAACAACTTTCTTCTTTGTCTTCACACTCTCT
TCAACAACACCAACTAAAGTAACCTCACACTATTCCTCCTCCTCTTCAGAACCATC
ACCTTCTCAACAAACCTCCTCTCCTTCCTTCTCCGAATGGCGATCTGCACGTGCAA
CCTACTACGCCGCCATAGATCCACGTGACACAGTCGGCGGCGCGTGCGGTTNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
CGTGACACAGTCGGCGGCGCGTGCGGTTACGGAGACCTAAATAAAGCCGGTTAC
GGCATGGCAACTGTTGGTCTTAGCGAAGCTTTGTTTGAACGAGGTCAGATCTGTG
GCGCGTGCTTTGAATTAAGGTGTGTTGATGATTTACGGTGGTGTATTCCTGGAACT
TCGATTATCGTTACTGCAACTAACTTCTGTGCGCCGAATTATGCTTTTACGTCGGA
AGAAGGTGGACACTGTAATCCTCCGAATAAGCATTTTGTTCTTCCGATTGATGCTT
TTGAGAAGATCGCTATATGGAAAGCTGGTAACATGCCTCTTCAGTATCGTAGGTA
ATACTCAATTTTAACTATTTTTTGTGTGAATTTAATTGCAATGATTGTAGTTTTTTT
AATTGAAAATGTGTTTTGTTTTGAATTTTGATTAAGGTTTTTGAGAGTTTGATTGT
GAATTGTTTTGATTTTTTGAAGCTATAGTTTAAGTATTTGAAATGATTTTTTGTTGC
ATGTTAGTTGAATTTAGTTTGAAATTGAGTCAAATTTAAAGTTTGGACTCACTTGT
TTGAAAAATGATGTTAAATGCATGCTTGAGTTTGGTTGGTTATTTTTAAATATTTA
TGTGGAATTTGTTTTTCAAATAATTTGAAGTTTATTGAATTGTAGTGAACATTTTC
TTGCTTAAAGAGGAAGTTATTATAGGATTAAGAGAAGAGTCTTTGAGTTAGTTTT
AATAGTCTAGATAAAATTACAATACTATATAATATCTATAAATTATTGTTATTATA
TGTAATTTGAAGCTACATATTTGACATCTTTTGAATGCTAGTTCCAATAATAAGGA
TTACACATTCTAGGGGGGTTGGGTAACTCAATTGGTTTGAACTAAGGGTTAAACG
AGTTAAGGAGTAAAGGTTTAGGGTTAAGTTCTGGTGAAGGTGAAAAATACTAAC
ATTAACAACTAATTTGGTGTTGTTGTTGTACTGCATTTATTTGCAGTTTTGTACCCT
TTCTCTCGCCATTTGTATGCCTTATACTTATGGTTGAGTTTATAATATATTTGCTGA
TTCAAAAAAAAAAAAAANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCTTGGTTGTGCATTGTAAGCAATTAGCAAA
AAGGATCACACATTCTACATCTTAGATCTTTTACCACCGTCTAGAAATATCTTGGT
TGTGGGATCTGAGCTACAGCTCGATCCAATGGTCGAGATTTGATTGGGTTGGTTG
CAAAGGATTCTGGCTGTGCATTGTAAGCAATTAGCAAATTAAACAAGAGTTTTGG
ATGTCTAATCTATATCCCAAGTTGTATGGAATTTGTGTTGTCTTTGGCTTCTTAATT
GGGAACATTATTCATGATTAATTTGTTAAGAGGAGAGGGTTTTTGTTAGTAGCAG
GGATCACTACTGAACCTCTTACATAATACTCATTCGGTCTCCTAATTCATACCATT
GGACTACTCCTTTGTGATGCACAATATTCTCTTTGGAATTTTAAGCTCTTAAGAGC
TGAAATTAGGAAGAAAAACTTTCTAGAAACAGTTGGCCTTTCAAGTGCTAGTAAA
TTTCAAGTAGAAAAAGGGGTGACGGGGACTTAATTGACCTAAAGGGAATTGATA
TACTATAGTAAAGTGACTAAGCGTATTTATCTCAGTAGAGCTTAATGATAAAATA
TTTTTCTCCATTATGAATATGGCAAGCTGGCCGCTAATCAGACTAATGACATACTA
CTCTCCCAACAGTCTTGAACACATAGAGTCCAATTAGCACTGCAATCTCTTCATA
GTTCATACAATGTTATTGCTACGAGATATCTAGTAAAATCCTGTAGAGTATGAGA
AAGGAACATTATGTAATTTTGCTAGTAATTACACTACAGTTGGGTAGCCTGCTTG
CTTAGGCCTGTGTACTAAACAGACCAGGCCGAAAAAAGACCGCAAAATTAACGG
TCCAGAAAAATAGGCCTGTGTTCGAATCTTTTAAATTGTCGGGTTAGGCCAACTA
CTTAATAACGGAACCTGTGGGTAAGAAGATAAATACACCCTCAACATTTATTATT
CTAAATCATTCACTTTTCAAAGAGACAAATGAACAAATTGTACTCGGTGTAATTA
GAAGCTTGATTTCCATTGGAGTATTATTTATTTTGAATGTTATGTTCTGTTTTGAGC
AGGATAAAGTGCAGAAGGGAAGGCGGAGTCCGATTTACAGTCACTGGTTCTGGT




ATCTTCATTTCAGTGCTGATCAGCAACGTTGCTGGCCACGGAGACATTGTTGCGG
TGAAGGTCAAGGGTTCGAGAACAGGTTGGCTTTCAATGGGTCGAAATTGGGGCC
AAAACTGGCATATAAACGCATTACTACAGAATCAACCCCTTTCATTCGAGGTTAC
TAGTAGTGATGGTAAAACAGTTACGGCTTACAACGTTGCTCCCAAGGATTGGAGT
TTCGGACAAACCTTTGAAGGCAAGCAATTTGATTATTAAAAAGCCTAATGAAGAA
AACTTGTCTCCTTCCCTTTCCCACTCCCAATTTTTGTCTACCTCAATATTATAGAAA
GTGTACTTACCTGTGGTGTTCTTTTATATTTTAATTCTCTTGGTTTTGTAGAAGACA
TGTAGAGTAGATATAGTAATTGATTTGGTGGTTTGTAATATTGTCAATTTGATGGT
GTAACTTCCCATCTATTTTAGGAGTTTATTGTATGAAAATATACCTTATTGGTCAA
CAACAAAACAAAGAGGAATTATTTTTATTTTTTTTTAAACTAACAAAGTGGAATT
AATTACCATGTAAATGATTGAGGCTTTTATTAGGAGGCCTTTTAGGGTGGGAGAG
TGAGATGGATCTCCCACAGCAGTAGGAGAGTAAAAAAAAGAACTGTTATACCAA
ATTACTAACATTTTTTTTTTAATAAAATTTAAATTACTAA






