IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62024925

Gene Model: AUR62024925
Description: CQEXPA-15
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html
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Query seq.
Superfanilies PLNOO0S0O

+ Name Aceession Deseription Interval E-value
[+] PLNO0O50 super family ci31535 expansin A; Provisional 6-251 165e-129
SEQUENCES

Peptide

>CQEXPA-15

MASPTMLASTLFVLVINLCLRGVYGDAGWTNAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNL
YSQGYGTSTAALSTALFNSGMSCGACYELKCNDDPKWCIAGSIIVTATNFCPPNYALS
NDNGGWCNPPLQHFDLAEPSYLKIAQYRAGIVPVSFRRVPCVRKGGIRFTINGHSYFN
LVLITNVAGAGDVHSVSIKGSKTGWQAMSRNWGQNWQSNANLNGQSLSFQVTSSD
GRTITSNNIVPGNWQFGQTFEGGQF*

CDS (coding sequence)
>CgEXPA-15

ATGGCTTCTCCTACCATGTTGGCCTCAACCCTCTTCGTCTTGGTCATTAATCTTTGC
CTTCGCGGTGTATACGGTGACGCCGGTTGGACGAATGCCCATGCTACATTTTATG
GTGGAGGTGACGCCTCTGGCACAATGGGGGGAGCATGTGGGTATGGAAACTTGT
ACAGCCAAGGGTACGGGACTAGCACGGCGGCACTAAGTACCGCGTTATTTAACA
GTGGAATGAGTTGTGGAGCTTGCTACGAACTTAAATGCAATGACGACCCAAAATG
GTGCATAGCAGGGAGCATTATTGTCACTGCTACCAATTTTTGCCCACCAAACTAT
GCATTATCTAATGATAATGGTGGATGGTGTAACCCTCCTCTACAACATTTTGATTT
GGCTGAGCCTTCTTACTTAAAAATTGCTCAATATCGTGCTGGAATTGTCCCCGTTT
CTTTTAGAAGGGTACCCTGTGTAAGAAAGGGAGGAATAAGGTTCACAATCAATG
GACACTCCTACTTCAACTTGGTCCTAATCACTAATGTTGCCGGTGCCGGTGACGTC
CACTCGGTGTCGATAAAGGGTTCGAAAACCGGGTGGCAAGCGATGTCAAGGAAC
TGGGGACAAAATTGGCAAAGCAATGCTAACCTCAATGGGCAAAGCCTCTCATTCC
AAGTTACTTCTAGTGATGGAAGGACTATTACTAGTAACAACATTGTTCCTGGCAA
TTGGCAATTTGGTCAAACTTTTGAAGGAGGACAATTCTAA

Nucleotide
>CgEXPA-15

ACCACAAAGCAAATAGCTTTCTTTCAAACTCTCCCTTCTATTTTTCCCTCTCCCTCC
CAAAATTAAAACTCTTGTTCTCTAACAATACATGGCTTCTCCTACCATGTTGGCCT
CAACCCTCTTCGTCTTGGTCATTAATCTTTGCCTTCGCGGTGTATACGGTGACGCC
GGTTGGACGAATGCCCATGCTACATTTTATGGTGGAGGTGACGCCTCTGGCACAA
TGGGTAAGTTCACGTAATTATATATTGTCTAAACGTTAGACCTTTAGCATTTTGTT
ACTCAACGACGTAACACTCATAAGTCATAACCAATGTTGTTGTTCAGAATTAATT



GTCACATTGTCGTTAATCGACTCTTTTGGATATGTACACCTATCAAGAAGTTATTA
GTCACTCTATTGGTAACCTACTAAACTGACAAATATAATAGCGTTACTATTAAAC
AAGTAATGGTGCATTGATATTTTAAAACCAATATTAGCATTAATGTAAAACAAGT
AATGATGCATTGTCATTGTAAAACCAATACAATATGACATGCATTAGTTAAGTAG
TTAATAAAAGTACTAATAAATAAATAAATGTTGACTGTACGAAGTTTTACTACAA
CAGTAATTAATTTCGGACAGAGGGAGTACATACGTAGTTTATGCTTATAGTTATA
TCTAATTAATTATCGTAACGAAAATGCAGGGGGAGCATGTGGGTATGGAAACTTG
TACAGCCAAGGGTACGGGACTAGCACGGCGGCACTAAGTACCGCGTTATTTAAC
AGTGGAATGAGTTGTGGAGCTTGCTACGAACTTAAATGCAATGACGACCCAAAAT
GGTGCATAGCAGGGAGCATTATTGTCACTGCTACCAATTTTTGCCCACCAAACTA
TGCATTATCTAATGATAATGGTGGATGGTGTAACCCTCCTCTACAACATTTTGATT
TGGCTGAGCCTTCTTACTTAAAAATTGCTCAATATCGTGCTGGAATTGTCCCCGTT
TCTTTTAGAAGGTACACTCTTTATTTATTTTTTTCTTATGTACTTGTCTTATTTAGA
ATCTTTTCGTCAGATAAATTTAATTTAAGTGAGAAAAACAAAAAGGATCGGAGAA
AATGTTAAGAATGTTAAGTATTTATCTTTAATATATTCAATTGATAGATGTTAAAC
TGTTAAATGGTTTTTTTGAAAAGGAAGCTACACTCATATGGTTAAGTTGAATTTTG
GATGCAAGTAGGGACTAGGGACATTTTTGTAAAAAGAAAACAAAAAATTGGAAA
AGAAAAGTAATGAAAATGACACTTAGGCCCTTTTTTCTTCATTGGATTTTAAATGT
ATTTTTATACTCACGACCTGTTCTCTTCAGCCTAATTTCAATTCATTTCAGTTTATT
TCCTAATTTCATTCTCTTATAAACAATTCAATTCAGCTCAGTAAATCAGAATAAAC
TCTAAGTTGTTAACAAATGACTTAAACCAAATTCATTAAGTAAACATTAATTACTT
GTAAATATTATTTACCGACAAAATAAATTTTAACTCCGTACTGATTAAAACTACTT
TTTTTAATGACAAGTCTCTTAGATAGGGTCAAATTCGGTATTTAAATAATTTCATA
AAGGGTTATTTAAGGCATTTAAGCCAATTGTTTCTTGGGTTACATAATTCTAGTAG
TCTAATATTGTATGCTATGAATTTTCAGGGTACCCTGTGTAAGAAAGGGAGGAAT
AAGGTTCACAATCAATGGACACTCCTACTTCAACTTGGTCCTAATCACTAATGTTG
CCGGTGCCGGTGACGTCCACTCGGTGTCGATAAAGGGTTCGAAAACCGGGTGGC
AAGCGATGTCAAGGAACTGGGGACAAAATTGGCAAAGCAATGCTAACCTCAATG
GGCAAAGCCTCTCATTCCAAGTTACTTCTAGTGATGGAAGGACTATTACTAGTAA
CAACATTGTTCCTGGCAATTGGCAATTTGGTCAAACTTTTGAAGGAGGACAATTC
TAA




