IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009768114

Gene Model: XP_009768114.1
Description: NsEXLA-02
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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SEQUENCES

Peptide

>NSEXLA-02

MAVKFLPFLLFLLVSSATACDRCVHQSKVAYFASASALLSGACGYGDLAIGFNGGRL
AAAIPSLYKEGAGCGACYQIRCKDSTLCSKEGTTVIVTDLNTNNQTDFVISSRAFMAM
ANKGKAKDVLKLGIAEVEYKRVSCDYKSKNLAIRVEESSQKPNYLAISFLYQGGQTEI
VAVDVAQVGSSSWNFMSRNHGAIWDTSRVPTGALQFRFVVTAGYDGKWNWAKSV
LPADWKNGVIYDTGLQITDIAQEACSPCDDGNWKLN

CDS (coding sequence)
>NSEXLA-02

CTCAAACTATTATATATAGGCCTTACTACTCACCATTTAGTAAGTCAAACATTCAA
AATCCTTCAAAGTATTAAAACACAAAAACAAATATTATGGCTGTCAAATTCCTTC
CCTTCCTTCTCTTCCTTCTTGTCTCCTCAGCTACAGCCTGCGATCGCTGTGTTCACC
AATCAAAAGTTGCTTACTTTGCCAGTGCTTCTGCCCTTCTGTCTGGTGCGTGTGGT
TATGGAGATTTAGCAATAGGTTTTAATGGGGGTCGACTTGCTGCTGCTATTCCTAG
CCTTTACAAAGAAGGAGCTGGTTGTGGTGCTTGTTATCAGATTAGATGCAAGGAC
TCAACACTCTGTTCAAAAGAGGGCACAACTGTAATTGTAACTGATCTAAATACCA
ATAACCAGACGGATTTTGTGATCAGTAGCCGAGCTTTTATGGCCATGGCCAATAA
GGGAAAAGCTAAAGACGTTCTCAAATTGGGAATTGCTGAAGTTGAATATAAAAG
AGTTTCATGTGATTACAAAAGCAAGAATTTGGCCATTCGTGTGGAAGAATCAAGT
CAAAAACCAAATTATCTAGCAATTAGCTTCTTGTACCAAGGTGGTCAAACTGAAA
TTGTCGCTGTCGATGTAGCTCAGGTTGGATCATCGAGTTGGAATTTCATGAGCCG
AAATCACGGAGCAATTTGGGACACAAGTAGAGTGCCAACAGGAGCATTGCAATT
TAGGTTTGTGGTGACAGCAGGGTATGATGGCAAATGGAATTGGGCAAAATCAGT
GTTGCCAGCAGATTGGAAAAATGGGGTAATTTATGACACTGGACTTCAGATCACT
GACATTGCTCAAGAGGCTTGTTCTCCATGTGATGATGGAAACTGGAAACTTAATT
AGTGCTAAAATTAAAAAAATTATTTTAGTTGTAATAATCTATGTGAATACACGTA
CTAAAAGTAAAAAGAGATCCAAAATTAATAAAATTGTAGATTGATGCAGTTGGA
TAGACAGATAGGGATACAAATTCTCCTGATTTTTTCTTCTTTAAGTCATATTCATA
TTGCTTTCTGAGGACTAAATATGTAATGTTAGAGTTATCTTCATATTTATATAACA
TTAGATTCTTTTCGGCATCAA

Nucleotide



>NsEXLA-02

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNCCCCCCCCCCCCCCAAATCAGGGGCGGATGTAACCTATACCAAT
GGATTCAATTGAACTCATATAACTTTCTATCATGAGTATAAATTTATTTGCAAAAA
TTCATTAAAATCCCAACAAATTGTACATATGAAACCATAACTTTAAGGATATAAT
GAATTTAATACTAAGAATCTTGAAGATTGAACCTCTGGATCCGCATCTGTTCCCCC
CTCCCCCTTTTAAATCTGTCTATTTTAAATTAAGGCGTCTAAGTAAATAAATTITTT
TATTAACTATTAACATTTAATTCAGTCTAACGTGTGAAATAAAACTGGAACTGTT
AAACTGCGATGCACAATAATATGATAAATGCACTGGAAGCAAGATAAATCATTA
ATCAATTCTATTGATGCCGAAAAGAATCTAATGTTATATAAATATGAAGATAACT
CTAACATTACATATTTAGTCCTCAGAAAGCAATATGAATATGACTTAAAGAAGAA
AAAATCAGGAGAATTTGTATCCCTATCTGTCTATCCAACTGCATCAATCTACAATT
TTATTAATTTTGGATCTCTTTTTACTTTTAGTACGTGTATTCACATAGATTATTACA
ACTAAAATAATTTTTTTAATTTTAGCACTAATTAAGTTTCCAGTTTCCATCATCAC
ATGGAGAACAAGCCTCTTGAGCAATGTCAGTGATCTGAAGTCCAGTGTCATAAAT
TACCCCATTTTTCCAATCTGCTGGCAACACTGATTTTGCCCAATTCCATTTGCCAT
CATACCCTGCTGTCACCACAAACCTAAATTGCAATGCTCCTGTTGGCACTCTACTT
GTGTCCCAAATTGCTCCGTGATTTCGGCTCATGAAATTCCAACTCGATGATCCAAC
CTAAAACATATCATTCGTCGGTACAATTAATATCTTAAACTCCGTATCAACTCAA
AAGCGATTATCAAAATGGAATAAAGGCTGGGCCGGCTGAAAGGCCGAGCAAGTA
AGGCATCTGCCTTAGGCCCCCAATTTCGAAAGGCCCCAATTTTTACCGAGAATAG
ATTATTAATTTTTTCCTAAAGACTTTAAAATAACTTTTCTTTTTATATAAAATATAG
GAAAAGTGATTTTTGTCATTGTGAATTTGATACTGCTGAAGGATGGAAAAGTCCT
TGTCGGTAATCTTCATTTTCCATTTTTTATATTCTGACCACTAAAACTTATATTAGT
ATTATTTCAAAAGCTTGAGATCGCTAAATGAGGAGAATTTGAAGAAGAAAAAAT
TGTGTTAACCTTTGATATCATAAAGCATAATAGCCACTCTAATATTTTGAATTAAA
AATGCTAAGAGAAATAGTACAAGTAGAAGATAATACTCTAATCGACATATATCTA
ATTATATAAAAAGATGTTATTCTTATTCAAATACCTAACAGTGCCACAATGAAAA
AAAAAATCAAAATAAAAATAGAGAAAATTTTATCTAAGATCACCAATGTTTTAAG
AGTGATTTAATCGGTTAGCATATTATCAGTTGAAAAATAATTAATAAAGAAATTG
ATTATAAAAATATTATTAATAACTTTGTATCTAAAAAAGCTAGAAAATATATTTTT
CAAGAAAATATATATGAAATCTTAAAATAAACGGAGCATCTTGAATAGAGGGAG
TATTTTTTTACCTGAGCTACATCGACAGCGACAATTTCAGTTTGACCACCTTGGTA
CAAGAAGCTAATTGCTAGATAATTTGGTTTTTGACTTGATTCTTCCACACGAATGG
CCAAATTCTTGCTTTTGTAATCACATGAAACTCTGTCTCCACCAAAAATACAATAT
TATTACCAGCATTAATATAGTATTTGAAGCATAACCTTTCATTCCAAACTCTTTTC
CATTTGACTATTTTACTGAGTCTAATCAATAACACGTATGCACATATCATTAATTG
AATTGAATACTTAGACATGTTCAATTGACCGTTACTGCTTTAATTATGGACTACTA
GTACATTATCTGGTCAAGTGGGGCATGTAAGATGACTCCTTTTTTCAAAATTTACA
ACTTGTTTTTTAATGTTTTGGTTGTTGTAACGAAACCACCAAATATAGCATTAGTA
CAGTATGCTGACAAGAAAATTCGGACAAGGAACGCAAAGTTCATAGGCCCACAG
TAAACAGAACAAATTAATTACGAAAAAAATGACTTTGTATAGCCGCTATAAAAAT
TATGACCGGAAAAATGTATAAAATTTGTATAATTTTTGTATATATATATACACAC
ACATTTTGTATATTATATACCAAAATTATACAAATTTTATATACTTTTTCGACTAT
AAATAATTTCCGGCGAGGCTAAAAGTAATAATACCCAACAATTATTAGCCGAAA




ACAAATCTTTTGATTAGAAAGAAACTCATGTGTATTTACTAATGTAAAAAAGGCA
GGCTTGTGCACTAAGCTCCTCCTATGTGCGGAGTTCGAGCTCCTCCTATGTGCGGA
GTTCGGGGAAGAACTGGACCACAAGAATCTAATATACGGAGTTTAAAAGAGTAA
AATAATTCTTAACTTAATTAGTATATGATCATTGCATCAAATAATATACGGTGTAT
AATTTAAAATATGTGGTAATTTTACTACGAACCTTTTATATTCAACTTCAGCAATT
CCCAATTTGAGAACGTCTTTAGCTTTTCCCTTATTGGCCATGGCCATAAAAGCTCG
GCTACTGATCACAAAATCCGTCTGGTTATTGGTATTTAGATCAGTTACAATTACAG
TTGTGCCCTCTTTTGAACAGAGTGTTGAGTCCTTGCATCTAATCTGCAATTCAAAC
AAGTTTATTATTCATATTTACCAATTCAAATTAATACTGCGTAGATTAATTAATTG
TCTTGAATTTATGAGAAATTAAATTGAAGGTTCTGTTAATGATCAAGAATTAACC
TGATAACAAGCACCACAACCAGCTCCTTCTTTGTAAAGGCTAGGAATAGCAGCAG
CAAGTCGACCCCCATTAAAACCTATTGCTAAATCTCCATAACCACACGCACCAGC
TGCAAAAATAGGAAATTCACATAAAATGAAAAACACATAAAAAAGCAGCCCACT
GCACTAAGCTCCCGCTATGCGCAGGGTCAGGAAAAGGGGTCTGTTGTACACAGCC
TTATCCTGCATTTCCGCAAGAGGGCTCATACCCGTGACCTTCTAATCACCTAGCAG
CAACTTTACCAATTACGCCACGGCTGCACTTCTTTTTCAAATTTTAAGAAGCAAGA
AAATAAAAGGCTTACACAGAAGGGCAGAAGCACTGGCAAAGTAAGCAACTTTTG
ATTGGTGAACACAGCGATCGCAGGCTGTAGCTGAGGAGACAAGAAGGAAGAGAA
GGAAGGGAAGGAATTTGACAGCCATAATATTTGTTTTTGTGTTTTAATACTTTGAA
GGATTTTGAATGTTTGACTTACTAAATGGTGAGTAGTAAGGCCTATATATAATAG
TTTGAGATAGTGGACATGGAAAATGGGGTTATTTAATTAATGGGTGCACTGAACT
CTATTTATGAATCTTTTCTATTTATTACCATAAATAGAGAGTTAGTAAACGAGTAA
ATAAGCGCAAACATATGATGGAAAAAAAGGAATATAATGCTCAATACGCGGTGA
AATGAAACTAGATAAAAAATGAAGATTTAATTATAGTGCGATGTGGACATTTGAC
ACTTACGCCGACCAGCTGCCTATGCAACATTTACAGCTGTGGAGAGAAAATCACT
AATCGCTACTCTTTAGTCCCGCATTTACAAGTATTTGCGTCTGCCCCTTTTTTTTCC
CTTTAGAGTGAGACATTTTAGTTATTGAAAATTGTGTAATCCCTTTTATCTACAAG
TTTACAAAAGTTAAAGAATTTTTAATTTTATTTTATTTATTGTAGTTTTACAACAAT
TATGTCCACATGTATTTGCTCATATTATCGATTTCAAGCTCGGAATAACATGGGAG
GATAG




