
IDENTIFICATION 

Species: Solanum pennellii 

Locus: XP_015067588 

Gene Model: XP_015067588.1 

Description: SpnEXLA-01 

Family: Expansin Like Alpha 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130  

EXTERNAL RESOURCES 

https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome  

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SpnEXLA-01 

MSLFFLVLLLFVSSVTACDRCVHQSKVAYFSSPSALLSGACGYGNLAIGFNGGRLAA

AVPKLYDNGAGCGACYQIRCTDPKICSKHGTTVMVTDLNTNNQTDFVISSRAFMGM

AIEGKAQDVHKLGIADVEYKRVPCDYKGKNLAVRVDESSQKPHYLAISIFYQGGQTE

IVSVDVAQVGSSNWNFLSRNHGAIWDTSRVPSGALQFRFVVTAGYDGKWIWAKSVL

PSDWKNGVVYDTGLQITDIAQEGCSPCDDGSWKLN 

CDS (coding sequence) 

>SpnEXLA-01 

TCCTCCATTTACTCACTCAAAACAATTCATTCTTCATATAACAAAAAATAAATAA

AAATGTCTCTCTTCTTCCTTGTCTTGCTTCTTTTCGTCTCTTCAGTTACAGCCTGTG

ATCGCTGTGTTCACCAATCCAAAGTTGCTTATTTTTCCAGTCCTTCCGCTCTTCTCT

CGGGTGCTTGTGGTTATGGAAATTTGGCAATAGGATTCAATGGAGGTCGACTTGC

CGCTGCTGTTCCTAAACTTTACGATAATGGTGCTGGTTGTGGTGCTTGTTATCAGA

TAAGATGTACGGACCCAAAAATTTGTTCAAAACATGGAACAACTGTGATGGTTAC

TGATCTAAATACGAATAACCAGACTGATTTTGTCATCAGTAGCAGAGCTTTTATG

GGTATGGCCATTGAGGGAAAAGCTCAAGATGTTCACAAATTGGGAATCGCCGAT

GTTGAATACAAAAGAGTTCCTTGTGACTACAAAGGCAAGAATTTGGCTGTTCGAG

TAGATGAATCAAGCCAGAAGCCGCATTACCTAGCAATTAGCATCTTCTACCAGGG

TGGTCAAACTGAAATTGTCAGTGTTGATGTTGCTCAGGTTGGATCGTCGAACTGG

AACTTCTTGAGCCGAAACCACGGAGCAATTTGGGATACAAGCAGAGTGCCAAGT

GGGGCATTGCAATTTAGGTTTGTAGTGACAGCAGGGTACGATGGCAAGTGGATTT

GGGCTAAATCAGTGCTGCCATCAGATTGGAAAAATGGGGTGGTTTATGATACTGG

ACTTCAAATCACTGACATTGCTCAAGAAGGTTGTTCCCCATGTGATGATGGAAGT

TGGAAACTTAATTAGTTTCTTTTTTTTTTTCTCTCTTCTTAACTGTAACAACTCGTG

TGAATACACACACACAAAAGAATATATTTAATAAAATTATAGATTGATCAAGTTT

GAGTAGACATAGGAAAATTTATTCTTTCTTGTTTCACATTCTTTTCGCTATAATAA

TCAATGATATATCTCCTTTTCCAGTG 

Nucleotide 

>SpnEXLA-01 

ACAATCATCATTTAGAAAAAATTACTATCTTTCAAAAGCGTCACAATCATCATTT

AGAAAAAATTACTATCTTTCAAAAGCGTCACAACTCTTCAATATTAAAAGTCATA



ATCCTTAAAAGAGTTGTAACTCATCAGCATAAATAACCACAATCTTTTAGAAAAG

TTACAATACTTCATCATAAATCTTTTTAAAAGGACACAACTCTTCAATATAAAAA

ATTACGATTACAACTCTTCGAACATAAAAAGTTACAACTCTTCCATTATGAAAAG

TCTCAACACACCAAGAGTAATTTATCATTATTCCTTCTATTTTAATCTAGATTTCA

TAATTTACCGTGTATTGAGCATTACATTCCATAATATAGTATATGTTTTGCGCTTA

TTTACTCGTTTACTTCAAAAATAAAAAATAAATACTCCGTTCAGTGGCACCCATTA

ATTAACCCACCCCACTTTCTCTTTCTCAAACTTATTATTATATAAAGGCCTTATCA

CTCCTCCATTTACTCACTCAAAACAATTCATTCTTCATATAACAAAAAATAAATAA

AAATGTCTCTCTTCTTCCTTGTCTTGCTTCTTTTCGTCTCTTCAGTTACAGCCTGTG

ATCGCTGTGTTCACCAATCCAAAGTTGCTTATTTTTCCAGTCCTTCCGCTCTTCTCT

GTAAGTCTCTTTTAATTACTTATAAATAACATAGGTTTGTTTTTTCTTAATCTAATT

TTCTATATTTTTGTATTTGTAGCGGGTGCTTGTGGTTATGGAAATTTGGCAATAGG

ATTCAATGGAGGTCGACTTGCCGCTGCTGTTCCTAAACTTTACGATAATGGTGCTG

GTTGTGGTGCTTGTTATCAGGTTAATTGAGTTTTGAGTTCTCCATCAATAACAAAT

GTAATTTTGAGAAATTCAATTTCTCATAAATTTGTGTGATTTGCAGATAAGATGTA

CGGACCCAAAAATTTGTTCAAAACATGGAACAACTGTGATGGTTACTGATCTAAA

TACGAATAACCAGACTGATTTTGTCATCAGTAGCAGAGCTTTTATGGGTATGGCC

ATTGAGGGAAAAGCTCAAGATGTTCACAAATTGGGAATCGCCGATGTTGAATAC

AAAAGGTTAGTGTTTAATATGAGTATTTCACAATTACTAATTATCTTGACCACGTT

ACGAAAAATGAAATTATTTTGGATAATAATGCTACGAACTTTACGTTCCTTGTCA

GCACACCGTGTTAATGTTAATCTTTGGTGGCTTCGTTGCAACTACCAAAAAAATA

AAATAATAGTTGTAGAATTTGACATAAAAGATGCCCCACTTGACCAGACAATGTA

GTACTAGTCCATAATTAAAAAAGTAAGGGTCAATTGAACATAAATGATATGTAGT

AAATTAATCTAATGGATAAGCGCTTGGAATGAAAGGTTATGCTGCAAATACTAAT

ATTGTTTTTGTGTATGGGATAGAGTTCCTTGTGACTACAAAGGCAAGAATTTGGCT

GTTCGAGTAGATGAATCAAGCCAGAAGCCGCATTACCTAGCAATTAGCATCTTCT

ACCAGGGTGGTCAAACTGAAATTGTCAGTGTTGATGTTGCTCAGGTAAAAAAAAA

AAGCCTAGCTACATCACTTTTCCATGTTGATATATATAGTGAATTAATAAATGTGT

TTTAGGTTGGATCGTCGAACTGGAACTTCTTGAGCCGAAACCACGGAGCAATTTG

GGATACAAGCAGAGTGCCAAGTGGGGCATTGCAATTTAGGTTTGTAGTGACAGC

AGGGTACGATGGCAAGTGGATTTGGGCTAAATCAGTGCTGCCATCAGATTGGAA

AAATGGGGTGGTTTATGATACTGGACTTCAAATCACTGACATTGCTCAAGAAGGT

TGTTCCCCATGTGATGATGGAAGTTGGAAACTTAATTAGTTTCTTTTTTTTTTTCTC

TCTTCTTAACTGTAACAACTCGTGTGAATACACACACACAAAAGAATATATTTAA

TAAAATTATAGATTGATCAAGTTTGAGTAGACATAGGAAAATTTATTCTTTCTTGT

TTCACATTCTTTTCGCTATAATAATCAATGATATATCTCCTTTTCCAGTGCTTTTAT

CATGTATTTATTAGTTTGCGATATCTTCAAGCAAATGCTCAAAGACCTTTTGGGTA

CAAATTGTTCATAATTCCCTCATGGGATGCAACATATGTAAATCTTTAGAAGCAC

ACGTAACGTCTACGAAACTTTGCAAGTCTTTTCTTAAACGACATTTTTATGGTAAA

ATCTTCTTAAAGTACGGCCAGTAAAAATTTACTATAAATCTAAATTGGTGATCCA

CGTGTTGAGCATCTGATCATAGTTTGGTTCGAGGTAAGGACATGTGAGCTCAATA

CGTCTCACAGACTGCACAAGTTAGATAAGGCTACAAACACATACACATCTACAAT

CAACTACAAATAAATATAAAATTTTGATTGACGTTTACTTATAATACCAACATCT

AATAATCGTCGAGATAAACTTTTTAAAGGCAACAAATCAAATGTATGGTTGAGAA

AATTGGCAAGCACAATTTCTGAAACGTTTGCACCCGTATGCCCTTGTCATT 


