IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015067588

Gene Model: XP_015067588.1
Description: SpnEXLA-01
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome

GENE STRUCTURE

SpnEXLA-01 —_— M— — e
-

L 1 1 1 1 1 -
obp 500t 106K 1500bp 20K 250007

Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

5 100 135 150 75 200 235 250 261
Y N S M T T T S N SO VN TN SN NSNS S T Yl A ST SO ST e AN TN ST ST TN AN SO ST SN ANt S SO ST Nl AT ST SN SN T AT SO ST S T AT S}

Query seq.
Superfanilies o b
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[+] PLN03023 super family 3362 Expansin-like B1; Provisional 25-243 312e-72
SEQUENCES

Peptide

>SpnEXLA-01

MSLFFLVLLLFVSSVTACDRCVHQSKVAYFSSPSALLSGACGYGNLAIGFNGGRLAA
AVPKLYDNGAGCGACYQIRCTDPKICSKHGTTVMVTDLNTNNQTDFVISSRAFMGM
AIEGKAQDVHKLGIADVEYKRVPCDYKGKNLAVRVDESSQKPHYLAISIFYQGGQTE
IVSVDVAQVGSSNWNFLSRNHGAIWDTSRVPSGALQFRFVVTAGYDGKWIWAKSVL
PSDWKNGVVYDTGLQITDIAQEGCSPCDDGSWKLN

CDS (coding sequence)
>SpnEXLA-01

TCCTCCATTTACTCACTCAAAACAATTCATTCTTCATATAACAAAAAATAAATAA
AAATGTCTCTCTTCTTCCTTGTCTTGCTTCTTTTCGTCTCTTCAGTTACAGCCTGTG
ATCGCTGTGTTCACCAATCCAAAGTTGCTTATTTTTCCAGTCCTTCCGCTCTTCTCT
CGGGTGCTTGTGGTTATGGAAATTTGGCAATAGGATTCAATGGAGGTCGACTTGC
CGCTGCTGTTCCTAAACTTTACGATAATGGTGCTGGTTGTGGTGCTTGTTATCAGA
TAAGATGTACGGACCCAAAAATTTGTTCAAAACATGGAACAACTGTGATGGTTAC
TGATCTAAATACGAATAACCAGACTGATTTTGTCATCAGTAGCAGAGCTTTTATG
GGTATGGCCATTGAGGGAAAAGCTCAAGATGTTCACAAATTGGGAATCGCCGAT
GTTGAATACAAAAGAGTTCCTTGTGACTACAAAGGCAAGAATTTGGCTGTTCGAG
TAGATGAATCAAGCCAGAAGCCGCATTACCTAGCAATTAGCATCTTCTACCAGGG
TGGTCAAACTGAAATTGTCAGTGTTGATGTTGCTCAGGTTGGATCGTCGAACTGG
AACTTCTTGAGCCGAAACCACGGAGCAATTTGGGATACAAGCAGAGTGCCAAGT
GGGGCATTGCAATTTAGGTTTGTAGTGACAGCAGGGTACGATGGCAAGTGGATTT
GGGCTAAATCAGTGCTGCCATCAGATTGGAAAAATGGGGTGGTTTATGATACTGG
ACTTCAAATCACTGACATTGCTCAAGAAGGTTGTTCCCCATGTGATGATGGAAGT
TGGAAACTTAATTAGTTTCTTTTTTTTTTTCTCTCTTCTTAACTGTAACAACTCGTG
TGAATACACACACACAAAAGAATATATTTAATAAAATTATAGATTGATCAAGTTT
GAGTAGACATAGGAAAATTTATTCTTTCTTGTTTCACATTCTTTTCGCTATAATAA
TCAATGATATATCTCCTTTTCCAGTG

Nucleotide
>SpnEXLA-01

ACAATCATCATTTAGAAAAAATTACTATCTTTCAAAAGCGTCACAATCATCATTT
AGAAAAAATTACTATCTTTCAAAAGCGTCACAACTCTTCAATATTAAAAGTCATA



ATCCTTAAAAGAGTTGTAACTCATCAGCATAAATAACCACAATCTTTTAGAAAAG
TTACAATACTTCATCATAAATCTTTTTAAAAGGACACAACTCTTCAATATAAAAA
ATTACGATTACAACTCTTCGAACATAAAAAGTTACAACTCTTCCATTATGAAAAG
TCTCAACACACCAAGAGTAATTTATCATTATTCCTTCTATTTTAATCTAGATTTCA
TAATTTACCGTGTATTGAGCATTACATTCCATAATATAGTATATGTTTTGCGCTTA
TTTACTCGTTTACTTCAAAAATAAAAAATAAATACTCCGTTCAGTGGCACCCATTA
ATTAACCCACCCCACTTTCTCTTTCTCAAACTTATTATTATATAAAGGCCTTATCA
CTCCTCCATTTACTCACTCAAAACAATTCATTCTTCATATAACAAAAAATAAATAA
AAATGTCTCTCTTCTTCCTTGTCTTGCTTCTTTTCGTCTCTTCAGTTACAGCCTGTG
ATCGCTGTGTTCACCAATCCAAAGTTGCTTATTTTTCCAGTCCTTCCGCTCTTCTCT
GTAAGTCTCTTTTAATTACTTATAAATAACATAGGTTTGTTTTTTCTTAATCTAATT
TTCTATATTTTTGTATTTGTAGCGGGTGCTTGTGGTTATGGAAATTTGGCAATAGG
ATTCAATGGAGGTCGACTTGCCGCTGCTGTTCCTAAACTTTACGATAATGGTGCTG
GTTGTGGTGCTTGTTATCAGGTTAATTGAGTTTTGAGTTCTCCATCAATAACAAAT
GTAATTTTGAGAAATTCAATTTCTCATAAATTTGTGTGATTTGCAGATAAGATGTA
CGGACCCAAAAATTTGTTCAAAACATGGAACAACTGTGATGGTTACTGATCTAAA
TACGAATAACCAGACTGATTTTGTCATCAGTAGCAGAGCTTTTATGGGTATGGCC
ATTGAGGGAAAAGCTCAAGATGTTCACAAATTGGGAATCGCCGATGTTGAATAC
AAAAGGTTAGTGTTTAATATGAGTATTTCACAATTACTAATTATCTTGACCACGTT
ACGAAAAATGAAATTATTTTGGATAATAATGCTACGAACTTTACGTTCCTTGTCA
GCACACCGTGTTAATGTTAATCTTTGGTGGCTTCGTTGCAACTACCAAAAAAATA
AAATAATAGTTGTAGAATTTGACATAAAAGATGCCCCACTTGACCAGACAATGTA
GTACTAGTCCATAATTAAAAAAGTAAGGGTCAATTGAACATAAATGATATGTAGT
AAATTAATCTAATGGATAAGCGCTTGGAATGAAAGGTTATGCTGCAAATACTAAT
ATTGTTTTTGTGTATGGGATAGAGTTCCTTGTGACTACAAAGGCAAGAATTTGGCT
GTTCGAGTAGATGAATCAAGCCAGAAGCCGCATTACCTAGCAATTAGCATCTTCT
ACCAGGGTGGTCAAACTGAAATTGTCAGTGTTGATGTTGCTCAGGTAAAAAAAAA
AAGCCTAGCTACATCACTTTTCCATGTTGATATATATAGTGAATTAATAAATGTGT
TTTAGGTTGGATCGTCGAACTGGAACTTCTTGAGCCGAAACCACGGAGCAATTTG
GGATACAAGCAGAGTGCCAAGTGGGGCATTGCAATTTAGGTTTGTAGTGACAGC
AGGGTACGATGGCAAGTGGATTTGGGCTAAATCAGTGCTGCCATCAGATTGGAA
AAATGGGGTGGTTTATGATACTGGACTTCAAATCACTGACATTGCTCAAGAAGGT
TGTTCCCCATGTGATGATGGAAGTTGGAAACTTAATTAGTTTCTTTTTTTTTTTCTC
TCTTCTTAACTGTAACAACTCGTGTGAATACACACACACAAAAGAATATATTTAA
TAAAATTATAGATTGATCAAGTTTGAGTAGACATAGGAAAATTTATTCTTTCTTGT
TTCACATTCTTTTCGCTATAATAATCAATGATATATCTCCTTTTCCAGTGCTTTTAT
CATGTATTTATTAGTTTGCGATATCTTCAAGCAAATGCTCAAAGACCTTTTGGGTA
CAAATTGTTCATAATTCCCTCATGGGATGCAACATATGTAAATCTTTAGAAGCAC
ACGTAACGTCTACGAAACTTTGCAAGTCTTTTCTTAAACGACATTTTTATGGTAAA
ATCTTCTTAAAGTACGGCCAGTAAAAATTTACTATAAATCTAAATTGGTGATCCA
CGTGTTGAGCATCTGATCATAGTTTGGTTCGAGGTAAGGACATGTGAGCTCAATA
CGTCTCACAGACTGCACAAGTTAGATAAGGCTACAAACACATACACATCTACAAT
CAACTACAAATAAATATAAAATTTTGATTGACGTTTACTTATAATACCAACATCT
AATAATCGTCGAGATAAACTTTTTAAAGGCAACAAATCAAATGTATGGTTGAGAA
AATTGGCAAGCACAATTTCTGAAACGTTTGCACCCGTATGCCCTTGTCATT




