IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016199051

Gene Model: XP_016199051.1
Description: AipEXLB-08
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
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DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLNG30ZS
L

List of domain hits

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family cl336 Expansin-like B1; Provisional 4-255 1.34e-76

SEQUENCES
Peptide
>AipEXLB-08

MALHILCGFFLTTFVFMQTLADTSSSCTDCFVNSRATYYPHSEQNGTANGACGFGSF
GAMVNGGDVSAASSLYRNGVGCGACYQVRCTDGGYCSDNGVTVVITDEGSSDNTD
FILSEHAFDRMAQTTDAAAYLLALGVLDIQYTRVACNYPHENITFKIDESSSNSNYLA
FVIWYQQGIRDITAVQLCETENFECKLLDRSHGAVWTSSSPPSGPLSIRMLFSDEDEQN
EEWVVPPNNLPADWKPGQIYDSGIQVNF

CDS (coding sequence)
>AipEXLB-08

TTTATTACTATAACCATAATCTTCATTTTGTCATTTTGCCACCAATAATTCCGATTT
TGTCCTGCATGGCGCTCCATATTTTGTGTGGATTTTTTCTTACCACCTTTGTTTTCA
TGCAAACACTGGCAGATACTTCTTCATCGTGCACCGATTGCTTTGTAAATTCAAG
GGCAACATATTACCCCCATTCTGAACAAAATGGGACAGCCAACGGTGCATGCGG
CTTTGGTTCCTTTGGTGCTATGGTGAACGGCGGCGACGTATCTGCCGCATCTAGTC
TTTATCGAAATGGCGTTGGATGTGGCGCCTGTTACCAGGTGAGGTGTACGGACGG
TGGTTATTGCTCAGATAACGGTGTGACAGTGGTTATAACAGACGAAGGGTCAAGT
GATAACACTGATTTCATTCTCAGCGAACATGCCTTTGATCGGATGGCTCAGACCA
CTGATGCAGCTGCTTATCTCTTAGCCCTTGGCGTTCTTGATATTCAGTATACACGG
GTTGCATGCAATTATCCACACGAGAACATAACATTCAAGATAGATGAGAGTAGC
AGCAACTCTAATTACTTGGCATTTGTGATTTGGTATCAACAGGGAATTAGAGACA
TAACTGCTGTCCAGCTTTGTGAGACTGAGAACTTTGAGTGCAAGCTGCTAGATCG
GAGCCATGGTGCAGTGTGGACTAGCTCCTCTCCTCCAAGTGGACCATTGTCTATA
AGGATGTTGTTTAGTGATGAAGATGAACAAAATGAAGAATGGGTTGTTCCTCCTA
ATAACTTACCCGCAGATTGGAAGCCTGGTCAAATATATGACTCTGGGATACAAGT
TAACTTTTAAGGAACCACCACAACCAAAACAATATAACGATTCATTAAGTAGTTA
AAGTTTTGTTTTTCTTTTTTCTCTCTTTGTAATAATTGGTGAGGCATGTTGTGGAGT
GTGGACAATCATACTAAGCATGTCACCAAACTCGATTGTGTTAATTAATTCGTTTT
TATTTCTAATAATGATAGTGTTGAAAGTTGA

Nucleotide

>AIpEXLB-08



AGCAGCATTATATGAGAAAAAATTAGTCAAAGCCAGTGGCGGAGCTAGTACTAA
TGCGGTTGGTTGTTTAATTAATTAGTATTCATTATTATATTATTCATTTTGTTTGGA
AACTGAAACATAAACATTGAGAAACTCACATTCTTGATCATAGTTTGTTGAAAGC
ATATGCAATTTTTTATAGCATTTAGTGATATGACAAATTCACAAACTAATAAGGA
AAAAAAATCATCTGAATTAAATGATTTCGTATCTGATATATTTATTAAACACATA
CTAGAGAGTAGACCTCCTTAGTACCTGATGCATATATATTTTTACCCTCAACTTGT
CAATGTCAATGGCTGTGGAGGTTAATTCTGATCTCAAGCTACTAATTAATACTAA
TCTGTGTAGTCTTAGTTATATTGCGATCGTTAATTCGTTATTTATATTTATGATATG
ATTCCAGTCTCATAATCAGTTGAAGATGGAAAAGAATAAGTGGCTATGAAGATGT
CTCAACTTTCAACACTATCATTATTAGAAATAAAAACGAATTAATTAACACAATC
GAGTTTGGTGACATGCTTAGTATGATTGTCCACACTCCACAACATGCCTCACCAA
TTATTACAAAGAGAGAAAAAAGAAAAACAAAACTTTAACTACTTAATGAATCGT
TATATTGTTTTGGTTGTGGTGGTTCCTTAAAAGTTAACTTGTATCCCAGAGTCATA
TATTTGACCAGGCTTCCAATCTGCGGGTAAGTTATTAGGAGGAACAACCCATTCT
TCATTTTGTTCATCTTCATCACTAAACAACATCCTTATAGACAATGGTCCACTTGG
AGGAGAGGAGCTAGTCCACACTGCACCATGGCTCCGATCTAGCAGCTTGCACTCA
AAGTTCTCAGTCTGCATAATAGTTTGTTATATGTATGATCAATAATACTAGCTGCT
AGTAACATCCACAATGAAAAAAGTTTAGGAGTCAGCAATTTTAATTTATATTAGC
TAACACTTTTAGTTAACAGTTTTAATACTGTATTTTTAACCAACACTTATAAATAT
TACTGACTAATTGCTCAATAATGTTTTATACATATTAGCTATATACTAGGAACTTA
ATTCTTACTTACATATATAACACAATAAAGAGTTTCCAGTAATGGTTTTTGTAAGG
GTGTCTATTTAGAGTTTCCAGTATTTCATTACATAGGATAGTAGTATTAGTGTAAG
ATGTTGAAGACTCAAATTTCAACTACTCTTGACGTTAATTACTTGATTCAGCAGAA
TAATTTGGAAGCAGAAGAATGTGTATATATATAGTATACCTCACAAAGCTGGACA
GCAGTTATGTCTCTAATTCCCTGTTGATACCAAATCACAAATGCCAAGTAATTAG
AGTTGCTGCTACTCTCATCTATCTTGAATGTTATGTTCTCGTGTGGATAATTGCAT
GCAACCCTGCACACACAGATACAGGAAATTATAAATACTTCAATCTTGCGTGTGT
GCATATATAAGGATCTAATTAAGCAAAAATGTTAATTATTAAGGGCTAGAATATC
ATCATCATGATGAAATTAAATTTGTATCTTAATTATTATGTTACCGTGTATACTGA
ATATCAAGAACGCCAAGGGCTAAGAGATAAGCAGCTGCATCAGTGGTCTGAGCC
ATCCGATCAAAGGCATGTTCGCTGAGAATGAAATCAGTGTTATCACTTGACCCTT
CGTCTGTTATAACCACTGTCACACCGTTATCTGAGCAATAACCACCGTCCGTACA
CCTCACCTTGCCACCCAGCAAAGTATACAACATAAATGCTAAGTAATTTGATCCA
TATTATGAACTATTTATCCGATCATAAAAGCTAAGATATTAAGTAAACCGTGTTTT
TACCATAGTTTTATATATTTAATATTCCATCGCTATTCACATAAATATGTCATCTG
TCTAATTTTAAAATGAGTAAAATATTAAATTGTCTAAATCTAATATTAAATTGTCA
TCTCTAAAGTTTAAAGTGTCATATTTAAATCTAAAAAAGTTTCATTTAGTTTCAAT
GTAATCCTATTGTAAAGTCAATATTAAATAATTAATGTCAATGTTCTACCAAATCT
TAACGTCCTTTCCTGAAAAAGAAGTACAAACTCAAGAGATACAGGATAAGCAGC
AGATGCATCACCGCGAACCACTAGCCTTAGTTCAACTGTTGAAACACATGAAAAA
CATTTTCGAGAACTCACTTTTCGTGAAAAAGTTTGTCGGTGGCAACGAGGACAAA
ACCATTGTCACTTGTACCACGGGAAACTCTCTTCGTCAACAGAAGAGTTTGGTTA
TATAAGTTTTTTATATCTAAAAATTGAGTGCCATTAATTATTTAATATTGGCTTTA
CGATAGGATTAAATTGAAGTTAAATAAAACTTTTTTATATTTAAATACGACACTTT
AAATTTTAAAGACTAAAACAGGATTAGATCGATTCAAACATAGGGACCAATTTAC
CCTTTTAAAATTTACCTGGTAACAGGCGCCACATCCAACGCCATTTCGATAAAGA
CTAGATGCGGCAGATACGTCGCCGCCGTTCACCATAGCACCAAAGGAACCAAAG




CCGCATGCACCGTCTATAATTCATGTATTCAAAAGCAAAACCATTGTCAGATATG
GAATTTATTTACAAATACTAGACATGGAGTTCATATTTTTTTGTATCAGCTGATTT
ATTTATTTATTTCTTTTTTACTTACTGGCTGTCCCATTTTGTTCAGAATGGGGGTAA
TATGTTGCCCTTGAATTTACAAAGCAATCGGTGCACGATGAAGAAGTATCTGCCA
GTGTTTGCATGAAAACAAAGGTGGTAAGAAAAAATCCACACAAAATATGGAGCG
CCATGCAGGACAAAATCGGAATTATTGGTGGCAAAATGACAAAATGAAGATTAT
GGTTATAGTAATAAATTAAACTAATATGAATGAAGAAGTGAATCAGATTTCTCTA
TCCTATTTATAGAGAAATTGGTCTATGTCACCAACTTTGACATTCCACCATGATGT
TTGAAAAAAAATCATAATATGAATGAGTGGAGTTCTATTACCATTGTTTATTATTC
AGCTATACCTACTACTTAGGCTAGCTACAAGATATATACTCCTCCATTTATAATGT
TGAACTTAAAACCACTTTGACATTTCAAAACTAGAAAATGTGTCTTTTGGCATTTG
GATATTATTCTATATATTATTTACCACTTTTAAATTTCGGTGTGAAATTTTATTTGT
GATATATTTTATGTCATTTAAATAATGTCACTATTTAGAACTATAGTATTACTTTTT
GTCTTTGATCTGATTAATTTATTAGTTGTCTCCTATGATGCACGGATACTGACACG
GATACAGGACACGATGCAACATGAAACACACCGACACGCGAATTTTAAAATTTT
ACATGACACGGG






