IDENTIFICATION

Species: Solanum tuberosum

Locus: PGSC0003DMP400029123

Gene Model: PGSC0003DMP400029123
Description: StEXPA-14

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4 03
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02981

EXTERNAL RESOURCES
http://spuddb.uga.edu/
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GENE STRUCTURE

SIEXPA-14
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Legend:

Exon — Intron

DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq.

Superfanilies PLNOOOS0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0OOOS0 super family 535 expansin A; Provisiona 24-247 3.99%e-120
SEQUENCES

Peptide

>StEXPA-14

MASLPLVFFFLSFCFYSTFADYGGWQTAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQG
YGTNTAALSTALFNNGLTCGACYELTCNNAAQWCLQGTITVTATNFCPPNPSLPNNN
GGWCNPPLQHFDLAQPAFLEIAKYQAGIVPVSFRRVPCMRKGGIRFTVNGHSFFNLV
LVTNVGGAGDIQSVSIKGSNTGWQAMSRNWGQNWQSNSNLNGQSLSFQVTTSDGR
TLISNNAAPTNWQFGQTFEGAQF*

CDS (coding sequence)
>StEXPA-14

ATGGCTTCACTTCCACTTGTTTTCTTCTTTTTAAGCTTTTGCTTCTATTCTACTTTTG
CTGATTATGGAGGATGGCAAACTGCTCATGCCACTTTCTATGGAGGGGGTGATGC
CTCTGGCACAATGGGGGGGGCTTGTGGATATGGAAATTTGTATAGCCAAGGGTAT
GGAACTAACACTGCAGCACTAAGTACAGCACTATTCAACAATGGTTTAACTTGTG
GTGCTTGTTATGAGCTCACTTGCAACAATGCAGCTCAATGGTGTCTCCAAGGAAC
TATTACAGTCACTGCAACTAATTTTTGTCCTCCGAACCCGTCTCTGCCTAACAATA
ATGGTGGTTGGTGCAATCCTCCTCTCCAACATTTTGATTTAGCACAACCTGCTTTC
TTGGAAATTGCTAAATACCAAGCTGGTATCGTCCCTGTATCTTTTCGAAGGGTACC
CTGTATGAGAAAAGGAGGAATAAGGTTTACAGTAAATGGACACTCTTTTTTCAAC
TTGGTTTTAGTGACAAATGTTGGAGGTGCTGGTGATATTCAATCAGTTTCAATTAA
AGGGTCCAATACTGGATGGCAAGCAATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAATTGGCA
AAGCAATTCTAATCTAAATGGTCAAAGTCTTTCATTTCAAGTCACTACAAGTGAT
GGAAGGACACTCATTAGCAACAATGCTGCACCAACTAATTGGCAATTTGGACAA
ACTTTTGAAGGGGCTCAATTTTAA

Nucleotide
>StEXPA-14

ATGGCTTCACTTCCACTTGTTTTCTTCTTTTTAAGCTTTTGCTTCTATTCTACTTTTG
CTGATTATGGAGGATGGCAAACTGCTCATGCCACTTTCTATGGAGGGGGTGATGC
CTCTGGCACAATGGGTATGTATATCCACTGTACTTTCTTACTTTCCATCTGAGCGC
GGCTCAAACACATGAGTGGTCTAAAGCAAAATCCAAATAGAGGCGTTAAATTCT
ACTATATATATTTTTGTGAAGTTTATTATAGCCAATTATTTAATCTTTCTTGAGATA
TAGTATTCAAGATTTGTCTAATTTATATTACTTCTTTTACAAATAATACTCGATATT




TTTAAAATATATATATTTATAACCTATTATTTTTTTAGAAAATGAGGCCCTCAAAT
TTGGGGGCTAAGACGATTGTGCCGCTCCTGCTTTCCATATAGTTTTTCACATTAAA
ATCAAGTTAACTATACATTAATTATTAACAAAATTAACTTGTATACATAGAAAGT
GTATAGATTTTGTACATTACAAGTGGACTTTTGACTTGTTTTAACTGGTAACATGT
CATATTTTCAAAATTACTAATATGGACGTTGTCAGCATATAAAAGTTAAACTTGTT
ATAGTATAATAACATATATGGTTGTCCAAATGCAGGGGGGGCTTGTGGATATGGA
AATTTGTATAGCCAAGGGTATGGAACTAACACTGCAGCACTAAGTACAGCACTAT
TCAACAATGGTTTAACTTGTGGTGCTTGTTATGAGCTCACTTGCAACAATGCAGCT
CAATGGTGTCTCCAAGGAACTATTACAGTCACTGCAACTAATTTTTGTCCTCCGAA
CCCGTCTCTGCCTAACAATAATGGTGGTTGGTGCAATCCTCCTCTCCAACATTTTG
ATTTAGCACAACCTGCTTTCTTGGAAATTGCTAAATACCAAGCTGGTATCGTCCCT
GTATCTTTTCGAAGGTAAACTTTAGTAATTATTATAAGTGTACATTATTTAAAAAA
AGTAACGAGTTCAGTTGAACATGTACTAATATGTGGATTTTGTTTTGGACATTTTA
CAGGGTACCCTGTATGAGAAAAGGAGGAATAAGGTTTACAGTAAATGGACACTC
TTTTTTCAACTTGGTTTTAGTGACAAATGTTGGAGGTGCTGGTGATATTCAATCAG
TTTCAATTAAAGGGTCCAATACTGGATGGCAAGCAATGTCAAGAAATTGGGGCCA
AAATTGGCAAAGCAATTCTAATCTAAATGGTCAAAGTCTTTCATTTCAAGTCACT
ACAAGTGATGGAAGGACACTCATTAGCAACAATGCTGCACCAACTAATTGGCAA
TTTGGACAAACTTTTGAAGGGGCTCAATTTTAA





