IDENTIFICATION

Species: Solanum tuberosum

Locus: PGSC0003DMP400020661

Gene Model: PGSC0003DMP400020661
Description: StEXPA-10

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4 03
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02981

EXTERNAL RESOURCES
http://spuddb.uga.edu/
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0

I T o e T T [ T D S A U L A S
Query seq. MEGACGYGNLNS OGYGTNTAAL STSUF NNGL TOGACYOLKCNNNDRKL CLPGTT T TWTATHFCPPNPSL PG GICHPAL CHFOLACPAFLKT A KAGT VPT SPORVPCHIKGGTRFT TNGHSYYNL VLY TNV GGAGTVHE WS THGSRNGUCLMERNUGINMOS NAYLNGOE LSFONTTS DGRT T TS NNFHPENWOF GO TFEGACF
Superfanilies PLNOOOSO

[+] PLN00050 s:‘n:'f';:m\ ¥ cl '-A:c-‘:“““ expansin A; Provisional Deseription In:?gnl E‘E"O.-:::-th
SEQUENCES

Peptide

>StEXPA-10

MGGACGYGNLNSQGYGTNTAALSTSLFNNGLTCGACYQLKCNNNDAKLCLPGTTIT
VTATNFCPPNPSLPNNNGGWCNPPLQHFDLAQPAFLKIAQYKAGIVPISFQRVPCMKK
GGIRFTINGHSYYNLVLVTNVGGAGDVHSVSIKGSKNGWQLMSRNWGQNWQSNAY
LNGQSLSFQVTTSDGRTITSNNAAPSNWQFGQTFEGAQF*

CDS (coding sequence)
>StEXPA-10

ATGGGGGGTGCTTGTGGTTATGGTAATTTAAACAGCCAAGGTTATGGTACAAACA
CTGCAGCATTAAGTACATCCTTATTCAATAATGGATTGACATGTGGTGCTTGCTAC
CAACTCAAATGCAACAATAATGATGCCAAATTGTGTCTTCCAGGAACAACAATTA
CTGTCACAGCAACAAATTTTTGTCCACCAAATCCATCATTACCTAACAACAATGG
TGGTTGGTGCAATCCTCCTTTGCAACATTTTGATTTGGCACAACCTGCCTTCTTGA
AAATTGCACAATATAAGGCTGGTATTGTCCCAATATCTTTCCAAAGGGTACCTTG
CATGAAGAAGGGAGGAATAAGATTTACAATAAATGGCCACTCTTATTATAACTTA
GTTTTAGTGACTAATGTTGGTGGTGCTGGTGATGTTCATTCAGTTTCCATTAAAGG
TTCTAAAAATGGATGGCAATTAATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAATTGGCAAAG
CAATGCATATCTCAATGGACAAAGTCTTTCATTTCAAGTGACAACAAGTGATGGA
AGAACTATCACAAGCAACAATGCTGCCCCATCTAATTGGCAATTTGGACAAACTT
TTGAAGGGGCTCAATTTTAG

Nucleotide
>StEXPA-10

ATGGGTATGTCTTTTTTTCTTTTTTAGTTTTTTCACGCGATGTTCGGTATCTACATT
GGAGTCTAACTATATATTTCAAATTTGCACCGTGTAAAGCTCCATTCGTGGGCAA
ACACTCTCTACCAAGAATTTTTACATATTCAGAGCTCGAACTTGAAACCTCTGATT
AATGGAGGAGCAATTCCATCCACACCACAACCTTTGCTTTAAACATTAATTGTCTT
ATTTTATGATGGATTAAAATTTTTAGTCCTTCAACGAAATGCTGAGTTTCCCTAAT
TAATTACTACATCAACGAATTTTTTGTCTCAATTTATGCGATATTTTTTTTTTGTCA
ATTTCAACAAAAAAAATGACACAATTTTATGTTTAGTAATGCTGGATTATACATA
TTTTCATTCTTTCTTAAAGCTTTTGCTAAGTCAAATAACATCACATAAATTGAAAC
GGATGATGAAGTATTTATTATGCAACAAAGATTGTGAGTGGAGCGGTAAATACAC




CTCATGTTTGAATCCTTAAAATGGAATCACTTTTGATATGAAGTGGTATACCTCCA
AAGTAGATCTATTTTTTTAAATCTCTCAACCAAACAATAAGTACTCCTAATTAGAC
GAGAGGGGTTGCTCGGATGATAAGCACCTCTCACTTCCAACCCGAAGGTTGCAAG
TTCGAGTCACTAAGGGAGCAAAAGGGTGGGAGCTCCTAGGGAGGGTAAAAAAAA
AAAAAAAGTACTCCTAATTACTAATTTGCAACAACATTATAGTAGAATGGTAAAT
ACTTCTCCATTTCTAATTAAAGATATTGCATTCAAGTTTTAAAAATAGAGTCGTCT
CTGATAAGAAGCAATCAGTCTCTCTACCCCTCAAAAAATAGAAATAACTTCTGCA
TACACTCCACCAGCCTCCTCCGATCCTACTTATGGAAACACTGAATATGTTATTGT
TATGGTGTACAACTAGTGACTCAATACTCTATAAAGTCTTTGTAAATAGTACTAAT
GATTCAAAAAAAATATGCAGGGGGTGCTTGTGGTTATGGTAATTTAAACAGCCAA
GGTTATGGTACAAACACTGCAGCATTAAGTACATCCTTATTCAATAATGGATTGA
CATGTGGTGCTTGCTACCAACTCAAATGCAACAATAATGATGCCAAATTGTGTCT
TCCAGGAACAACAATTACTGTCACAGCAACAAATTTTTGTCCACCAAATCCATCA
TTACCTAACAACAATGGTGGTTGGTGCAATCCTCCTTTGCAACATTTTGATTTGGC
ACAACCTGCCTTCTTGAAAATTGCACAATATAAGGCTGGTATTGTCCCAATATCTT
TCCAAAGGTAAACTTTGTTTTCCTTATTATGACATAGTTTGCATTTGACGGTATTT
GACTGAGCACGATTTGGCTTGAATATATCGAAAGTAATATCAGTTATGTTATTAA
ACTTACGGAAAAATGTTTAAAATGTGTTTAAACTATGTGAAACTAAATAAAAATG
TCCTTAGTTAGTAGTTTGGTCTAAGAATATCTAATATTATTACTTAATTGATGAAA
ATGTGCTTTTTTTCCTAATAAATATCTTATTTATTTTCTTTTTAAAACATATTTTATT
CTGAATAATAATGTAAACTTTCATATCAAGGGAATTCCAACAAATCGTACGAGTA
ATGGTAAAATAAAATTAACAAGATTAAATAGTTATGGAATACAAAAATGTTATAT
TCTTGTTGAGATATAAACTATATATGATAGAGAAAATAACGCCATCCTATGGTGA
AAATTGAAGTGATAACTATTTCTCCATTCTTATGTTTTGAATAAAAGTCCTAAGAA
TATCATTTTGGGTAGGAAATAGGAAATGCTCCTCTAATGCTCATTCTGGCACGAC
TTTGAATTAGTTGAATTTTCAAAAGGCATCAAACACCAAATGAGAAATCAAAAGA
ATATCGTATAGAATAAGAAACACTCCCTCAATGCTTAGCATTCTGAAGCGACTTT
GAATTTATTAAATCTCAAGAGTATCAAACAGCAGATGAGAAACCAAAAAAATAT
CGCATATAGAATGGGAGAGAAGTAATACAAATGAAAGACACTTCTTGTTCAAGA
TAGTGCATATAAATATCACTAACTTGAACTTGATTGAATTCATATACTATACAAG
ATGTATATGTTATAAGTAATTTCTATTTATTGAGATGTGATTTTTTTTTTCATAGGG
TACCTTGCATGAAGAAGGGAGGAATAAGATTTACAATAAATGGCCACTCTTATTA
TAACTTAGTTTTAGTGACTAATGTTGGTGGTGCTGGTGATGTTCATTCAGTTTCCA
TTAAAGGTTCTAAAAATGGATGGCAATTAATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAATTG
GCAAAGCAATGCATATCTCAATGGACAAAGTCTTTCATTTCAAGTGACAACAAGT
GATGGAAGAACTATCACAAGCAACAATGCTGCCCCATCTAATTGGCAATTTGGAC
AAACTTTTGAAGGGGCTCAATTTTAG






