
IDENTIFICATION 

Species: Nicotiana tomentosiformis 

Locus: XP_009609692 

Gene Model: XP_009609692.2 

Description: NtmEXPA-01 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
https://www.genome.jp/entry/gn:T05025


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>NtmEXPA-01 

MQGACGYGNLFQQGYGLETAALSTALFHNGATCGACFEIMCVNAPQWCNAGVKITI

TATNFCPPNYTKTVDVWCNPPQEHFDLSEPMFLKIAKYKAGVVPVVYRRVKCHKKG

GIKFEIKGNPNWILVLVYNVGGVGDVANIKIKGSKTGWIPMSRNWGQNWQTSAQLV

GQSLSFQVQTSDGQWVQSDNVVPANWQFGQNFEATNNFNS 

CDS (coding sequence) 

>NtmEXPA-01 

AAACAGGTAGAAGGAGCTTTGAATGGCGATGGATGGGGAAATGCCCGTGCTACA

TTTTATGGAGACCAAACGGGTGGCGAAACTATGCAGGGAGCTTGTGGCTATGGA

AATTTATTCCAGCAAGGATATGGCTTGGAAACAGCAGCACTAAGCACAGCACTTT

TTCACAATGGGGCAACCTGTGGAGCTTGCTTTGAAATAATGTGTGTAAATGCTCC

TCAATGGTGCAATGCAGGGGTAAAAATTACAATAACAGCCACCAATTTCTGCCCT

CCAAATTACACAAAAACTGTAGATGTTTGGTGCAATCCTCCACAAGAACACTTTG

ATTTGTCAGAGCCAATGTTCTTAAAAATAGCCAAATATAAAGCAGGGGTTGTCCC

TGTAGTTTATAGGAGAGTCAAGTGCCACAAAAAAGGAGGGATCAAGTTTGAGAT

CAAAGGAAATCCTAATTGGATTCTTGTTCTTGTTTACAATGTGGGAGGTGTTGGA

GATGTTGCCAATATCAAAATCAAAGGATCTAAAACTGGTTGGATTCCTATGTCGC

GAAATTGGGGCCAAAATTGGCAGACTTCTGCACAATTGGTAGGACAGAGCTTGTC

TTTCCAAGTACAAACTAGTGATGGCCAATGGGTTCAATCTGATAATGTTGTTCCTG

CTAACTGGCAATTTGGTCAGAATTTTGAAGCGACCAATAATTTTAACTCGTGATG

TATTGTGGAAAATGATTCCTTTTGAATCAATAGAGGG 

Nucleotide 

>NtmEXPA-01 

AAAAAAAAAAAAATTATTTTACCCTTATATTAATTACTCATTTCCAAAATTATTTC

CCAAGACTTTGAAATGCTATCATTATTAGAGATTATATGGTAAAATACATAATAT

ATATTTCTTAAGGGACGTAAAAAGTCCAAAATGGATAAGTAAAAATAAACCGAG

GGAGTATTTATGTGGATAGATGGGTTAAATCGAGGTATTGTGTTCATTTTGTTTCT

TACTCTAGCTCTTGCGGTCATAAATAAATCTATTACACTAAAAGCTATAGAGAAT

GAGGCAGAAATTTAGAAAAATATCGATAAACCCTCTATTGATTCAAAAGGAATC

ATTTTCCACAATACATCACGAGTTAAAATTATTGGTCGCTTCAAAATTCTGACCAA



ATTGCCAGTTAGCAGGAACAACATTATCAGATTGAACCCATTGGCCATCACTAGT

TTGTACTTGGAAAGACAAGCTCTGTCCTACCAATTGTGCAGAAGTCTGCCAATTTT

GGCCCCAATTTCGCGACATAGGAATCCAACCAGTTTTAGATCCTTTGATTTTGATA

TTGGCAACATCTCCAACACCTCCCACATTGTAAACAAGAACAAGAATCCAATTAG

GATTTCCTTTGATCTCAAACTTGATCCCTCCTTTTTTGTGGCACTTGACTCTCCTAT

AAACTACAGGGACAACCCCTGCTTTATATTTGGCTATTTTTAAGAACATTGGCTCT

GACAAATCAAAGTGTTCTTGTGGAGGATTGCACCAAACATCTACAGTTTTTGTGT

AATTTGGAGGGCAGAAATTGGTGGCTGTTATTGTAATTTTTACCCCTGCATTGCAC

CATTGAGGAGCATTTACACACATTATTTCAAAGCAAGCTCCACAGGTTGCCCCAT

TGTGAAAAAGTGCTGTGCTTAGTGCTGCTGTTTCCAAGCCATATCCTTGCTGGAAT

AAATTTCCATAGCCACAAGCTCCCTCTGCAATATTATCCAAATATTTGTTAATATC

TATGTCGTGAACAAATCAAACTTATAAAGTTGCAAATATTTTTTACACATACATG

ACAACATTCCTTTAATATAATATCATATTTTTCTATTTCTTTCTTTTAACTTTGACA

TTCAGACGAGTCGATAGTAATCTTACATACTCGTGTGTAACCAAAACCACTAGCC

TATCATTAATAAAAACGTTTTATCAATTGTCAAGCTTCACTCGTGTTTCTCGATTT

CTATTTAGATGGAAAATTTATTTCATTTCGAAGAAGAAAAGAAAATTATAATTAT

GAAATTGGCGTTCATCATGCCATCCATCTCATGGATTGGAAATCATTTGGCTTTTA

TAACTATACTAACTAATATTTTTAGTGTAATTATTGTAATATAAGTATAGTACAAG

TATAACTTACGCATAGTTTCGCCACCCGTTTGGTCTCCATAAAATGTAGCACGGG

CATTTCCCCATCCATCGCCATTCAAAGCTCCTTCTACCTGTTTAGTTTC 


