IDENTIFICATION

Species: Mimulus guttatus
Locus: Migut.N03182

Gene Model: Migut.N03182.1.p
Description: MgeEXPA-20
Family: Alpha Expansin

3D structure:
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Peptide

>MgEXPA-20

MSKSGVLLLQLVHTIGLSYFIISANALTASGWTQAHATFYGGSDASGTMGGACGYGN
LYSAGYGTRTAALSTALFNNGGSCGQCFKIMCDYNSDPQWCKKGVSVTVTATNFCP
PNFDLPSDNGGWCNPPRQHFDMAQPAWEKIGIYRGGIVPVIYQRVPCKKHGGVRFTI
SGRDYFELVLITNVGNAGSIQSVQIKGPKTGWMPMSRNWGANWQSNSFLNGQSISF
MVTTTDGIVKTFLNVVPSNWAFGQTFSSPAQF*

CDS (coding sequence)
>MgEXPA-20

ATGTCTAAAAGTGGAGTTTTGTTATTACAATTAGTGATAATCACAATTGGATTAA
GTTATTTCATCATTAGTGCTAATGCACTCACAGCCTCTGGATGGACTCAGGCTCAT
GCAACTTTCTACGGAGGCAGTGATGCTTCTGGAACAATGGGGGGTGCTTGTGGGT
ATGGAAACTTGTACTCGGCTGGGTATGGTACAAGAACTGCAGCGCTGAGTACAGC
ACTGTTCAACAACGGAGGTTCGTGTGGTCAATGCTTCAAGATAATGTGTGATTAC
AATTCTGACCCTCAGTGGTGTAAGAAAGGTGTGTCTGTCACCGTCACCGCCACTA
ACTTCTGCCCTCCGAACTTTGACCTTCCTAGCGACAACGGCGGGTGGTGCAACCC
TCCACGTCAGCATTTCGACATGGCTCAGCCCGCCTGGGAAAAAATCGGCATTTAC
AGAGGCGGCATTGTCCCCGTCATCTACCAAAGGGTTCCTTGCAAGAAACATGGTG
GAGTTAGATTTACGATAAGTGGGAGGGATTACTTTGAGTTAGTCTTGATAACAAA
CGTTGGAAATGCTGGATCCATACAATCCGTACAAATCAAGGGCCCGAAAACAGG
GTGGATGCCTATGTCAAGAAATTGGGGTGCTAATTGGCAATCTAATTCTTTTCTTA
ATGGCCAATCAATTTCGTTCATGGTGACCACAACTGATGGTATAGTTAAAACATT
TTTAAATGTTGTCCCTTCTAATTGGGCTTTTGGTCAGACATTTTCGAGCCCGGCCC
AATTTTGA

Nucleotide
>MgEXPA-20

GCAATAAAATCGATCATACATCAACTACCTTTTTCCTCTGTCTTCTCCAATAAGAA
AAAGAAAGAATAATATGTCTAAAAGTGGAGTTTTGTTATTACAATTAGTGATAAT
CACAATTGGATTAAGTTATTTCATCATTAGTGCTAATGCACTCACAGCCTCTGGAT
GGACTCAGGCTCATGCAACTTTCTACGGAGGCAGTGATGCTTCTGGAACAATGGG
TAAGTTAAATTTACATATTTATCTATTTATTTATTTTTTGATTATTTGAAAAATAAA
AATAATAGTACTTTTTAATTGGATATATATAATAATTAGGGGGTGCTTGTGGGTAT
GGAAACTTGTACTCGGCTGGGTATGGTACAAGAACTGCAGCGCTGAGTACAGCA




CTGTTCAACAACGGAGGTTCGTGTGGTCAATGCTTCAAGATAATGTGTGATTACA
ATTCTGACCCTCAGTGGTGTAAGAAAGGTGTGTCTGTCACCGTCACCGCCACTAA
CTTCTGCCCTCCGAACTTTGACCTTCCTAGCGACAACGGCGGGTGGTGCAACCCT
CCACGTCAGCATTTCGACATGGCTCAGCCCGCCTGGGAAAAAATCGGCATTTACA
GAGGCGGCATTGTCCCCGTCATCTACCAAAGGTATGTACTCTTTATTACTCACTCT
TGCTATAAATCTAGGATTTATTGCATTTACCACCCATATATTTATTTTAATTGTCA
ACTAACTCCATGTGTAATAAATATTAACCAAATCTACCCTATGGTTCAAATGTTGT
TAGCAAAACTATTCCTTAGACGCTCTATTTACTTGGGAGTTATGTGCCAAGAAAA
AGCATCATTTGAAGTTTTTTGCTAATATTTATTACACGAGGAGTTTTTAGCAATTC
AATATAACATGCTTGTAAAAAATGCAATGAACTCTCTAAATCTAATAAAAAAAAA
TGATTTGTTGAGAATTATGATAAGAATTGATAGACACTTCCTCATTCTTTTTAAGG
GTCACTTTTCAGCTTACCTAAATATTAATGGTTTTAATAAATATGACATTTTTTTA
GGAAAAATACAGAAAATAGACTAAAATAACCAAACCCTATAGTTTAACAATGTA
GTAAGAGAATTTTAACTCTTAATAGAATTGAATTGATAAGAGTAAACGAGGAAA
AAAATGAATTTAATAAATTATTAAAATTTTAAAGTCATAGATAATATCGAGCAAA
AATATTTTTATAAACTGATGGTTATTTATTGCAGGGTTCCTTGCAAGAAACATGGT
GGAGTTAGATTTACGATAAGTGGGAGGGATTACTTTGAGTTAGTCTTGATAACAA
ACGTTGGAAATGCTGGATCCATACAATCCGTACAAATCAAGGGCCCGAAAACAG
GGTGGATGCCTATGTCAAGAAATTGGGGTGCTAATTGGCAATCTAATTCTTTTCTT
AATGGCCAATCAATTTCGTTCATGGTGACCACAACTGATGGTATAGTTAAAACAT
TTTTAAATGTTGTCCCTTCTAATTGGGCTTTTGGTCAGACATTTTCGAGCCCGGCC
CAATTTTGAGATTTATATGGATGGGCCTTGCTATCTTCAAGGCCGTGGCGAGCTA
ACTATTTTACTCAAAGCAGCCCGCCCCAAATATATTTCGGGCCAATCGAAGAAGA
GAATCGGTCGGAGACTTGGAGACGGGATTTGTTCGATCTTCATTGTATTGAGAGT
CGAAAGACATGCGCATAATAAGAGGCACGATAATGTGCATCTTTGGATTGCTTAT
TATTTTCCAATGTTTTTTTGGTTACGTACGACGATTGTAATTATGGTATCATACTAT
ATAAGCAAAAAAAAGACAGATTTTTAGTTTTCTATTTAGGTTCCGTTTGGATGAG
CTTATTTTAAACAACCGATAAGCTCTTACTCCGATAAGATGTTTTAAGAGTTGATA
AACTGTTGCATATTA






