IDENTIFICATION
Species: Linum usitatissimum
Locus: Lus10031638

Gene Model: Lus10031638
Description: LUseXPB-05
Family: Beta Expansin

3D structure:
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Superfanilies LanC_like superfamily

PLN03023
DPBB_RLpA_EXP_N-like superfamily

List of domain hits i
Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBE_EXPB_N d22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily, Beta-expansins . 43-158 2.31e-62
[+] euk_LANCL cd04794 Eukaryotic Lanthionine synthetase C-like protein; This family contains the lanthionine ... 262-422 9.35e-49
[+] PLN03023 super family cl33621 Expansin-like B1; Provisional 19-256 9.00e-41

>LusEXPB-05

MAPLMLRRSWSPPLMIAVLLVQLLSSFNYCSSTHNNDTQYLHAVATWYGPPTGAGS
TGGACGYCESVEKPPLHKLIAAGGDAFYKSGKGCGACYKVKCKSHPDCSRKPVHIVI
TDQCPGTNEHFDLSGHAFGAMAIPGKEESLRHAGKLDVKYRRFPCKYKETPVKFHV
DAGSNPHYLAVMIEFLEGDVTLCLVELKAANSNEWIQMQPSWGALWKHDCSSPLEG
PVCFRLTSGETKQVTVFNDILPKGWTAGKDYHASPLHDCHLRDTLYYMIKNRLPSKN
YPSSEEDSSRDVLVHWCHGAPGIALTFIKAAKVFGYTDFLEAAMDAADIIWNRGLLK
RLGICHDISGNAYAFLSLYRMAGNHEFIYRGKAFACFLLDRAHKLTSEGEMQGGDSP
HPLFEGVGGMAY LHLDMIDPLKSRFPAYELD*

CDS (coding sequence)
>LuseEXPB-05

ATGGCTCCTCTGATGCTTCGAAGATCATGGTCGCCGCCATTGATGATCGCTGTGCT
TCTTGTTCAGCTTCTTTCTTCTTTCAATTACTGTTCATCTACTCATAATAACGACAC
CCAGTATCTACATGCAGTGGCCACCTGGTACGGCCCTCCCACCGGCGCCGGAAGC
ACCGGTGGGGCATGCGGGTATTGTGAGTCGGTGGAGAAGCCGCCGTTGCACAAG
TTGATCGCCGCCGGAGGGGATGCGTTTTACAAGTCAGGGAAAGGTTGTGGAGCTT
GCTATAAGGTGAAATGCAAATCCCATCCAGATTGTTCCAGAAAGCCCGTCCATAT
CGTCATCACCGACCAGTGCCCCGGCACCAACGAACATTTCGACCTTAGCGGCCAC
GCTTTCGGAGCCATGGCCATCCCCGGCAAGGAAGAGTCCCTCCGTCACGCCGGAA
AGTTAGACGTCAAATATAGAAGATTTCCATGCAAGTATAAGGAGACTCCGGTGA
AGTTCCACGTGGACGCGGGTTCGAACCCGCACTATCTAGCGGTCATGATCGAGTT
CCTCGAGGGTGACGTCACACTTTGCTTGGTGGAGCTAAAAGCGGCGAATTCGAAC
GAGTGGATACAAATGCAGCCGTCGTGGGGAGCTCTTTGGAAACACGATTGCAGCT
CCCCACTCGAAGGTCCGGTATGTTTCCGGCTGACTTCCGGCGAGACCAAACAAGT
CACCGTCTTCAATGATATCCTTCCCAAGGGCTGGACAGCCGGCAAAGATTATCAT
GCGTCTCCTCTACATGACTGTCACCTAAGGGATACCTTGTATTACATGATCAAGA
ATCGGCTTCCAAGTAAGAACTATCCGTCAAGTGAGGAAGATAGCAGCAGGGATG
TTCTTGTGCATTGGTGTCATGGTGCTCCAGGGATTGCCCTTACTTTTATTAAAGCT
GCTAAGGTTTTTGGATATACAGATTTCTTGGAAGCGGCCATGGATGCAGCGGATA




TAATATGGAACCGGGGTCTCCTAAAGCGACTTGGGATTTGCCACGACATTAGTGG
GAACGCGTATGCTTTCCTCTCGTTATACCGGATGGCAGGCAACCACGAGTTCATA
TACAGAGGCAAAGCATTCGCTTGCTTTCTACTCGACAGAGCTCACAAACTCACAT
CAGAAGGAGAAATGCAAGGAGGCGATAGCCCTCACCCGCTTTTCGAAGGCGTTG
GAGGTATGGCCTATCTACATCTAGATATGATTGATCCACTCAAATCCAGATTCCCT
GCTTACGAACTTGATTGA

Nucleotide
>LuseEXPB-05

ATGGCTCCTCTGATGCTTCGAAGATCATGGTCGCCGCCATTGATGATCGCTGTGCT
TCTTGTTCAGCTTCTTTCTTCTTTCAATTACTGTTCATCTACTCATAATAACGACAC
CCAGTATCTACATGCAGTGGCCACCTGGTACGGCCCTCCCACCGGCGCCGGAAGC
ACCGGTAATTAATTGTTTTTATTTTATTTTTGTTTGTTCGTTGACGTAGTTGCATGC
ATAGGAAAATCCGAAAAAATTGTAAATTCGTTCGAAACCAAACCAATTAGAGCG
GGTTTGAAACTGTTTTGACCGTTTTTCGGTGTGATTTTGTTGATAACCGCACCACA
AAGTTTACGGTGCTTATATAGTAGCGGATATCATAATATTTGAAATGTCACTGTC
ATCATCCCCTGATCGCTAATGTAAATTGATGTTGTTTATTATTTGGAGATTTGGAA
AGGAGACATCTGTTTGGATTGAATTTTGGTTATAATTGCATATGTTTGGATTTGAA
TTAATTTTTATTTACAGGTCATTTGAGTAGGCGATTTGAAATATAAGATATTTGAA
ATAGCTAGAGATTTGAAATAGAAGAGATTTGAATGAAGCTTGCTATTTTCAAAAT
AGACTTTTTAAATGAGTGATTTGTGAGTGATTTTGAATTTAATTATGGTAGAGAG
AGAAAAATAAAATTATAATAAAAAGAATAAAAATACGAAAATTCCTTATGCTTA
TATCAATTATTGAAAAAATAAGGGATAATTTTGGTTAAAATTTTCAAATTTTCTTT
TTCTTCTCCGAAATCTCTATTTTTTATGAGTGATTTAAAAATCACCCACGAAATTC
TCTTCGGACTCACAAAGTGATTTTAAATCCTCTATTTTTTTAATGTTTCAAATTAGT
GATTTGAGACGAAATCTTTTTAGAGGTCCAAATCACTTATCAAAATCACGCCCAT
TAGTTATAATTGCATCCGTTTATTTTTTTATAGGAGTTATCGATGAGAAAATGTAA
TGTTGGATCATGATATGATATGTTTATTTTTTTTTGCCTGTTTTAGTTATTGATTTG
TTTTTTTTTCTAGTTTGAGTTATTGAAATGAAATGATAATTTTTATTTTTCAATTTA
GGTGGGGCATGCGGGTATTGTGAGTCGGTGGAGAAGCCGCCGTTGCACAAGTTG
ATCGCCGCCGGAGGGGATGCGTTTTACAAGTCAGGGAAAGGTTGTGGAGCTTGCT
ATAAGGTGAAATGCAAATCCCATCCAGATTGTTCCAGAAAGCCCGTCCATATCGT
CATCACCGACCAGTGCCCCGGCACCAACGAACATTTCGACCTTAGCGGCCACGCT
TTCGGAGCCATGGCCATCCCCGGCAAGGAAGAGTCCCTCCGTCACGCCGGAAAGT
TAGACGTCAAATATAGAAGGTATAATAAGGGCAAACACGTCATTTCTCTGACCTT
AAACCTATTTTTAGAGTGGAATAGGTTTGGCAATGTTTACCGCTTAATTATTTAAC
CGATCATAACCTCATCGAGTTTGACGGTTATTAATCATGTTGACTAGGTAATTTGA
GATTAACAGTGATAATCGTTAACTTTTAGGAACGGATAAAGTTAGATTATGAGTC
TTATAACCGCTCCATCACCATAATCATATTCATATCCATCATCGACCCACTATATA
ACCAACATTTACCAGCCAATACATGAGCCAAATAAGCTAACTACCTAACCCAGAT
GTACATGAAAACTATCCAAAAAACTAAATCTAATCAATTTACTCTTTCCTTTATCG
AAAATATCGCATCTGTCGTGTTCAACTTTGACGATATCTCTTCGTCTCCTCAACTT
CCACAAAATGCAATAATTATTCTTTGATTGAAAATATCTCATCCATCATTTTTCTA
AATGAATTAAAGTGGATATATGCATTTTGGTTTTCATTTTGTAAATTATTTATAAC
GCGGAACGATTATAGTTATAGTCGTTGGAAAGTGATTATAACCGTTAACCATATA
GGTATAGTGATGGAACTAATTAATTCTATCAGCAAAATAAAAACAAAAATGATTA




TGATTAATATCCGCCACAAAATTCTGTTATGTCTAATTTATATATAATTTTATTAA
TAGACGAATTTTTTACTATTCTGATTCTGCCACTAGATTTCCATGCAAGTATAAGG
AGACTCCGGTGAAGTTCCACGTGGACGCGGGTTCGAACCCGCACTATCTAGCGGT
CATGATCGAGTTCCTCGAGGGTGACGTCACACTTTGCTTGGTGGAGCTAAAAGCG
GCGAATTCGAACGAGTGGATACAAATGCAGCCGTCGTGGGGAGCTCTTTGGAAA
CACGATTGCAGCTCCCCACTCGAAGGTCCGGTATGTTTCCGGCTGACTTCCGGCG
AGACCAAACAAGTCACCGTCTTCAATGATATCCTTCCCAAGGGCTGGACAGCCGG
CAAAGATTATCATGCGTCTCCTCGTCATGAACTTTAAACACACCGATTAACAATT
AATCTCCCTTTCAAAAACATTGTTGAAAATTGTTACATTATGATGTATAAGTTATT
AATTTGTATAGTGACGTACTTTCATAGTTTGTAAATCGAATTTCTTAAAGATTACT
ACTTATTCATGCAATTCTCCTCTTTTACGTTCGATAAATCACTTAAACACTCTCGTT
AAAGTTAAAGTTTGGGTTGGCAAAAAAAAGTTAGACGGATTATTGATCATTTTCC
TTTTCAAATAAGAAAGTTAAATTTCAACGATATGAATTTTGAAAGTAAATCTTTTC
TTTTCAATTCTATTTCATTTTTCTGCTGCCAACTCAAGTATATTGGATTTTAGAGTA
GTTGGAATTAAATGCAAATACCATCTAAAGAAGTTACTATTAAGAAGTGTAAATA
TATACACCGACGAGAATGTTCGGGCACTGATCAAGGTATGGTTATCTCTACGTGC
ATTATATCTAAGTGCAACAAGGAATTAACTCGTCGTTGGTGCCAACAATTACTCC
AATGGTACCAAATGTCTGGTATTCTTAGTACATGACTGTCACCTAAGGGATACCT
TGTATTACATGATCAAGAATCGGCTTCCAAGTAAGAACTATCCGTCAAGTGAGGA
AGATAGCAGCAGGGATGTTCTTGTGCATTGGTGTCATGGTGCTCCAGGGATTGCC
CTTACTTTTATTAAAGCTGCTAAGGTGAGTACTGCAGTTTCTTCAGAATGATAATT
CTTAGTGTCCAAGTTATTCCCAGCGGGAAACAGTTCTGTTTCGGCATTTATTGAAC
ATCTGTGTTATCATTCTCAGGTTTTTGGATATACAGATTTCTTGGAAGCGGCCATG
GATGCAGCGGATATAATATGGAACCGGGGTCTCCTAAAGCGACTTGGGATTTGCC
ACGACATTAGTGGGAACGCGTATGCTTTCCTCTCGTTATACCGGATGGCAGGCAA
CCACGAGTTCATATACAGAGGCAAAGCATTCGCTTGCTTTCTACTCGACAGAGCT
CACAAACTCACATCAGAAGGAGAAATGCAAGGAGGCGATAGCCCTCACCCGCTT
TTCGAAGGCGTTGGAGGTATGGCCTATCTACATCTAGATATGATTGATCCACTCA
AATCCAGATTCCCTGCTTACGAACTTGATTGA






