
IDENTIFICATION 

Species: Medicago truncatula 

Locus: Medtr0809s0010 

Gene Model: Medtr0809s0010.1 

Description: MtrEXPB-07 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mtruncatula_Mt4_0v1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T01716  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mtruncatula_Mt4_0v1
https://www.genome.jp/entry/T01716


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>MtrEXPB-07 

MALTLAHTFFRILLFVGSLSIFLVTPSSCLKPRKLLNATSYFSFEDFSSSEATFYGSPDG

DGSEGGACGYGTAVGMPPFNSSISAGAPAIYQSGNGCGTCYQVKCTGNPACSGNPVT

VVITDECPACDHDFDLSGRAFGSMARPGQADNLRKVGRIPVQYTRVPCNYPGVSITF

RVDPGSNPDYFATLIEYEDGDGDLKSVELKEGLNSSTYESMQRSFGAVWKLNKGAQ

LIAPFSLRLTQIESGKVFEAKNVIPVGYKPGQTFRAVGNFI* 

CDS (coding sequence) 

>MtrEXPB-07 

ATGGCTCTTACTTTGGCACACACATTCTTTCGTATACTCTTATTTGTAGGTTCACTC

TCAATATTCCTAGTGACCCCTTCCTCTTGTCTTAAACCTAGGAAGCTTCTTAATGC

CACTTCATACTTCTCTTTTGAAGATTTCTCATCTTCAGAGGCTACTTTCTATGGATC

TCCTGACGGTGATGGAAGTGAAGGTGGTGCTTGTGGATATGGAACTGCTGTTGGG

ATGCCTCCATTCAACTCATCAATATCAGCCGGAGCCCCTGCTATCTATCAATCGG

GCAATGGATGTGGTACATGTTATCAGGTGAAGTGCACAGGAAATCCTGCTTGCTC

AGGCAACCCTGTTACTGTAGTTATTACCGATGAGTGTCCTGCTTGCGATCATGATT

TTGATCTGAGTGGTAGAGCTTTTGGTTCCATGGCACGTCCAGGTCAAGCTGACAA

CCTACGCAAAGTTGGGAGAATTCCCGTTCAATATACACGAGTTCCATGCAACTAC

CCTGGAGTATCAATAACATTCCGTGTGGATCCCGGATCCAACCCAGATTATTTTG

CTACCTTAATTGAATATGAGGATGGGGATGGTGATCTCAAATCAGTTGAACTTAA

AGAAGGACTTAACTCATCAACTTATGAAAGCATGCAACGATCATTTGGTGCTGTT

TGGAAATTAAATAAAGGGGCACAATTGATAGCACCATTTTCTCTAAGGCTAACAC

AAATTGAGTCTGGCAAGGTATTTGAAGCAAAGAATGTGATCCCAGTAGGTTATAA

GCCTGGTCAAACTTTTAGAGCAGTAGGGAATTTTATTTAA 

Nucleotide 

>MtrEXPB-07 

ATGGCTCTTACTTTGGCACACACATTCTTTCGTATACTCTTATTTGTAGGTTCACTC

TCAATATTCCTAGTGACCCCTTCCTCTTGTCTTAAACCTAGGAAGCTTCTTAATGC

CACTTCATACTTCTCTTTTGAAGATTTCTCATCTTCAGAGGCTACTTTCTATGGATC

TCCTGACGGTGATGGAAGTGAAGGTATATATATATATATTACAAATATTTGTCGC



ATATAGTTTTTCCTTGATTAAGATTCAATTAGTGTAATCAAATTATTTTTGAAATT

GTTTTAAGGGTAAATACCTCTTTTCGACCCGGTAATATTTGCGAATTTCGATTTTA

GTCCCTGTAAAAAAAAGATTTAGATTATGTCCCTGTAATTTCAGATTCTTCCACTT

TTGGTCCCTCCTTTCATCACGTCAGCAGAATCTACATAAATTACGTCCCTATAATT

TCAGATTCCTCCCACTTTTGGTCCTTGTAATTTCAGATTACTCCACTTTTGGTCCCT

CATTTTACGTGCCATGTATGCAGATTCTGCTGATGTGGTGATGTGAGGGACCAAA

AGTGGAAGAATCTGAAATTACAAGGACATAATCTAATTTTTTTTATAGGGACTAA

AACCGGAATTCGTTAATATTACAGGGACGAAAAGAGGGATTTACCCTCGTTTTAA

TGGCTATATAGGGTTAATAGTGCTTTTCACTCCTGTAATATATGTCATTTCTAGTT

TTTCCCCTTATAAAATTTTCGATTTGATTTGCACCCTTGTAAAAAAATTATTTTCCG

AAAAACACCCTTAATATGCCATTCAAAAACCAAAATTTCTTGAAAAAAAATCTGA

AAATGGCCTAATAGGGGTGTTTTCCAGAATATTTTTTTTTTTACGAGGGTGAAAAT

CAAACCCAAAATTTTATAGGAACGAAAACCGAAAATGACATATATTACAGGAAT

GAAAAACACTTTGCTCAAAATAAGGAATGAAAAACACTATTAATCCAAAATAAT

TATGTAGGTGGTGCTTGTGGATATGGAACTGCTGTTGGGATGCCTCCATTCAACTC

ATCAATATCAGCCGGAGCCCCTGCTATCTATCAATCGGGCAATGGATGTGGTACA

TGTTATCAGGTCTAACAATTAATACAATTGGCCTAAAAAAACATTAAAATGTGGT

GAATTTTTATGAACAATATTGTATAATATTAGTATTTTACTTATTGCAAAGTTGAT

ACATATTTTTATTAATAATACCAATATTGAGTACATTGTGTTGTGTTTTTCAGGTG

AAGTGCACAGGAAATCCTGCTTGCTCAGGCAACCCTGTTACTGTAGTTATTACCG

ATGAGTGTCCTGCTTGCGATCATGATTTTGATCTGAGTGGTAGAGCTTTTGGTTCC

ATGGCACGTCCAGGTCAAGCTGACAACCTACGCAAAGTTGGGAGAATTCCCGTTC

AATATACACGGTACACTCTCTTCGTTTCTGTTTAAGTGTTGACGGTTTTAAAAAAA

AATTAGTTAATATTACGATTATTATAATTATTTTTTTCTTTTATTATTATTATATTG

AATAGTCAAACGCATCATAACAAATACAAAAAAAAAAATTAAATAGAATAAAAT

TCATTTATTTTTTTAGGCTTAATAACAGTTTTCGCACCCTAACTTTTACGAATTTAC

GATTTTAGTTCTCTAAGAAAAAAAACTACAAAACTGCCCCCTAAATTTTACAACT

GTAGCAGTTTTGGCTCCCCAAGACCAATTTTTGGTAAAAACAAAAAAAAAAAAA

AAACGTGGCATCTCATTTAGGGTGTCACGTCAAAGTAGACTGAGTCAAAATTGGC

TTTGGGGCCAAAACTGTCACATATGCAAAACTTAAAGGGCAGTTTTTTAGTTTTTT

TCTTAGGGTCAAAATCGCAACTTTGAGAAAGTTAGGGAACTAAAACTGCTATTAA

TCCTATTTTTTATTGCTAAAAAATACAAACAATTTCAACTATTTTTTCTCCAAATA

TATAAATGTCAATTTCTCCAACATCATATACTTTTTTTTCTGCAGAGTTCCATGCA

ACTACCCTGGAGTATCAATAACATTCCGTGTGGATCCCGGATCCAACCCAGATTA

TTTTGCTACCTTAATTGAATATGAGGATGGGGATGGTGATCTCAAATCAGTTGAA

CTTAAAGAAGGACTTAACTCATCAACTTATGAAAGCATGCAACGATCATTTGGTG

CTGTTTGGAAATTAAATAAAGGGGCACAATTGATAGCACCATTTTCTCTAAGGCT

AACACAAATTGAGTCTGGCAAGGTATTTGAAGCAAAGAATGTGATCCCAGTAGG

TTATAAGCCTGGTCAAACTTTTAGAGCAGTAGGGAATTTTATTTAA 




