
IDENTIFICATION 

Species: Daucus carota 

Locus: DCAR_024980 

Gene Model: DCAR_024980 

Description: DcEXLB-03 

Family: Expansin Like Beta 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05350  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0
https://www.genome.jp/entry/T05350


GENE STRUCTURE 

 
DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>DcEXLB-03 

MSCGACGYGTFGATINGGDVSAASDLYRDGVGCGACYQVRCSDSTYCSEKGVNVVI

TDQGSGPSTDFILSRRAFGRMAQTTDAAASLLNLGVVDIEYRRVSCSYPSKNITVKID

ENSNYPHYLAFSLWYQQGNSDITAVQLCETKNLSCKLLSRSYGAVWTTTSAPSGSLS

LRMLFSNDVTGDETWVVPVNNIPENWKAGDTYDTGVQVNN* 

CDS (coding sequence) 

>DcEXLB-03 

ATGTCATGTGGGGCGTGTGGGTATGGCACATTTGGAGCAACCATTAACGGCGGGG

ATGTATCAGCTGCATCTGATCTCTACCGAGATGGTGTAGGTTGTGGTGCTTGCTAT

CAGGTGAGGTGTTCCGACAGCACGTATTGCTCAGAAAAAGGAGTAAATGTGGTT

ATAACTGACCAAGGATCTGGCCCCAGCACGGATTTTATTCTGAGCAGGCGAGCCT

TTGGACGGATGGCTCAGACTACTGATGCAGCTGCCTCTTTACTAAACCTTGGTGT

AGTTGATATTGAATACAGAAGGGTGTCATGCAGCTATCCATCCAAAAACATAACA

GTCAAGATTGATGAGAACAGCAACTATCCTCACTACTTGGCATTTTCTTTATGGTA

TCAACAAGGAAACAGTGATATTACTGCTGTGCAGTTATGCGAGACAAAGAATCTT

AGCTGCAAGCTTCTGAGTCGTAGTTATGGAGCAGTATGGACGACAACTTCAGCCC

CTAGCGGATCATTGTCTCTGAGGATGCTGTTTAGTAATGATGTTACTGGAGACGA

GACTTGGGTTGTTCCAGTTAACAACATTCCAGAAAACTGGAAGGCTGGAGATACT

TATGACACTGGTGTGCAAGTGAACAATTAA 

Nucleotide 

>DcEXLB-03 

ATGTCATGTATACAAACGCGTGCATTAAACAAGTACACGTATTAAGAATAATTGC

TTGATATACTAAACATATTTTTATTAATCAATACTAGGTGGGGCGTGTGGGTATG

GCACATTTGGAGCAACCATTAACGGCGGGGATGTATCAGCTGCATCTGATCTCTA

CCGAGATGGTGTAGGTTGTGGTGCTTGCTATCAGGTGATTACACACATGCATATA

ATCATATTCATTTATGTTGAATACGTAAATGATAAAATTGAAATAAGTGAAAGTC

CTAATACCTCGAGGTTTTTAGAAAACTGGTTACTTAACAATTTGTTTTAACTTTCT

TAAATTACCTGGACACATCTCACCAAAGATCTTGTACCCAAGACCTCTCCTAAAC

GACCTCTGTTATCATACCATGTCAGATGACCAACTATCCGCACTCAAGTTTTTAAA

TCAGTTTATGATTAATTTTCTTAACGTCGCTCCTTTGCTATTAGGTGAGGTGTTCC



GACAGCACGTATTGCTCAGAAAAAGGAGTAAATGTGGTTATAACTGACCAAGGA

TCTGGCCCCAGCACGGATTTTATTCTGAGCAGGCGAGCCTTTGGACGGATGGCTC

AGACTACTGATGCAGCTGCCTCTTTACTAAACCTTGGTGTAGTTGATATTGAATAC

AGAAGGTACACTGTTAATTTATAGATCATATACGTAGTTTTTGCACACAGAATTT

GAAGTATTGCAATTGCACAACTAGTTAAAGTTTCAATAATTTGAGTGCTTACTAG

TTGGAGTAACGGTCCTTGGCATACAATTGCCAGGGATGTGTTAAATAGCATACTA

ATTTCTGGCCGTTGGATGAATATCCAGCGGCCAGGATTATAACAAATTGTAATCA

TGCAGAGGAACAGTATGTTATTTAACAGATCCCTAACAATCGTATGCCAGGGACC

ATATCTTACTAGTTGTATGATTCTAATGTTGTTAAACAGATGATTAGCACTCTGTA

ACACAATATAAATCTCTGCTCTACTTAATTTCATTTCTTAAACAGGGTGTCATGCA

GCTATCCATCCAAAAACATAACAGTCAAGATTGATGAGAACAGCAACTATCCTCA

CTACTTGGCATTTTCTTTATGGTATCAACAAGGAAACAGTGATATTACTGCTGTGC

AGTTATGCGAGGTAGAACATCATTTCGTGACTCTGTAATTTAAACTTTAACTTTTT

AATTCTCTTTATACTCTAATCACCATGTTCCATGTTTCAGACAAAGAATCTTAGCT

GCAAGCTTCTGAGTCGTAGTTATGGAGCAGTATGGACGACAACTTCAGCCCCTAG

CGGATCATTGTCTCTGAGGATGCTGTTTAGTAATGATGTTACTGGAGACGAGACT

TGGGTTGTTCCAGTTAACAACATTCCAGAAAACTGGAAGGCTGGAGATACTTATG

ACACTGGTGTGCAAGTGAACAATTAA 




