IDENTIFICATION

Species: Brassica oleracea capitata
Locus: Bol025571

Gene Model: Bol025571
Description: BolEXPA-11
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Boleraceacapitata vl O

EXTERNAL RESOURCES
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Boleraceacapitata_v1_0
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm

GENE STRUCTURE

BolEXPA-11 —
>

| 1 1 1 1
Obp S006p 1006p 15006p K00

Legend:

Exon — Intron

DOMAIN ARCHITECTURE

1 S0 100 150 200 250 264

Query seq. e e ey

Superfanilies PLNO0OOS0O

List of domain hits ki

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family 1535 expansin A Provisional 34-261 3.90e-120

SEQUENCES
Peptide
>BolEXPA-11

MAATAFGIRFMWLAVTASLMLTVTNAKIPGVYTGGPWQNAHATFYGGSDASGTMG
GACGYGNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGFSCGACFELKCTDDPRWCVPGNPSILVT
ATNFCPPNFAQPSDDGGWCNPPREHFDLAMPMFLKIGLYRAGIVPVSYRRVPCRKLG
GIRFTINGFRYFNLVLVTNVAGAGDINGVSVKGSKTDWVRMSRNWGQNWQSNAVLI
GQALSFRVTASDRRSSTSWNVAPPSWQFGQTFSGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>BolEXPA-11

ATGGCGGCGACAGCGTTTGGAATCCGCTTCATGTGGTTAGCCGTTACGGCTTCCTT
AATGTTAACCGTTACAAACGCCAAAATTCCTGGCGTTTATACCGGTGGACCGTGG
CAGAACGCACACGCTACCTTCTACGGCGGTAGTGACGCTTCCGGCACCATGGGCG
GTGCGTGTGGGTACGGGAATTTATACAGCCAAGGATACGGTGTGAACACGGCGG
CTCTGAGCACTGCCCTGTTCAACAACGGTTTCAGCTGTGGCGCTTGCTTCGAGCTT
AAGTGTACTGACGACCCGAGATGGTGTGTCCCCGGGAATCCGTCGATTCTCGTGA
CGGCAACGAACTTTTGTCCGCCGAATTTTGCGCAGCCTAGTGACGACGGAGGATG
GTGCAATCCGCCGCGAGAGCACTTCGACCTTGCCATGCCGATGTTCCTCAAGATT
GGTCTGTACCGAGCCGGCATTGTCCCCGTCTCCTATCGCAGGGTACCTTGTCGGA
AGCTAGGAGGGATAAGATTCACTATTAACGGTTTCAGATACTTCAACCTCGTTTT
AGTAACCAACGTCGCTGGTGCCGGAGATATTAATGGAGTGAGCGTGAAGGGATC
GAAGACGGATTGGGTGAGGATGAGTAGGAACTGGGGACAGAACTGGCAGTCCAA
CGCTGTCCTCATTGGCCAAGCTCTTTCTTTCCGAGTCACCGCCTCTGATCGCCGTT
CCTCCACCTCTTGGAACGTTGCTCCTCCCTCGTGGCAGTTTGGTCAGACCTTCTCT
GGCAAAAACTTCCGAGTTTGA

Nucleotide
>BolEXPA-11

ATGGCGGCGACAGCGTTTGGAATCCGCTTCATGTGGTTAGCCGTTACGGCTTCCTT
AATGTTAACCGTTACAAACGCCAAAATTCCTGGCGTTTATACCGGTGGACCGTGG

CAGAACGCACACGCTACCTTCTACGGCGGTAGTGACGCTTCCGGCACCATGGGTA
TTATTCACTCTTAACCTTTTACTAAACTTACAATTATCACTTTCTTTTAATAACATA



AACCACAAAAATATCATTCCTAAGTTCCTAACTTTTATTTTTTTTAATCAAAGGCG
GTGCGTGTGGGTACGGGAATTTATACAGCCAAGGATACGGTGTGAACACGGCGG
CTCTGAGCACTGCCCTGTTCAACAACGGTTTCAGCTGTGGCGCTTGCTTCGAGCTT
AAGTGTACTGACGACCCGAGATGGTGTGTCCCCGGGAATCCGTCGATTCTCGTGA
CGGCAACGAACTTTTGTCCGCCGAATTTTGCGCAGCCTAGTGACGACGGAGGATG
GTGCAATCCGCCGCGAGAGCACTTCGACCTTGCCATGCCGATGTTCCTCAAGATT
GGTCTGTACCGAGCCGGCATTGTCCCCGTCTCCTATCGCAGGTATCTCTCTTCTGT
TCTTGTCCCTACTGTTAGGGTTCTGTCGGCTTCGATAATTGTTGGGGACTCAATAA
GAAGTTAGATAAATAAATAAAAATAATATAATGCACAAACTATACAAAAATTAC
TGCATTTAAATCGTGTTAGGAAGATAGTTAGAAGATAAAGTGTGTGTGTTTATTTT
ATCAAATGGGAGGTTTAAGACCTGATTATTAAACTAAAAACTCGGGAAAATGTA
ATTTGATAAAACCAGAAAAATCGTGTTAAAATAAAAATATATTTTTTCCATTCCC
CAAAGTATGATTTTTTAAAGTTTATCCTTGTTCCACAAAAAATAGATTTTTTTATA
TTTTTAAAGTACTTTTGTATATTTTTGAGAAACATTAATTATGAATATTTGAATTG
ATTAAATTTTATTGGTAGGTAGTTATTGAAAAGTAAATTGTAGATTAAATTGTAA
ACATTTATTATATTCTTAATAAACGTGAAAACTCTAGAAAATCTTATTTTCGGAAA
CAGAGAAAGTATATAGCAAAGTATTATTATAATGTGTTTTTTTCCTCAAGGCTTAT
GTCACTTCTGGGAAAACTATACGGCTGTATGTTTTCGAGCTTCAGAAACAGAACA
TCGTTAATGGGGAATTGTTAGAGCATCTTCGATCTAAAACCTTATTTTAAGAGGA
GTAAAACTTTAAAATGAGAATTTGAAGAGTGGTTACTCCAACCATGAATCTTCGA
AAAAATCTTTAAAATTTTATTTATTTGGATTATAATATTTGATATTAACAAAAGTT
ACTAATATTTATGAAAAAAATAACTATAAAGACTAAAAAGAAAATACAAGATAG
GTTTGAGGTTGTGAATATAGGTTGTGAATAGTAAAACCTCAAATTTGAAGTTTTA
CTATTCACAACCTCAAAATTTGAGGATTTGAAATTGGGTTAAAATGATACAAAAC
CTCAAAATTTGAAGATTTGAGATTAGTTCAGAGAACTGATTCTTAGTTTTTTTAGT
TAAAAATTATAACATGGTTTCTTATATTCCTATAAGAAAATGCATAAGAAAATGC
GTTAATCATGCTTCGAGAACATCACTCTCAGTTCTGTTTTCTTGTAATAACAAATT
AAATATTAATTTATTATAAGTGATATTTATTTATATTATTTTCGTTATCTTTTCGGG
AAAACAAGCAGGACATGTGTTGTGCACAGTAACCTAGAGATCCATCTATCTCTTT
CTTCTCTTGTTTTGTTGTTAATTATTTTGTCTGAATCTGTTCTGTTCCTCATCAGGG
TACCTTGTCGGAAGCTAGGAGGGATAAGATTCACTATTAACGGTTTCAGATACTT
CAACCTCGTTTTAGTAACCAACGTCGCTGGTGCCGGAGATATTAATGGAGTGAGC
GTGAAGGGATCGAAGACGGATTGGGTGAGGATGAGTAGGAACTGGGGACAGAA
CTGGCAGTCCAACGCTGTCCTCATTGGCCAAGCTCTTTCTTTCCGAGTCACCGCCT
CTGATCGCCGTTCCTCCACCTCTTGGAACGTTGCTCCTCCCTCGTGGCAGTTTGGT
CAGACCTTCTCTGGCAAAAACTTCCGAGTTTGA




