IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009779477

Gene Model: XP_009779477.1
Description: NsSEXPA-01
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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SEQUENCES

Peptide

>NsEXPA-01

MGNNGILALGFIIGLCTIFLSANGFSADSGWSSAHATFYGGADASGTMGGACGYGNL
YSTGYGTRTAALSTALFNDGGSCGQCYKIICDYKADPAWCKKGVSVTITATNFCPPN
YNLPSNNGGWCNPPRPHFDMAQPAWEKIGIYKGGIVPVLYKRVPCKKKHGVRFTIN
GRDYFELVLVSNVAGAGSVQSVQIKGSNTNWLTMSRNWGASWQSNAY LDGQSISFK
VTTTDGVTKTFLNVVPAGWKFGQTFSSHTQF

CDS (coding sequence)
>NsSEXPA-01

TCATAAAGAACCAAGAAAAAACATTAGAAAAATATGACAAATTGAGATGGGTTT
TTGATGCATTCACTGCTTCTCACTTGGGAAAACCATGTGGGCTAAGAAGTTGAAC
GTGGGAATAATTGAATGAGGTCTGAAGTCTGCAGTTTTCTGCAGAGATAATTTAA
TTTTATATTAAAAGTTCTTATTTTTTTCTTCCCCCTCTAGTTGCAGTGATCACATGT
GAGGTGGTTGTATCAATAAACAGTGCACCTATTTAAGTAACAATCACTTTTCTTG
GTTATGTCAGTTCTACTGTAGAATTCACCATAGCTCCAATTAATTCCTCATTTTCTT
CACCAATCTTGTTATTTCTTCTGCGATTGGAAACCACTAAGAAAAATGGGCAACA
ATGGCATTCTAGCACTGGGATTCATAATTGGTTTGTGCACCATTTTCTTAAGTGCA
AATGGTTTTTCAGCAGATTCTGGATGGTCAAGTGCTCATGCCACATTTTATGGTGG
AGCTGATGCTTCTGGCACAATGGGTGGTGCTTGTGGATATGGAAACTTGTATTCA
ACAGGGTATGGAACAAGGACAGCAGCATTGAGCACTGCATTGTTCAATGATGGA
GGATCCTGTGGCCAATGCTACAAGATCATCTGTGATTATAAGGCAGACCCCGCAT
GGTGCAAGAAGGGAGTATCTGTTACAATTACAGCTACAAATTTTTGCCCACCAAA
TTACAATCTTCCTAGTAACAATGGAGGCTGGTGTAACCCTCCTCGTCCCCATTTCG
ACATGGCTCAACCTGCTTGGGAAAAGATTGGTATTTACAAAGGAGGCATTGTTCC
CGTGCTCTACAAAAGAGTTCCTTGCAAGAAGAAACATGGAGTTAGATTCACAATC
AATGGAAGGGACTATTTTGAACTAGTCTTGGTAAGCAATGTAGCAGGGGCAGGA
TCTGTTCAATCTGTTCAAATCAAAGGCTCAAACACAAACTGGTTGACCATGTCTA
GGAATTGGGGAGCAAGTTGGCAATCCAATGCATATCTTGATGGACAATCTATATC
TTTTAAGGTCACTACCACTGATGGTGTCACAAAAACATTCTTAAATGTTGTTCCAG
CTGGTTGGAAATTTGGACAGACATTCTCAAGCCACACTCAGTTCTGATATACAGA
AAATGGTCAAAGAATATGATTTTAGAGTTCTTGGGTTCTTAGGCAGCGGCGTGCT
TACTTTTTACAGAAAGCAGCCCGCCCATGCCCATTTTTCTTTTGCTTTTATTCAGAT




ATACATATAATATTGGAGAAAGAGAATCTCAAGGAGGAATTGAAGATTAATTCT
GGAGTGGCTTGACTATTGAGGAATTGGTGGTCTGGTACAAATAAAGCTGGTGAAA
AACAAAACAATTAGTACGTATTGGTTTAAGTAGGGCAGTTCAAAATATTGCATTT
TACGATATGAAAGGATGAATAAGACAGTTGTATAATTATACTTTTGATTTCCCCTT
TCTTCTACTCTTATAATATGACCATTTTCTTGTACCAAATATTCCTGTTTATCATTT
TCAGTACAAATATTTCTGTCTTGTAGCAAACAAGAATTGGTGAATA

Nucleotide
>NSEXPA-01

TTTCTTAAGTTTATTAAACCAACTTTTGTATAATTAGAAATTAAATTGTTTCTCAA
GTTTATTACAACAAACTTTGCATATTTAGATATCATATATGAAAACTGTCATAAAT
CACAGTTCTTATAATTAAATTGTATTTTAAAAAATTTCAAATCATAAAAAATGAA
CATACTGTGTGACTCGTGAAATATTAAGTAATAGGGACATAATGACATTCATTTT
ATCCATGGATTTTAGGCAACTATCTCTTTTGGTAACTAATGATAATTAAGTTATTT
ATACTCCTAGCTAAAATATAATGCTCCTATTAAATTAGACTTGGAAAACAAGCAT
GCAAATGACAGAGGCCTCATATCACCACATGTGCATTTACAGATAATAATGATAA
GACATAACTCAGAGGCATGTAGGTCAATCAAAGCCATGTGAGGTAACATCACAA
TTTGACAGAAAAATTATTCTCTACTTGGTAATAGAACATTGAATGTGTTAGCCTTA
TTTCATAAAGAACCAAGAAAAAACATTAGAAAAATATGACAAATTGAGATGGGT
TTTTGATGCATTCACTGCTTCTCACTTGGGAAAACCATGTGGGCTAAGAAGTTGA
ACGTGGGAATAATTGAATGAGGTCTGAAGTCTGCAGTTTTCTGCAGAGATAATTT
AATTTTATATTAAAAGTTCTTATTTTTTTCTTCCCCCTCTAGTTGCAGTGATCACAT
GTGAGGTGGTTGTATCAATAAACAGTGCACCTATTTAAGTAACAATCACTTTTCTT
GGTTATGTCAGTTCTACTGTAGAATTCACCATAGCTCCAATTAATTCCTCATTTTC
TTCACCAATCTTGTTATTTCTTCTGCGATTGGAAACCACTAAGAAAAATGGGCAA
CAATGGCATTCTAGCACTGGGATTCATAATTGGTTTGTGCACCATTTTCTTAAGTG
CAAATGGTTTTTCAGCAGATTCTGGATGGTCAAGTGCTCATGCCACATTTTATGGT
GGAGCTGATGCTTCTGGCACAATGGGTACGTAGATAGAGACGGATCCAAGATTTT
AATGTAGTAGGTGCACCTCTGTATATACACATATTTTCTTTAAAATTCCTTTACGC
GTTTATAAAATTCGAGACTAGGTGCACCCACTACTTATATGTTGGATCCATTTTTA
AAGACACAACATCTCTCAACATCATACTAATTAATTGGACCTTGTAATTGACTGG
AATCTTGATTAATAACAAGTGATTTGGTAATTTTGTAGGTGGTGCTTGTGGATATG
GAAACTTGTATTCAACAGGGTATGGAACAAGGACAGCAGCATTGAGCACTGCAT
TGTTCAATGATGGAGGATCCTGTGGCCAATGCTACAAGATCATCTGTGATTATAA
GGCAGACCCCGCATGGTGCAAGAAGGGAGTATCTGTTACAATTACAGCTACAAA
TTTTTGCCCACCAAATTACAATCTTCCTAGTAACAATGGAGGCTGGTGTAACCCTC
CTCGTCCCCATTTCGACATGGCTCAACCTGCTTGGGAAAAGATTGGTATTTACAA
AGGAGGCATTGTTCCCGTGCTCTACAAAAGGTAGTCCTCATTGTTCATTTAATTTA
CATATTATTAGTCCATAGAATGACACAATCTTCATTCTAAATGAGATTAGTTCCAC
TAAGAGTTGTCAAGATTCTTGGCATGATTTATAGTAGTAAAGTTCTAAGATAATG
TTAGAACATTCCTTTTTGATTGAGGGAATGGAACATTGTCTCATCATATAGTACTG
TGCAGTTCTCATCTTATAAGCTAACTTTGAGATTGAGTTAGGTTTAATATCCATTT
CTTTATAAGGTATCAGAGGCAGGTATATTTGTACTTCTTGATTTATCCAATATTAA
TGTTAGGCCTCCGTGTTATATTGTTCATCCTTCTTACGGTGTTAGAACATCTCATA
TTGATTGGGAGAATGAGATGTTATGTCCTTGTAAGGTCTTAGACACTTCACGCCTT
ATAAATTAGATTTTCGGGTTGACTTAAACATAAGTCCTTTCCGGGACGGAGCCAG



ACACCAAATTACGGGTTTGACTGAACTTAGTAACTTTGGTCCAAACTTTGTATTTG
TCTTGTAAAACTCATTTATTATGTACAAATTATTAGTTGAGAACCCAGTAACTTAA
AAAGACTAGAATACTGAACCCGTAAACTTCAAATTGTAACTTCGTCTATGAGTCC
TTCACATTTTTACCAGACAAGTTGATTTGACATACTTGATGTTTTTTGTGGAGCAG
AGTTCCTTGCAAGAAGAAACATGGAGTTAGATTCACAATCAATGGAAGGGACTA
TTTTGAACTAGTCTTGGTAAGCAATGTAGCAGGGGCAGGATCTGTTCAATCTGTT
CAAATCAAAGGCTCAAACACAAACTGGTTGACCATGTCTAGGAATTGGGGAGCA
AGTTGGCAATCCAATGCATATCTTGATGGACAATCTATATCTTTTAAGGTCACTAC
CACTGATGGTGTCACAAAAACATTCTTAAATGTTGTTCCAGCTGGTTGGAAATTT
GGACAGACATTCTCAAGCCACACTCAGTTCTGATATACAGAAAATGGTCAAAGA
ATATGATTTTAGAGTTCTTGGGTTCTTAGGCAGCGGCGTGCTTACTTTTTACAGAA
AGCAGCCCGCCCATGCCCATTTTTCTTTTGCTTTTATTCAGATATACATATAATAT
TGGAGAAAGAGAATCTCAAGGAGGAATTGAAGATTAATTCTGGAGTGGCTTGAC
TATTGAGGAATTGGTGGTCTGGTACAAATAAAGCTGGTGAAAAACAAAACAATT
AGTACGTATTGGTTTAAGTAGGGCAGTTCAAAATATTGCATTTTACGATATGAAA
GGATGAATAAGACAGTTGTATAATTATACTTTTGATTTCCCCTTTCTTCTACTCTT
ATAATATGACCATTTTCTTGTACCAAATATTCCTGTTTATCATTTTCAGTACAAAT
ATTTCTGTCTTGTAGCAAACAAGAATTGGTGAATACAGTGAAGCGTGTATTTTTTT
[TTCCTTTTCCTTTTATGGTGATTAGTGGCAAACCTAGAGCATTAAAAACTCATTT
TGGTACAAAAATCAAGATGGACATGCCCAAAGTTACAAATTTCTTAGATGGCTTC
AGTTCCTTTCTCTTCAAAACAGAGAAAGATTGATTTTTGGTGAGATGCTGGATAG
ATTCAACTCAATTTATATATCAAATCATATTAATTTACCATGATTAAATGATAAAT
TAAAGTGAGAACAAGGTGCATTAGTTAATGATTTAGTAGAAACAATGTATGTGAA
GAAGAATATTATGTATTCAATAGAGTAGTGTAAACAGAATATAGATAAGTTTTTC
CTGGATACCATGGTGACAAAAGTAGTTGGTCAGATTCTATATATTTTATGACACG
AAAAAAAAATTCAGAGCTCTTACAAAATGTCCCGGCATAACATGCTTCTACTTAA
CTTGGTCATGTGATATTAGAATTTTCTGAATATTAAA




