IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009619444

Gene Model: XP_009619444.1
Description: NtmEXPA-06
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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Query seq.
Superfanilies PLN00193

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNDO0193 super family cl33423 expansin-A; Provisional 1-256 6.92e-158
SEQUENCES
Peptide

>NtmEXPA-06

MAKCGILALGFIIGFFSIFFNANAFTASGWMRAHATFY GGADASGTMGGACGYGNL
YSTGYGTRSAALSTALFNSGGSCGQCYKIICDYKAEPRWCKKGVSVTITATNFCPPNY
ALPSDNGGWCNPPRQHFDMAQPAWEKIAIYRGGIVPVIYQRVPCKKRGGVRFTINGR
DYFELVLVSNVGGAGSVRSVQIKGSRTNWMTMSNNWGANFQSTAYLNGQSLSFRV
TATDGVTKTFLNIVPANWRFGQTFSSPTQFS

CDS (coding sequence)
>NtmEXPA-06

ACCCATCAAATTATTAGAAACTCATCCCAATTCGATTTCCTCAATCTTATTTCTAC
TTCTGCTACTTGCTTCTACAAAGGATATGGCCAAATGTGGCATTCTAGCACTGGGT
TTCATAATAGGTTTCTTTAGCATTTTCTTTAATGCTAATGCTTTCACAGCTTCAGG
ATGGATGAGAGCTCATGCCACTTTTTATGGTGGGGCTGATGCTTCTGGCACAATG
GGGGGTGCTTGTGGATACGGCAACTTGTATTCGACAGGGTATGGAACTAGAAGTG
CTGCATTGAGCACTGCCCTGTTCAACAGTGGAGGATCTTGTGGGCAATGCTACAA
GATCATCTGTGATTACAAAGCAGAACCACGCTGGTGCAAGAAGGGAGTATCTGTT
ACTATCACTGCTACAAATTTTTGCCCACCAAATTATGCCCTTCCTAGCGACAATGG
AGGCTGGTGTAACCCCCCTCGACAACATTTCGATATGGCACAACCTGCTTGGGAA
AAGATTGCCATTTACAGAGGTGGCATTGTCCCTGTAATCTACCAAAGGGTTCCAT
GCAAGAAACGTGGTGGAGTTAGATTCACAATCAATGGAAGGGACTATTTTGAGCT
AGTATTGGTAAGCAATGTAGGAGGGGCTGGATCAGTTCGATCAGTTCAAATCAAA
GGGTCAAGAACAAATTGGATGACAATGTCTAACAACTGGGGAGCCAATTTTCAAT
CCACTGCTTATCTCAATGGACAATCCCTGTCCTTCAGGGTCACTGCAACAGATGG
TGTCACAAAAACATTCCTAAACATCGTTCCAGCCAATTGGCGATTTGGGCAGACA
TTCTCAAGCCCCACTCAGTTCTCATAAAGCAAAAGCTTAAGGAAAAGAATTTTAG
AGTTCTTGTGTTCATAGGCAGTGGTGTGCTTAGATATTTTACCAAAAGCAGCCAT

GTCCTCTTCTTTTTTATTTTTTTTTCAGCAATACTACTGGCATAAGAAGAAAAGAT
GGAAATGTATACTTCCAATTATTAACACAGCCTTGTCCACAGAAGATTAATGAGA
CTGTTTCTCTTTGTGGGTCTTTCGTTTTTTTA

Nucleotide

>NtmEXPA-06



TCACATCTTTGGTAATCTTTGCTGTTAAGGTAGAAGTCATATCTGAAAGAGAAGA
CTGAGCACATAGTATTATTAGACTTGAAAGACAAGTAAAAAGGACTTCACCAAC
ATGCATGTGCATTAATATGAGAATGATGGGACTAAAGAATGTAAAGTCAAAGCA
AAGGCATGTGAGTTTGCCTACAAATTCAAGGCAAAAAGTATATTTTATGTCGCAA
GTGAGATGCTAGTCTTATGTTTCATAATAGAGTTGAGATGAGATATATTGAACAA
TTCACGGCTTATCTACTGGGAAAACAATGTGGACTTTGAGGGAAAGGTGACGAAC
GTGGGAATAATTGAATGAGGTTCTCAGCTGATAGGGATAATTCAATTTCAATATA
GAAAACAAATTGTTTTTCTCTCAGCTACCTCATCCCCACTTGCAGTGATTGCATGT
GAGGTGGTTGCATTAAACAAAACTGAGCTCCTATTTAAGTAGCAGCTACTTTTCTT
GGTTAACCCATCAAATTATTAGAAACTCATCCCAATTCGATTTCCTCAATCTTATT
TCTACTTCTGCTACTTGCTTCTACAAAGGATATGGCCAAATGTGGCATTCTAGCAC
TGGGTTTCATAATAGGTTTCTTTAGCATTTTCTTTAATGCTAATGCTTTCACAGCTT
CAGGATGGATGAGAGCTCATGCCACTTTTTATGGTGGGGCTGATGCTTCTGGCAC
AATGGGTAAGTACCAATATTTTCCAAACAAACTAACCTCAAACTAGTTCACGTCG
ACTATATGAATATAGTCTGACTATTTTTGTGTAACGTGCAACAGGGGGTGCTTGT
GGATACGGCAACTTGTATTCGACAGGGTATGGAACTAGAAGTGCTGCATTGAGCA
CTGCCCTGTTCAACAGTGGAGGATCTTGTGGGCAATGCTACAAGATCATCTGTGA
TTACAAAGCAGAACCACGCTGGTGCAAGAAGGGAGTATCTGTTACTATCACTGCT
ACAAATTTTTGCCCACCAAATTATGCCCTTCCTAGCGACAATGGAGGCTGGTGTA
ACCCCCCTCGACAACATTTCGATATGGCACAACCTGCTTGGGAAAAGATTGCCAT
TTACAGAGGTGGCATTGTCCCTGTAATCTACCAAAGGTAGAATAAAGCTTTCATT
GAAAAATAGTTTTGCTTGGATTTAAGGTTCTTGCTTGAACAATAACAATACTAAA
AATGAGTCTAACATCTATACATGGACAGCTATAAGAATTTTTACAGCATCAATTT
ATCAAATCACATATATATATGTAACTGTCCATAAAAGTGGAATAGTAACCTAGAA
ATCAGGCATGTACCAGCTACAAATAAAATTATTTTTCTACTCTCTGTGTATACAAG
TTAAATTATGTTCATTTGCTCATTCAATGGCTTAAATAAGTAACTTATGAGCTCGA
CTACGGACATGATTCTTGGCAGTTAACACAAAGTTATTAAGGGAAGTAGCTAAAT
TTGACAAAGTGGGTGTTTTTTGTTTTGTGGAGCAGGGTTCCATGCAAGAAACGTG
GTGGAGTTAGATTCACAATCAATGGAAGGGACTATTTTGAGCTAGTATTGGTAAG
CAATGTAGGAGGGGCTGGATCAGTTCGATCAGTTCAAATCAAAGGGTCAAGAAC
AAATTGGATGACAATGTCTAACAACTGGGGAGCCAATTTTCAATCCACTGCTTAT
CTCAATGGACAATCCCTGTCCTTCAGGGTCACTGCAACAGATGGTGTCACAAAAA
CATTCCTAAACATCGTTCCAGCCAATTGGCGATTTGGGCAGACATTCTCAAGCCC
CACTCAGTTCTCATAAAGCAAAAGCTTAAGGAAAAGAATTTTAGAGTTCTTGTGT
TCATAGGCAGTGGTGTGCTTAGATATTTTACCAAAAGCAGCCATGTCCTCTTCTTT

TTTATTTTTTTTTCAGCAATACTACTGGCATAAGAAGAAAAGATGGAAATGTATA
CTTCCAATTATTAACACAGCCTTGTCCACAGAAGATTAATGAGACTGTTTCTCTTT
GTGGGTCTTTCGTTTTTTTATGTATGGTTTTCTTTATTTGTCCGGTGTAAAAATAAT

TTGTGCCCTCAAATTGAATCTCAGGTGTAAAAATAATTTGTGCCCTCAAATTGAAT
CTCAGACGATGAAAAGATGGAAGGAAATCCAATCAAACACCAGATGTTGGATCA
ATGTACGGCAAGCAAGAGCAATGGAGTAAGAATCAAATTTAAAATTAAACATTG
ACAAAATAGTAGAGCAGACATTAAATTCAGGAAATGACATATAACCAGTTCATA
TTAATCATAAATTCCGAAATTCAAAATCAATTTAACCATTCCTGCTTAACCACATT
ACCAATTGAAAATACTCAGACACTCAAAATTCTTAAAATAAATTTGTGACTTGAA
GTTAGGGTTTCGGCCAGAACTACAAACATGGACCTATGTTCAAGTCAAATCAAAC
AAGGAAATCACAATTGAAGCCTCAATCGTTCAATTCTATGGTCTCGATAGCCAAT
TTGAGATTCTAACCTCATAAATCC



