IDENTIFICATION
Species: Olea europaea
Locus: Oeu032809

Gene Model: Oeu032809.1
Description: OeuEXLB-02
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea vl 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05244

EXTERNAL RESOURCES
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php
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[+] PLN03023 super family c Expansin-like B1; Provisional 4-243 8.01e-113
SEQUENCES

Peptide

>0euEXLB-02

MGSYFFFFPMILLLAATCYGQGFQKSRASYYGSPEGLGTATGACGFGEFGKTVNNGE
VAGVSRLYSGGSGCGACYLVKCKIPKYCSREGAKVVVTDYGEGDRTDFIMSKRGYE
KMARPNMAPQLLAYGVVDIEYRRVPCSYNRNLELRIHENSNYPSYLALAPIYKDGMS
DITGIDIGLENSQKWRPMRRAYGTVFDISNPPIGSLRVRIYYAIPYEVNSVQLTRAIPM
DWKAGAAYDTASQLN*

CDS (coding sequence)
>0euEXLB-02

ATGGGTTCTTATTTCTTCTTTTTTCCTATGATATTGCTGTTGGCAGCAACTTGTTAT
GGCCAAGGATTTCAAAAATCGAGAGCAAGCTATTACGGTAGTCCCGAAGGCCTA
GGAACTGCAACCGGAGCCTGTGGGTTTGGAGAGTTTGGAAAGACCGTCAACAAT
GGTGAAGTCGCGGGTGTCTCTAGGCTTTACAGTGGTGGAAGTGGTTGTGGAGCTT
GCTATCTGGTAAAGTGCAAAATCCCAAAATACTGCAGCAGGGAGGGAGCAAAGG
TCGTGGTAACGGATTATGGCGAGGGAGACAGAACAGACTTCATAATGAGCAAGC
GTGGCTACGAAAAAATGGCTCGACCCAATATGGCTCCACAACTACTTGCTTATGG
TGTAGTTGACATTGAATACAGAAGAGTTCCATGTAGTTATAATCGCAACCTTGAG
CTAAGAATCCATGAGAATAGCAATTACCCTTCCTACTTGGCCCTGGCCCCTATAT
ACAAAGATGGAATGTCTGATATCACTGGTATAGACATCGGACTGGAGAATAGCC
AGAAATGGAGGCCAATGCGTAGGGCGTATGGAACGGTATTCGACATTTCAAATC
CACCCATCGGATCTCTTCGCGTTAGAATTTATTATGCCATCCCGTATGAAGTTAAT
TCGGTACAATTAACCCGTGCCATTCCTATGGATTGGAAGGCTGGAGCTGCATACG
ACACTGCATCTCAACTTAATTAA

Nucleotide
>0euEXLB-02

ATGGGTTCTTATTTCTTCTTTTTTCCTATGATATTGCTGTTGGCAGCAACTTGTTAT
GGCCAAGGATTTCAAAAATCGAGAGCAAGCTATTACGGTAGTCCCGAAGGCCTA
GGAACTGCAAGTATGTGGTGCTCTCGTTTTCCCTTTCCCCTCTTCTTTATGATATTT
TATTTTTTTGCACAACTATTTTACTTTTTTAATTTATTTTATTATTATTTTTTGTGTA
AAATATGTGCTACACTTTTTGTAACACAATTTTATGTCTATTCCGCTGCATGTTTTC
ATCACTGTGGTGATTATCAACGTTGTCGTTGGGGCTGCCTATTTCCACCACCACCA




TTACAACCATTGACAACAATCTACAATGTCACCATCAAATTTTCACTTCCAGCCAT
CTCACGATAACCACCCTCGGTCACCACTAGATCAATACTATCTCAACTTGCCACC
AGATTTGTACTACTATCAAGCCCACATGACTACAAAAATGACCATCACCCACCCC
CATCGCTATCGCAATCGCCATCACCCATTTCTAAATTTTGTGTACAAAAGAGTTAA
GTGATTTTCAATTTTTTTTACCAAATATTTTACTTATTCAAGATATTTTGACTCAGT
CAACAGTACGGAATCATAATATTAATAATACCACTAGCATAGTAGATAGTAATAT
AGTAGTTTGGATTATTCAGTGTGATGATAACTAATTCAAATGAGCTTCTCATAATT
TTACCAGCCGGAGCCTGTGGGTTTGGAGAGTTTGGAAAGACCGTCAACAATGGTG
AAGTCGCGGGTGTCTCTAGGCTTTACAGTGGTGGAAGTGGTTGTGGAGCTTGCTA
TCTGGTAAGGCAATTTCTTCTTTAAATAAATTTAAAAAAAAATGAAATGAAAAAG
AAGTTCGTGCTTTATAGAATCTCTTGGGGACCATGTTTGGAGCTATTAGTATCACA
ATTTTCTCCCATAAGCTGATGCCTAACATTCAATGACTCGATTAGGTAAAGTGCA
AAATCCCAAAATACTGCAGCAGGGAGGGAGCAAAGGTCGTGGTAACGGATTATG
GCGAGGGAGACAGAACAGACTTCATAATGAGCAAGCGTGGCTACGAAAAAATGG
CTCGACCCAATATGGCTCCACAACTACTTGCTTATGGTGTAGTTGACATTGAATAC
AGAAGAGTTCCATGTAGTTATAATCGCAACCTTGAGCTAAGAATCCATGAGAATA
GCAATTACCCTTCCTACTTGGCCCTGGCCCCTATATACAAAGATGGAATGTCTGAT
ATCACTGGTATAGACATCGGACTGGTATATCCTCTAACAAAACTCTTCCTTTTTCT
ACGTCATGAGCATGAAGTTTTTATGCCATCGTGTTTTCCAAAGTTTAAAAGTTCGT
TAAAGGTATTTTTCTTATAAGTGATATCATGCGTATGTCATGTAGGATGACTATCA
ATAATTTTCATTATGTATAACATTAATCTTCTTATAAATATGTTTGAACTTGATAG
AAATTACTTTTGTTTTGAAATATTTTGTTTAGAAACTTACCTTTTAGACAAACATT
TTCTATTTACTTTCTAAAAACGTTCTTTTTTTTTCTTCTTCAAATTAGAAGTTCTTTT
TTATTTTTTATTTTTTTATTTGCTTCTTCAACTTAGAAGTCTCAATTTGAAGTAGAC
CACTAAATTTCAATTCTTCAAAATAGGTCACTATTACATTTCCATTCAACCAAAGC
AATATACTTTTCTCAAATATTACAAGCTAAAAAGTAAGCATACAGAATTTCATTA
GTACTAAAGTACCATAAGTTATTTAAAGATTAAAAAGTAGGTCAAACTTAGTCCC
TGCTTGATTCAACCGAAAAATTAGATTAAAACCTTAGTAAAAAAATAACAATTAA
TTTTAATCACATATTTCATGGAACCTAAAACTTTTTAACTACATATTGCATCAATT
TTTATCAAAAATCTACTAATAATCTGATTTTCATCTAAACCTATTAGGGGCTTACC
TTTAAGTTACTTATTTTGTCAAACACGTTTCCGAAATTACTTGTTTGACTAGCAGA
AGACGTAATTTCTAAAAAAAGTAATTTTTAAGCACAACTAAATATTCTTTTCAAT
GATCACTGACATTGTACTATTTCTGCTAATGAACAAAGGAGAATAGCCAGAAATG
GAGGCCAATGCGTAGGGCGTATGGAACGGTATTCGACATTTCAAATCCACCCATC
GGATCTCTTCGCGTTAGAATTTATTATGCCATCCCGTATGAAGTTAATTCGGTACA
ATTAACCCGTGCCATTCCTATGGATTGGAAGGCTGGAGCTGCATACGACACTGCA
TCTCAACTTAATTAA






