
IDENTIFICATION 

Species: Daucus carota 

Locus: DCAR_016738 

Gene Model: DCAR_016738 

Description: DcEXPA-13 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05350  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0
https://www.genome.jp/entry/T05350


GENE STRUCTURE 

 
DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>DcEXPA-13 

MIDEMLKPDWICSVKCYDGWGVVAAVLLVSACCVVNVDAFVASGWTKGHATFYG

GSDASGTMGGACGYGNLYSAGYGTNTAALSTALFNDGASCGQCYTLMCDYQSDPR

WCIKGTSVTITATNFCPPNFDQPNNAGGWCNPPLQHFDMAQPAWEKIGIYRGGIVPV

MFRRVPCVKTGGVRFTVNGRNYFELVLISNVGGAGSVQSVQIKGSRTGWAAMSRN

WGANWQSNGYLNGQSLSFKVTTTDGVTRVFNDVVSSGWQFGQTFSSHITF* 

CDS (coding sequence) 

>DcEXPA-13 

ATGATTGATGAGATGCTGAAGCCAGACTGGATCTGTTCTGTTAAATGCTACGATG

GGTGGGGTGTTGTTGCCGCGGTGCTTCTGGTTAGTGCTTGTTGTGTTGTCAATGTT

GATGCATTTGTAGCTTCGGGATGGACTAAAGGCCATGCTACGTTTTATGGAGGTA

GCGATGCTTCAGGAACAATGGGTGGTGCATGTGGATATGGGAACTTGTACTCGGC

TGGATATGGAACCAACACGGCTGCTCTAAGTACTGCACTCTTCAACGATGGAGCC

TCGTGTGGACAATGTTACACGCTCATGTGTGATTATCAATCAGACCCGAGATGGT

GCATAAAGGGAACATCTGTTACCATTACCGCTACAAATTTTTGCCCCCCGAACTTT

GATCAGCCTAACAATGCTGGAGGCTGGTGCAACCCTCCTCTCCAGCATTTTGATA

TGGCTCAACCAGCCTGGGAAAAGATTGGAATCTACAGAGGTGGTATTGTCCCCGT

TATGTTCAGAAGGGTCCCCTGTGTCAAAACCGGTGGAGTCAGATTCACAGTCAAT

GGGAGGAACTACTTTGAGCTCGTGCTAATAAGCAATGTCGGGGGAGCTGGATCA

GTTCAATCCGTGCAAATCAAGGGCTCAAGAACTGGCTGGGCTGCAATGTCAAGA

AACTGGGGAGCAAACTGGCAGTCGAATGGATACCTGAATGGCCAATCTTTATCTT

TTAAGGTTACTACCACAGATGGAGTCACTCGAGTTTTCAATGACGTGGTCTCATCT

GGTTGGCAATTTGGCCAGACATTCTCGAGTCATATAACATTCTAA 

Nucleotide 

>DcEXPA-13 

ATGATTGATGAGATGCTGAAGCCAGACTGGATCTGTTCTGTTAAATGCTACGATG

GGTGGGTGGGTATGCTATGCATATAAAGGCTGATATTTTCCACCTGCTGCAGAGA

ACAGAGCAGTTGTCCGCCATCATAACACGTATATATTTTTGATGATTTAATCAATA

TCTCTTGGGCGAAACTGAGGATCTTCATGTTGCCACACCCACACACCACACTGGC

CCAACAGAAGAAGCGTGGTTCCATCTTTAAGACTTGGGAGAATGGGATTGAAGG



TAGAATAGATCATTATGCTTGAGTGGTAACTATATATCTGCTTATAAGGCGAGGG

ATACGAACTAAAGTGAATTGGATTTCGCAATAACCCTGGATGCAATTGGATCTAG

ATCAAGAACAAGGTCTATATACTTCCATAAGGAGACAAATCTATTCCTCAGATGG

CCCAAACTATTGATAAGCTGCATATATTGACCAGAGAATGCAGAAATCAGGTTAT

TCATGAAATTCAGAAATCACTTCTCGTGGTAACTGTTAATATTCTGATCTTATCAT

GTATTACTAACAGTTGATATCTTCAGTTTGCTGTCAACTAAAACTACCTGTTCAGA

AAGAACTTGCAATTATTTACTTGCTGTGGGAGAAGTCAAGTATATCCCAAGTTAT

TCTTGGTTGCTGCTGCTGTTAATATCGTAACAAGAATATCTGGAACATACAGGTG

ATTGTATAGATTCTAAAAAAACCCGCAGCAGCCAAATGTTACTAGTGTTATATTT

GCTTAGTGTCCCTATTGCTTCTCGAAAACTAAAACTTCAATTCTCTTTGTCACCAT

CCACATTATAACCTTGCACTCCTACTACCTGCACTAAGCCACCCTTCTTCCAGAAA

ATCAAAACTGCCACCCTCCTTCCAGAAAATCAAAACTGAAAAAACGACCTTCTAT

TATATTGGCGCCATCCAGCGAGGACTACTATTATCTAGGCACTTCTGAAAAATGA

CTTTCTATTACATTGGCGCCATCCAGCCTCCTCTCTACCAGTATCCAGGCACTTCC

CTGGTTAAACTCAACTTACTTATGTGCTATGTGGCACAATGTTACAGTACTCCCTT

TCACTTTTGCACACTCTAAGGAACAGATGCCATTCTTGTAATCTTGGATGCTAGGA

AACTTCATGAGATTAACTGAGAGGTACTGAGATGACAATAAACTGGTGTAATTAA

TTTAGGATGTTTCTGTCTATTCTTGTTTCTTTACTTGAACAACAGAAGTATACACA

CTCTTCCTTTTCTTTCTCTAATTAAAAATGAGACGCTTGTTTTTTAAGATGATTAAA

GCATCACTAGCTATTGGCTATGCTTTTCTGTATTTACAAATTCTTACAGGTACAAA

GCCATAAGGCTGCAGCTGGTTCAATAGAGGCGGATCACTTCGCGATCAAGATATG

TATCTCATTAAGAAGCACGATTTTTGTTCAAAAATGTTGATTGTGAAATATTCCTC

CTGCACAATCTGATACAACCATATAAAGCTAGAACCATAATAAGTTTAATACTGA

TTCGTTTGTGGTATTTAGCCTCTCCATATTGATAACTGATAAGTTTTGTTATTATAG

TGGTTCTGATCAAGGATTGTTCTAATCAAATACTAAGTACAAACTATTACTGTTAC

TGGAGTATAAGATTGCGTTTACTTGGATGGAATGAAATGGAGGTGAATGGAATA

GTGACTAAATGTGAGCAAGTCCAAATTTTTTGTGATGAAGACGGTTGGAAAAACA

TGCCAAAAAAAGTGGAATGAGCATTTCCTTCCATAATATGTCGGATAGATTTATA

GAAAATGTAAATTTTAGATATTTTCTCTGATCAACCCGAATTTATTACAAATTTTA

TTCTTTTTTCCTCTCATTCCATTCCGCGCGAGTAGGATTCGACACAGTAAAGAGTT

CGGAATTACCAAGTAGGATAGATTATCCAGAATAACAAAACAGTCAATCTGAAG

ATAGAAATACATACATATCAAGTAATCAACCATAGTTGTTTGTATAATTTACTATT

CCCAGATCTAACCAGGACCTTAAGTTCGGGCCTCGGGGTGAAACATACAATATGC

ATGGTTTGAAGTTTGGTACTGTGTCAGTGTCATGCATCAAATGTCTGGGCATCCTG

GCTGACAGTGATATAATCACATAACTAATTTTCATGTATGGATAGGCAAAACCCA

CATTAGTGCTTTAGCATCTCGTATATACAATTACACTGCTGACGGTGTACCAACCG

ATCAAACTCACTGCCAAAGAAGTTTGAAAATATAGACATAAGTAAAGTTCATTAG

TAACTTCATTATTTCGTGTAGAATCAGCCTAAGGCTGTTTTATATTCTGTTGTTTTG

TTGTATGCTGCATATTAAAATTATTATTACTACAACATTACATCCGACACGATCAG

AAACACGTCCCAAATACAATTTATAGTGGTTCGTTGTCATTATAGTGGTTCTGATC

AGAAACGTCTCATTTATCATCATCATATTAGACTCTAAGCTTGTGTATCACTTTAA

TAAAAATTTCAAAATCTCAGAACGACAGAAAATTGGCACGTCTACAGACACACC

GAGACCCAAAATTCACATCCCGAATTACAGCCAACAGAATATAAGCAGCAGGCA

GGTGCTACCCCTTAACCATGTGCTGATGAGTACATCTGCCAATCTCCGCAGCGGG

GCAGGAACCATTAATTGTGGAAGCAATGAATATAGCCTTTGGCCTTGGTATAGTA

TTTTCCTATTTTCACATTTGCACTTGTTTAACGAGAGTGAGCACGGGCATGGATAA

GGTTCCTACTTATTTATGTAGTTGTCTGTATCGAAAAGGCCTGCGAATAGTATACA



TGATTCTAAAAAATAATGAAATGTTATCCATATAAGGTTAAGCAAGAACCCTATC

AGCTTGATATGAGATTAGTTAACTAGAATTTTTTGGTCTTGCATTCGGATAGAAAC

AAGCAGCACATTAAAGAATTCTAAAGTTTGAACATTTTGATTTGTCGGTTAATTC

ATTCACGACTCTTGTGTTGGAAAAAACCCATGTGCTCTTGTTTTATTCATGTGTAA

GAGAACGTGGAAATAATTGAATCAGATACAGATTTATTCAGCTTTGCAGTGATTT

TTGATTCAGAAATAATTGATTAAAATCTCTCTTGTTGCAGTGGTCACATGTCAAGT

AGTTGCATTTAAGAAGTTTGGTCTGTCTATTTAAGAACCATACTTGTGCTTGCATA

ACCACTTGAATATACTCGAAATCTCTTCTTTCTGATAATCTGCTTGGATAATGGCT

TATCAGGGTGTTGTTGCCGCGGTGCTTCTGGTTAGTGCTTGTTGTGTTGTCAATGT

TGATGCATTTGTAGCTTCGGGATGGACTAAAGGCCATGCTACGTTTTATGGAGGT

AGCGATGCTTCAGGAACAATGGGTATGTAAATTTGTACTCTTTTTAATTCCTGAAT

ATAAATGAAATGGAGCAAGAAGGACTAATATATATTTTTTCGACACAGGTGGTGC

ATGTGGATATGGGAACTTGTACTCGGCTGGATATGGAACCAACACGGCTGCTCTA

AGTACTGCACTCTTCAACGATGGAGCCTCGTGTGGACAATGTTACACGCTCATGT

GTGATTATCAATCAGACCCGAGATGGTGCATAAAGGGAACATCTGTTACCATTAC

CGCTACAAATTTTTGCCCCCCGAACTTTGATCAGCCTAACAATGCTGGAGGCTGG

TGCAACCCTCCTCTCCAGCATTTTGATATGGCTCAACCAGCCTGGGAAAAGATTG

GAATCTACAGAGGTGGTATTGTCCCCGTTATGTTCAGAAGGTATATATATCCGTC

AGTCACTTCGGCCTTTGGCATAATTCTTCTATATTTATGTGTCTTTTTGATATATGA

TGGCTTGTAAATTTTGGACTCAGGGTCCCCTGTGTCAAAACCGGTGGAGTCAGAT

TCACAGTCAATGGGAGGAACTACTTTGAGCTCGTGCTAATAAGCAATGTCGGGGG

AGCTGGATCAGTTCAATCCGTGCAAATCAAGGGCTCAAGAACTGGCTGGGCTGCA

ATGTCAAGAAACTGGGGAGCAAACTGGCAGTCGAATGGATACCTGAATGGCCAA

TCTTTATCTTTTAAGGTTACTACCACAGATGGAGTCACTCGAGTTTTCAATGACGT

GGTCTCATCTGGTTGGCAATTTGGCCAGACATTCTCGAGTCATATAACATTCTAA 




