
IDENTIFICATION 

Species: Mimulus guttatus 

Locus: Migut.B01585 

Gene Model: Migut.B01585.1.p 

Description: MgEXPB-01 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>MgEXPB-01 

MAFVLHNSLFTYLALVPLLFNLCYCFNLKLLNVSKLDSGSGWSSARASWYGNPSGA

GSVGGACGYQNAVEAAPFSSLITAAASSIYNSGKACGTCFQVKCTRTASCSGNPVTV

VITDECPGCDSQSLLFDLSGSSFGTMAISGKENQLRNVGIEQIQYRRVHCNFGGVSVA

FRVDPGTNENYFAAAVQFENGDGLAGVELKQAAKSGGAWLKMQPSWGAVWKVDL

PPNYKPPFSVRLTAGGNSGKTIVADKVIPANYKPGQTYRSMVNF* 

CDS (coding sequence) 

>MgEXPB-01 

ATGGCTTTTGTTTTGCATAACTCTCTTTTCACGTACTTAGCTTTAGTTCCCCTTTTA

TTCAATTTATGCTATTGCTTCAATCTCAAATTGCTAAATGTTTCGAAGCTCGATTC

TGGCTCGGGCTGGTCTTCAGCCCGAGCCAGCTGGTACGGAAATCCTTCCGGTGCA

GGAAGTGTTGGGGGTGCATGTGGATATCAAAACGCCGTTGAGGCAGCGCCGTTTT

CTTCACTAATAACAGCTGCTGCTTCGTCTATCTACAATTCGGGCAAGGCTTGTGGA

ACTTGTTTTCAGGTGAAATGTACAAGAACTGCATCTTGCTCGGGGAATCCGGTGA

CGGTGGTTATAACAGACGAGTGCCCGGGCTGTGACTCACAGTCGCTTTTGTTCGA

TTTGAGTGGTTCTTCTTTTGGAACCATGGCTATTTCTGGAAAGGAAAATCAACTTA

GGAATGTGGGAATTGAACAAATTCAATATAGGAGAGTGCACTGCAACTTTGGCG

GAGTATCCGTGGCGTTCCGGGTCGACCCAGGTACGAACGAGAACTATTTTGCAGC

CGCCGTTCAATTCGAAAACGGGGATGGCCTCGCCGGAGTTGAGCTCAAACAGGC

GGCGAAGTCGGGCGGCGCGTGGCTGAAAATGCAGCCGTCGTGGGGTGCCGTTTG

GAAGGTTGACTTACCGCCAAACTATAAGCCGCCGTTCTCCGTTAGACTAACTGCC

GGCGGCAATTCCGGGAAAACAATCGTCGCCGACAAAGTTATACCTGCCAATTACA

AGCCCGGTCAAACTTACAGATCCATGGTCAACTTTTGA 

Nucleotide 

>MgEXPB-01 

CTTGAGAAACCCTAATTTGTTAATTAATTTCCCCCAATTTCTTGCTCATGGCTTTTG

TTTTGCATAACTCTCTTTTCACGTACTTAGCTTTAGTTCCCCTTTTATTCAATTTAT

GCTATTGCTTCAATCTCAAATTGCTAAATGTTTCGAAGCTCGATTCTGGCTCGGGC

TGGTCTTCAGCCCGAGCCAGCTGGTACGGAAATCCTTCCGGTGCAGGAAGTGTTG

GTAAGATATTGACTAATTCAACAAAAAAATATATAAATTGGTAACATATTTTGTT



ATTTCTATACTTAGTTTTAAAAAGTAACTTATAGTCGTTAATTACATATTTTAAAA

TGTTAAGTGCTAACAAGTTGTGATAAATTAAAATTAACTACATAACCTTTTGGTGT

TTTTAATTGTTATTTTCCTCTTTCTCACTATTTTTTTTTAATTTAGTGTAATTAAGTA

ATAAATAAATTAAACTAAATAATTTTGTTGTATATACGTGTGAAGGGGGTGCATG

TGGATATCAAAACGCCGTTGAGGCAGCGCCGTTTTCTTCACTAATAACAGCTGCT

GCTTCGTCTATCTACAATTCGGGCAAGGCTTGTGGAACTTGTTTTCAGGTAATTTT

GATTAATTAAAAAAATATTATTATACATTCTATTTTTTTTTTTCATGCATGCTATTG

TTAATTAACAATAACATGCAAGTTGCATGAATATTTTTAAAGAAAATTGACTTGA

ACTAATTTCTATATTTTTAATTATTATTAGGTGAAATGTACAAGAACTGCATCTTG

CTCGGGGAATCCGGTGACGGTGGTTATAACAGACGAGTGCCCGGGCTGTGACTCA

CAGTCGCTTTTGTTCGATTTGAGTGGTTCTTCTTTTGGAACCATGGCTATTTCTGG

AAAGGAAAATCAACTTAGGAATGTGGGAATTGAACAAATTCAATATAGGAGGTA

TTTTATTAATATTTTATTTTTTCAATTTTATTGCATGGGAATTTTTTCTAACATATT

CCTATATAATTAAATCTTACAAATAAAGTATAACCACATTTTCAAAATTTTCTTTG

CCATATAATTGATTTCGTAACGACGTTTAAGTAGCTTAATTCTTAGCAATATAATT

GATTATTTCTCATATTAGTTGTCGTTTTGGTTGTTATGATTAAGAAAATCAATAAA

TATTCGTGAATTATATTACAGCAGAGAAACGTAGAAAATTAAAAAAAATACCATT

TTTATATATGAATTGCTTTTCAACTATTTTTTTTTAAATTAATTAGAATTGATATGT

GACAAAATTGAAAAATAATGCAATCAAAGCTTTAATGTTATTCTAAAGTGACTAA

ATAATTTGGGATTTTTTTTTTTTAAATAAATAATAATTATTGTTATTCTTAATTTTT

TAGAGTGCACTGCAACTTTGGCGGAGTATCCGTGGCGTTCCGGGTCGACCCAGGT

ACGAACGAGAACTATTTTGCAGCCGCCGTTCAATTCGAAAACGGGGATGGCCTCG

CCGGAGTTGAGCTCAAACAGGCGGCGAAGTCGGGCGGCGCGTGGCTGAAAATGC

AGCCGTCGTGGGGTGCCGTTTGGAAGGTTGACTTACCGCCAAACTATAAGCCGCC

GTTCTCCGTTAGACTAACTGCCGGCGGCAATTCCGGGAAAACAATCGTCGCCGAC

AAAGTTATACCTGCCAATTACAAGCCCGGTCAAACTTACAGATCCATGGTCAACT

TTTGACTATTGAGTGATTATCAGTTAATTAATAGCACCACTGTAATTTCAAGTCAA

CTTAATTATAAATAAGTTAAGTGAGAAGTCAAAATAATTAAGTTTGTACTTGGTA

GTATATGTTTGTCATAAATAAAAGGGTAAATTTCAAAAACCACCCGAAACTTAGA

TTAAATTATAAAAACCATCTCCATCTATTCATAATT 

 




