IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015071208.1

Gene Model: XP_015067000.1
Description: SpnEXPA-04
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome
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Query seq.
Superfanilies PLNO0OS0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0050 super family 31535 expansin A; Provisional 14-238 761e-124
SEQUENCES

Peptide

>SpNEXPA-04

MALLALLLMGISLMFQSAHGYGGWINAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSTGY
GTNTAALSTALFNNGLSCGACFQLMCVNAGQYCLPGIITVTATNFCPPGGWCDPPRP
HFDLSQPIFLRIAQYRAGIVPVAYRRVPCRRSGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVGGSGDV
HSVYIKGSRTQWQPMSRNWGQNWQNNAYLNGQSLSFKVTTGDGRTVVSYNAAPTS
WSFGQTFSGGQFR

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-04

GTCAGCTTAATTTAATATTGGACCTTTTATTTTAACGCCCAAACCACCCTTTTAGT
TCCTCTATTTATTCTCCACGATTGCTGATAGCTTCATTTCCTAACTACACCCTCGTT
CCTCAAGCAAACACATAGAAACTTTATTTTTTTGTTTAAAAATGGCTCTTTTAGCT
CTCCTTTTAATGGGAATTTCCCTCATGTTTCAATCAGCCCACGGCTATGGTGGTTG
GATCAATGCGCATGCCACTTTTTACGGTGGAGGAGATGCTTCTGGAACTATGGGT
GGTGCTTGTGGTTACGGAAATTTATACAGCACTGGATACGGAACGAACACTGCTG
CGTTGAGTACTGCTCTGTTCAACAACGGGTTGAGCTGTGGAGCGTGTTTTCAGCT
AATGTGTGTGAATGCGGGGCAGTACTGCCTGCCAGGCATAATTACGGTAACAGCC
ACCAATTTCTGTCCACCAGGAGGGTGGTGTGATCCTCCACGCCCTCATTTTGATCT
CTCTCAACCTATCTTCTTGCGCATTGCTCAATATAGAGCTGGCATAGTTCCTGTTG
CCTACAGAAGGGTACCCTGCAGAAGAAGTGGAGGAATTAGATTTACAATCAATG
GCCACTCTTACTTCAACTTGGTTCTTGTAACAAATGTTGGAGGTTCAGGGGATGTA
CATTCAGTATACATAAAGGGTTCAAGAACTCAATGGCAACCAATGTCAAGAAATT
GGGGCCAAAATTGGCAGAATAACGCTTACCTTAACGGCCAAAGCTTGTCCTTTAA
GGTCACTACAGGCGATGGTCGCACTGTTGTTTCATACAATGCAGCTCCTACTTCTT
GGTCATTTGGTCAGACATTTTCTGGAGGACAATTCCGTTAAAACGCAACATATTTT
TACGGGAAAAAAAATTTCAGAATTTTCAAAGTATACTACTTACTAATATATTATT
CTAAGAGTTTGGCCTTAATTTGAGGGTTTTACTCACCAAAATATTTGGGGAAAAG
CGCAGTTTGGCACTTTTTGTCCATTGTAAAATTGGTCATTCAATTGTGGAAGTAAA
AAGAATTGATTTGGCCTACTCTTTTTTGGGTGGTAATTAACGTTTAGGGGGCGGC
AGTTGTGAGCTTTTACTGCTCACTTTAATAGTATAAATAGCATTTACAGTATTGTG
TGCATAGAAGAAAAATATCTATTTTTTTTTTACTGCAAAAGAGCTAAGCACTAAT
TATGGTGAGTATGTATGTACCAATTGTCTCTAGCTATTTGTTTGTAAGAAAATGTT




ACTATAATAATAAAAGGAAACTCAAAGTTGTACTAGGTGCAATGTCTTATAAAGA
GCATTCTCTACCTTACCATT

Nucleotide
>SpnEXPA-04

ACTTTCAAAAGTATTTTTTTAAAAGCTATTTTTAAGCCCATCCAAACGGGCTCTAA
AAGAGCCAATTGAGTTCCACATCGGTACGCTAAGCATAATTTGGTTTTCTTATATA
GTTTGTAGTAATCTATTTTTCATGGATTACATTTTAGTGTTTACTTAGATTTAAGAT
CCATTTCTTTTATATACCAGAGTCTTATAAGAATACTATTGCTTTCTCTTTTTTTTI
TTTTAGGAATAATGTGAAAAATTATTTTTAGTAGGTGGAGTTTCAAATCATTATTA
TGATCGAATAAATTCGATATTGCCAATTCGTTCTACTTAGATAAGTTAGTGGACC
ATCCATAACTATTTACGTATTTCTTCCGTTTCAACTTCCTCTACCTTTCTCACCTCA
CTCGAAAAAAAAAATGTCAAAAATTTATATATCTACTATAATTTATTTGAGATTG
ATGCATTTTTATAGTAAAAACTCTCATATTTACAAGAAGACATCATTAAGAAATG
GTAAGGTAGAGAATGCTCTTTATAAGACATTGCACCTAGTACAACTTTGAGTTTC
CTTTTATTATTATAGTAACATTTTCTTACAAACAAATAGCTAGAGACAATTGGTAC
ATACATACTCACCATAATTAGTGCTTAGCTCTTTTGCAGTAAAAAAAAAATAGAT
ATTTTTCTTCTATGCACACAATACTGTAAATGCTATTTATACTATTAAAGTGAGCA
GTAAAAGCTCACAACTGCCGCCCCCTAAACGTTAATTACCACCCAAAAAAGAGTA
GGCCAAATCAATTCTTTTTACTTCCACAATTGAATGACCAATTTTACAATGGACAA
AAAGTGCCAAACTGCGCTTTTCCCCAAATATTTTGGTGAGTAAAACCCTCAAATT
AAGGCCAAACTCTTAGAATAATATATTAGTAAGTAGTATACTTTGAAAATTCTGA
AATTTTTTTTCCCGTAAAAATATGTTGCGTTTTAACGGAATTGTCCTCCAGAAAAT
GTCTGACCAAATGACCAAGAAGTAGGAGCTGCATTGTATGAAACAACAGTGCGA
CCATCGCCTGTAGTGACCTTAAAGGACAAGCTTTGGCCGTTAAGGTAAGCGTTAT
TCTGCCAATTTTGGCCCCAATTTCTTGACATTGGTTGCCATTGAGTTCTTGAACCC
TTTATGTATACTGAATGTACATCCCCTGAACCTCCAACATTTGTTACAAGAACCAA
GTTGAAGTAAGAGTGGCCATTGATTGTAAATCTAATTCCTCCACTTCTTCTGCAGG
GTACCCTGTAAAACATTAACATAATAATTTAGTTACCATAAACAAATAAATGAGA
AAATACTCTTTCTCAGTTTCAATTTCGATATAAAGAAAAGGGTAAATATAAATTA
CCTTCTGTAGGCAACAGGAACTATGCCAGCTCTATATTGAGCAATGCGCAAGAAG
ATAGGTTGAGAGAGATCAAAATGAGGGCGTGGAGGATCACACCACCCTCCTGGT
GGACAGAAATTGGTGGCTGTTACCGTAATTATGCCTGGCAGGCAGTACTGCCCCG
CATTCACACACATTAGCTGAAAACACGCTCCACAGCTCAACCCGTTGTTGAACAG
AGCAGTACTCAACGCAGCAGTGTTCGTTCCGTATCCAGTGCTGTATAAATTTCCGT
AACCACAAGCACCACCTGTCAAAATCCACACCCGATTTCAGTTATTTTTTACATG
AGTACAAGCTTAGGCTCAAGTGGAAAATTATAGTACCCATAGTTCCAGAAGCATC
TCCTCCACCGTAAAAAGTGGCATGCGCATTGATCCAACCACCATAGCCGTGGGCT
GATTGAAACATGAGGGAAATTCCCATTAAAAGGAGAGCTAAAAGAGCCATTTTT
AAACCTGCAGGGGATGGAATTAAAGTTTAGTGCTAATGAAATCAGTTTACTATAA
AAAAAATTGAACAAATAGGGAAAATGACTCACAAAAAAATAAAGTTTCTATGTG
TTTGCTTGAGGAACGAGGGTGTAGTTAGGAAATGAAGCTATCAGCAATCGTGGA
GAATAAATAGAGGAACTAAAAGGGTGGTTTGGGCGTTAAAATAAAAGGTCCAAT
ATTAAATTAAGCTGACCAACTGATAAAGTTTCTTTAACTGTTGCTTGGGACCATCC
TCTCTCTACTTAGCATATTCACATAAAAATATATTTTCTTTTTCATCATAGAATTA
AAGGAATTGACTGAGTAGTTGGAAAAGTTACTACTTTTGCTGTCCTAATTTACGT
AACATAATTTGAATTTTGAGAGTTAATTTTATTTGTATGACC
TCTAAATACTGTAATTTTGTTACTTTTGATACTTCTTATTTAGTTTTTATATATGAA
GTTTAATTCTTAATTTTCGAATTATATCAAATAAATTGAAACAGAGTAAGAATAA




ATATGTAGATGTTTTGTTTTCTCTGGAAAGAAGCCGCGTGGTATTGAAGCAGTCCT
ATTCTGGAATTCCATTGCAAAATTGAATCCAGTATGTGTAGGGTCGGGTCAATAG
CAGAGTGGTACAATTCATGTGATTGGTGAAATTACGTATGGCTAATTTAATTGTA
CCCTCTATATAGTAGCATTATTTTTTTTT



