IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62027154

Gene Model: AUR62027154
Description: CQEXLA-06
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Superfanilies PLNOI23

IJst of domain hits

Name Accession Description Interval E-value
[+| PLN03023 super family cl33621 Ex uan in-like B1; Provisional 110-284 1.37e-46
[+] PLN03023 super lamn, cl3362 Expansin-like B1; Provisional 1-110 8.65e-30

SEQUENCES
Peptide
>CqEXLA-06

IPCDYKGQNLAIRVEETSKNPGYLAINILYQGGQTEIVAIDIARVGSTNWSFMNRKYG
AIWETTKYPGPGPLQFRFVVTSGFDGKNVWAQNVLPANWKAGVTYDSKVQIDDIAL
QAGACGYGSLALNLNRGFLAAGVSKLYNDGAGCGACFQPWPTLERTSMFEKLGITD
VEYKRIPCDYIGQNLAIRVDESSHNPGYLAIKILYQGGQTEIVAIDVAQVGSPNWTFM
SRNHGIVWDTSKAPNGPLQFRFVVTSGYDGKNIWAKNVLPADWKPGVIYDTKVQIT
DIAQEACSPCDDTQWK*

CDS (coding sequence)
>CqEXLA-06

ATACCTTGTGATTATAAAGGTCAAAACTTGGCAATTCGCGTGGAAGAAACTAGTA
AAAACCCTGGCTATTTGGCTATCAATATTCTCTACCAAGGTGGTCAAACCGAGAT
TGTTGCAATTGATATTGCTCGGGTTGGTTCAACAAATTGGTCATTCATGAATAGG
AAGTACGGAGCAATTTGGGAAACAACCAAGTATCCGGGCCCTGGTCCATTACAGT
TCAGATTCGTCGTGACATCGGGCTTCGATGGCAAGAACGTTTGGGCTCAAAATGT
TTTACCTGCAAACTGGAAGGCAGGAGTCACATATGATTCTAAAGTTCAAATTGAT
GACATTGCATTACAAGCTGGAGCATGTGGGTATGGTTCGTTGGCTTTGAACTTAA
ACAGGGGATTTCTTGCAGCTGGTGTCTCTAAATTGTATAACGATGGTGCTGGCTG
TGGTGCATGCTTTCAGCCATGGCCAACCCTGGAAAGGACCTCGATGTTTGAGAAG
CTTGGAATTACTGACGTGGAATATAAAAGGATCCCGTGTGATTATATAGGTCAAA
ATTTGGCTATTCGAGTTGACGAGTCTAGCCATAATCCTGGTTACTTGGCAATTAAA
ATTCTCTACCAAGGTGGTCAAACAGAAATTGTAGCAATCGACGTTGCTCAGGTTG
GTTCACCAAATTGGACTTTCATGAGCCGGAATCATGGAATAGTGTGGGACACAAG
CAAGGCACCAAATGGGCCTTTGCAGTTCAGATTTGTTGTAACATCGGGCTACGAT
GGCAAAAATATTTGGGCCAAAAATGTGTTACCAGCAGATTGGAAGCCCGGAGTT
ATATATGACACAAAAGTTCAAATCACTGATATTGCTCAAGAGGCTTGCTCTCCTT
GTGATGATACACAATGGAAATAA



Nucleotide
>CgEXLA-06

ATACCTTGTGATTATAAAGGTCAAAACTTGGCAATTCGCGTGGAAGAAACTAGTA
AAAACCCTGGCTATTTGGCTATCAATATTCTCTACCAAGGTGGTCAAACCGAGAT
TGTTGCAATTGATATTGCTCGGGTATGTCAAAAACATTAGTAAGCTAGAATGCTA
GATTGATTACACTATGTATGTATATATTTTCTTCTTATGGTGTTAAACATGTTGCA
TATAATATATTACAGGTTGGTTCAACAAATTGGTCATTCATGAATAGGAAGTACG
GAGCAATTTGGGAAACAACCAAGTATCCGGGCCCTGGTCCATTACAGTTCAGATT
CGTCGTGACATCGGGCTTCGATGGCAAGAACGTTTGGGCTCAAAATGTTTTACCT
GCAAACTGGAAGGCAGGAGTCACATATGATTCTAAAGTTCAAATTGATGACATTG
CATTACAAGGTTGCACCCCTTGTGCTGATAGCCACTGGAATTAGTCTCTCTACTTA
ATTATTTCATCATCTGTATAGGACTTTAAATTTCTGATTTTTTTTTTTTTTGGCCTA
TTAGCAAAGTAGATTGATTATTTTTAAACATAAGTTTGTTATCAACTAATAAAATT
ACTCGGAATTATTTGTTTCTATTTTTCCTTTGTTAATTTGAATCTCTCATTTCAGTG
CATCAAACCAATTATTATGTGGATAAACAACATTGAATACGATTGATCAATTATT
TGGATCAAGATGTAAACAAGAGATATTGTCTGGTTATTGCTTACAAGTATTGCTA
AGAAAGCACCCCATATCGCTATTATTAGCTTGGTTTTCATAATGTTGGCTAAGAA
ACAAATAGGTAGGTCGTATACTCGTACATATGGACACTTCTTATTAGTGTCAATA
TTCAAACTCTAATACTTCACACTCGAACATTACTATGGACACTTTTAAAAAGCGA
CAATATTAAGATTATGATACTTTATAGTCGGTCGTCATTGATTATACCTATGTATG
CCTTAGGCACGAAAACATATAACTCACCCATCTAGATTACTCGTACTTTGCTAACT
GCTAAACATCAAGCCAAGCGATTTTGTTGCATAGCTTTAGCTTGCTTCATAATAAC
AAAACTATCAATGCTTGATCTTGAAGTTTTCAAAGTACTAGAGCTAACATTATAA
TGTCTTGAATACGAAGTATGTCCTAAAGTCACTTCAAAGTTCTAACAATGCAAAT
TCAGCAATTCATGAAACATACATGATTCACCAATCATCATCATGGTTACTAGGTG
TGGACTATTAGCCGGGTCTCATACGGATGATAGTAAGTGTGTAAGTCTAGTAGAT
TGTCTTCTATTTTACTTATCAGTCATCAATATGGCAATACCTTAAAAATCAACTTT
CAAGCATGTTTTGTCGTTAGTCTCATTTTGTCCTTTTCCAAGTTTGTCTAATACTGT
AATTGTTTATTATTACAACATTATTTATATTTTAAGCAACTCGATTTATTGATTCA
AGATCCGTTACTGATTGAGTTCATGATAGATTTTGCAATTGTGTATACATTGACAA
AAACTCACGAAAACCATTAATTTTGGGAAAAAATTGTGAGCTATAGTTATCAATT
CATCATCATTCATGCTAATAGATAGATTTTAAGACAATTAACCGTTATTCGCATAA
CTAACCATTACTACCATATCTAACAACTACCTACCTATACAATTACATACTGAAC
AAGACTCAAATCATAAGGTGTTAATAGTTAATAATAGAAAAGTAAAGAAAGTAA
CCCCTACTTTAAACTATAGAAAATTATTAACATGAACCTTACAAATTCATCACACT
ATGAGTGTATCTAAATTTAAATCAATTACAAATTCATCACTATGAGTGAACATTA
ATTTAAATCAATTACACATTCATCACTATTAGCAGATTAAACATTAATTTACACCC
ATCTCATAATAGAATGAAACATGATGATATAAGCAATTAAGTAGGATTACACATG
CCCTAATATAATAAGTTAATACTCCAATAACAAAATCACTAATCATAACAATATC
ATAATCATTCAATATAAAACAAATGAAATATTGGGTAATTGTCAATAGTCAAGAC
AGCACATTAGATAATGGCCACCAACAAAAACCAGTAACTAAGTGCCCTGTTTTAC
ATATTCACTCACTTTCATCGTCCTCATTCTTTTTTTCTTTTTTCGCCGCCATTTTTCC
GCGTTTGCACAATTTCCCCTGTCTTTTTCCTTCAACCCCTCAACAAACTTACCTCAT
TATTTATATCTCATTTTCTCCCTCTTTTTGCTTACCTGTACACCATTTTTATTTTTAT
TTTTTCTATATTATGCGTAATTTTCTATATATATATATATGTGTGAATTAAATCAAT
AGTTTCTAACACAATTCAAAATATTCCACAAAATTAATCAAATATGGCGGAATTT




GTCGTCTTCATCTTTATAATAATTTTTGTATCATCTGTAACAGCTTGTGATCGTTGT
GTTCATCGATCAAAGGCTGCTTTTTTCTATAATGATTCACCACTTTCATGTAAATA
AATATCTCCCCTGTTTTTATTGATTTTTTAATATTGAATTTTGATTGAAGTGGATGT
AATTAGTATATATTGAGGACGACCCAGATGATATTTGATCATAATATTAAGTGGG
TTTTTATTAATTTGTTGATTTGATGCAGCTGGAGCATGTGGGTATGGTTCGTTGGC
TTTGAACTTAAACAGGGGATTTCTTGCAGCTGGTGTCTCTAAATTGTATAACGATG
GTGCTGGCTGTGGTGCATGCTTTCAGGTATTTATATTCGAGATTAGTTGTCACGTT
TGATATTGTCGTTTAAAAATTGTATTGTGACAACTAAATTTAGATGGACCGTTAGT
ACGAGTATGCTTTAGTAACATAGTTGAATCACTGATGTTATATTGTTATACTATGT
GCTAAAATCAGTTATTTTTGGGATTTTTGTTATGGCAGATAAGATGCAAAGATAA
TTATCTGTGTAGTAAGGCAGGAACTAAAGTGATATTGACTGATTTGAATACAAAT
AACAAAAATGATTTTGTTCTAAGTAATCGAGCTTTCAAAGCCATGGCCAACCCTG
GAAAGGACCTCGATGTTTGAGAAGCTTGGAATTACTGACGTGGAATATAAAAGG
TTAAATCTCTCAACAAATTTTTATGTTATCTTGCTTATATTCTTCGAATATATTTAT
GAATGTGAAATGATACATTGAAAACAATTACAAGTGTGAAAGAATATGTTCTATC
GATATTGATAATTTTTCAAAAATGCAAAAACATGATTTGTGGTGAACATATTCTA
AGTTAATCTTAAGTATGGCGTAGAAAATATTAAGGTTAATATTGTTCTTACATCAT
TTTACATATATGCATAACAGGATCCCGTGTGATTATATAGGTCAAAATTTGGCTAT
TCGAGTTGACGAGTCTAGCCATAATCCTGGTTACTTGGCAATTAAAATTCTCTACC
AAGGTGGTCAAACAGAAATTGTAGCAATCGACGTTGCTCAGGTAACCATTGCATA
TTGTGAAAAGTACTTCAGCTATTTCTTCAAGCATACAAGCAAGTAGTTAAACAAG
TTTAGTGATATTCATCCATCTACTTATTAATTTGCAAACTAGGGATATCTCCATAA
ATGAGAGGTTAGGAAAATATAAAATTCAAAAATAGAACTTGCATGTCAAAAACA
TTAGCCCACATTTTAAGAATATTTGTTCACATGTAATAAACTTTAATTTTTGTGTTT
GTATTGAAATAATAGGTTGGTTCACATTAATGATACCTTAATAAACTTTAATTTTT
GTGTTTGTGTATGAAATAATAGGTTGGTTCACCAAATTGGACTTTCATGAGCCGG
AATCATGGAATAGTGTGGGACACAAGCAAGGCACCAAATGGGCCTTTGCAGTTC
AGATTTGTTGTAACATCGGGCTACGATGGCAAAAATATTTGGGCCAAAAATGTGT
TACCAGCAGATTGGAAGCCCGGAGTTATATATGACACAAAAGTTCAAATCACTGA
TATTGCTCAAGAGGCTTGCTCTCCTTGTGATGATACACAATGGAAATAAATTTAA
ATGGAAAAATGTGCCTAAGCTATAAGTTGTACTTGTATGTATTTCCTTGTGTTATA
GAATAATAAAAACTAGAAGTATATAGTTTACATAATAATGAAAATAAGTATGTA
ATAAAAAAGAGATATATACATAAGAATGTCAAGCCCGAATTTTCCCTTT




