IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015960847

Gene Model XP_015960847.1
Description: AJEXLB-03
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300
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Query seq.
Superfanilies

-+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family 1 Expansin-like B1; Provisiona 3-251 6.93-147
SEQUENCES

Peptide

>AdEXLB-03

MELSLKHQVGLMCVILLLPSLCSSQDSFTDSRATYYGSPDCYGNPRGACGFGEYGRT
VNDGSVAAVSRLWRNGTGCGACYQARCKLEQYCDEEGTYVVVTDYGEGDRTDFVL
SPRAYKKLGRNDKAAAELFKYGVVDIEYRRVPCRYEGYNIVFKVHERSKNPEYFAV
VILYVNGAYDVTAVQLWQEDCQEWTEMRRVYGAVFEDYANPPSGEINLRFQVSGSA
GIYWVQSQNAIPSDWTAGAAYDSQVQLT

CDS (coding sequence)
>AJEXLB-03

TATCACTAATAGCTATTCGTTCTTGCTTCTCATATATACTTTATTTGCATTACCAAA
AATGGAACTTAGTTTAAAGCACCAAGTTGGGCTTATGTGTGTTATATTACTCTTAC
CTTCGCTATGTAGCTCACAGGATTCTTTCACTGATTCCAGAGCAACCTATTATGGC
AGCCCTGATTGCTATGGCAATCCAAGGGGAGCTTGTGGCTTTGGAGAATATGGAA
GGACAGTCAATGATGGCAGTGTTGCAGCGGTGTCTAGGCTATGGAGGAATGGAA
CTGGCTGTGGTGCATGCTACCAGGCAAGGTGCAAATTAGAGCAATACTGCGACG
AGGAGGGAACCTACGTGGTGGTAACAGACTACGGCGAAGGAGACAGAACAGACT
TCGTTTTGAGCCCACGCGCCTACAAGAAGTTGGGACGAAACGATAAAGCTGCAG
CAGAGCTATTCAAATATGGTGTGGTTGACATTGAATACCGAAGGGTCCCTTGCAG
ATATGAAGGCTACAACATTGTCTTTAAGGTCCATGAACGAAGCAAGAATCCTGAA
TACTTTGCTGTTGTCATTCTCTATGTTAATGGTGCTTATGATGTAACTGCTGTTCAG
TTGTGGCAGGAAGATTGCCAAGAATGGACAGAAATGAGGAGGGTTTATGGGGCA
GTGTTTGATTATGCCAATCCACCAAGTGGTGAAATCAATTTGAGGTTCCAAGTGA
GTGGCAGTGCAGGTATCTATTGGGTGCAATCCCAGAATGCTATTCCTAGTGATTG
GACTGCTGGAGCTGCTTATGATTCACAGGTTCAGCTTACTTAAAAAATAAATAAA
TAAATAAATAAAATAAACAAAAGAGGAAAAACTTTTGGTATCTTATTGTTGAGAT
GCCAGGATCAAGATAACAAATCGATAGGCACTACTAGTATTCAATTGTTTACTCT
TACGGATGTTGATGTTAATGTTAGTAGTGTGTCCTCTTTGTGTTTAGGGACTAGAA
TAAATGAGGATTCATGTACTTTTCTTATGAAAAATTCATGGAATATGAATAATAT
AAAAGCATTAGCCTTTCTCCTTTA

Nucleotide

>AdEXLB-03



TTTAGCAGATTTTAGTTGTATTTTGAGAAACTCAGCTGTCAGGTGCGTAAAATGTT
GTGTTGGTTCTCTTCCATCTAGTTCAGTTCTTAGAGAGGAGCTTTTGCTATTTGGC
AGAGTTTGATTCTGGTTTGAGAGATGGGTCTTTGTGATGTCATTTGTGAAACGGAT
TGTCTCGAGACTGTTCTTTTTATACAAACTACAAATGTCTCTGTTCATGTTTTGGA
TAAAGATATTGTAAAAAAAAACATAAGGTGGCTGTCAATATGCATGTTAATGGTG
GTTGGGGTTCAGAAATGGATCAAAATAATCCCTCAAGATAATCATATCATATCAT
ATCAACTTTGCTATAGTCTACATGCATATGTACGTGTCACGGTTCCAATCCCTTTC
GAAAAGTGGACTAACACATTATAACACTACCCCTGGTTTTACCTTGACCCAAGCC
ACTATAAATATATGACCCTCCAATGTTTTGATTCATAACTCATTATTAACCCTTCT
ATCACTAATAGCTATTCGTTCTTGCTTCTCATATATACTTTATTTGCATTACCAAA
AATGGAACTTAGTTTAAAGCACCAAGTTGGGCTTATGTGTGTTATATTACTCTTAC
CTTCGCTATGTAGCTCACAGGATTCTTTCACTGATTCCAGAGCAACCTATTATGGC
AGCCCTGATTGCTATGGCAATCCAAGTACAATTAATTTATTTAGATAAAAATGCA
TTCTAATATGTTAATTTAGTTGAAGCAACGTTTATTTTAAATAAGGAAGAGTACC
ATTTTCTCAGTAGCAAGAGAAAATTTAAGAATTCTATTTTTGTGGAAGTGAAATG
TGTACTATGTAATGTCAGTGTTTGGCATAACATTATTATATTACTTTAGCAATCAT
TATATACATGTGATTACTCATTTGATTTATTTATAAATATAAATATATATTTATAG
GGGGAGCTTGTGGCTTTGGAGAATATGGAAGGACAGTCAATGATGGCAGTGTTG
CAGCGGTGTCTAGGCTATGGAGGAATGGAACTGGCTGTGGTGCATGCTACCAGGT

ACTCTTCTTTCTCTTTTTACTTAGAAAAAGTTGCTTTTTTCCATACATATTACAAAT
CTACTAGATATACAGAGAGAGAAATCAACATGTGTGAGTCTCTCTTTTTTATTTTI
TATTTTTTTTTTCTCTTGCAATGAATACACTCTGTATTTTATGCACAATTTGCTATT

TATGTATAAATATATTATTTCATTATTGAACTTGTAAATGTTTGTACCTGTAATTTC
ACGGTTTGAAAATCAGCCCGGTTTTTAACCTTGATTCACACAATATTTGATGTCCT
TAATTAGTTAGAATGATTCATGATATGCATATTTGTCCTTAGCCACCAAGTATTGA
ATGATTCAGGCAAGGTGCAAATTAGAGCAATACTGCGACGAGGAGGGAACCTAC
GTGGTGGTAACAGACTACGGCGAAGGAGACAGAACAGACTTCGTTTTGAGCCCA
CGCGCCTACAAGAAGTTGGGACGAAACGATAAAGCTGCAGCAGAGCTATTCAAA
TATGGTGTGGTTGACATTGAATACCGAAGGGTCCCTTGCAGATATGAAGGCTACA
ACATTGTCTTTAAGGTCCATGAACGAAGCAAGAATCCTGAATACTTTGCTGTTGT
CATTCTCTATGTTAATGGTGCTTATGATGTAACTGCTGTTCAGTTGTGGCAGGTAC
GTAATTACATATATGTTTTAATTTGGCTGCACCTATACTTGTTTTTCTTCACTAATG
TAGCGATATCTCTATGTTGAGATATGAGTTTTGTCATTCATAATATTAGTATTAGT
TAGTTATGATCCGGCTTCACCTCAAAACAAACTTATTATATTTAAAGTTTTTAGGT
TTTAAGTTTAAATCCATGTGTTTTGAAGCTAGATCTAAAATATATCTTTACTAGAT
ATATACTACAATCAGCCACTAGTATAAAATACATATAAAACCATATTTTTAGTAG
TTGATTTTAGTGTATACATAGTATTGCTGTTTAAAATACTTTTGGTTGATCGAGCA
TTCTAACTAATTGATATTATATAATTATTATTTGAAGATTATATAATAAATTGTAA
GAATTTTATATATAAATGTTTTACATCACAAATCACATTTTTGCATTGAAATTATT
CATTTTCATTGATTTATCGTAAATTATTCATTGAAATTAATTTCTAATTCTAAAATT
TAGCTAAACTATATGTAATAGTGTAATACTTAAACTCATGTATGATCTAAATGCC
GAGTTAACTTGGCTTGTCGTAATCATTTTTCAAATTATTATTGAATTGGAATTGAT
GTCTAAAAAATGGCCTAATAAAAAAAATCCTTACTTATGAGAATGCACCCATTAA
ACTACTAAACTTGTGTTCTTGCTATGATTTTAATTAATTTCTTGATTATGTGGTGG
AATGGAGCAGGAAGATTGCCAAGAATGGACAGAAATGAGGAGGGTTTATGGGGC
AGTGTTTGATTATGCCAATCCACCAAGTGGTGAAATCAATTTGAGGTTCCAAGTG
AGTGGCAGTGCAGGTATCTATTGGGTGCAATCCCAGAATGCTATTCCTAGTGATT



GGACTGCTGGAGCTGCTTATGATTCACAGGTTCAGCTTACTTAAAAAATAAATAA
ATAAATAAATAAAATAAACAAAAGAGGAAAAACTTTTGGTATCTTATTGTTGAGA
TGCCAGGATCAAGATAACAAATCGATAGGCACTACTAGTATTCAATTGTTTACTC
TTACGGATGTTGATGTTAATGTTAGTAGTGTGTCCTCTTTGTGTTTAGGGACTAGA
ATAAATGAGGATTCATGTACTTTTCTTATGAAAAATTCATGGAATATGAATAATA
TAAAAGCATTAGCCTTTCTCCTTTATTGCTGTTTTGCTGTAACAAATAAATAATTG
CCTTGATGTTGTTTTAAGTTAATTTGATATTGACAGGTAGGAAAGCTGGTAAAAT
ATTGGAGTTCATAAAGGGTAAATTTGTTCAACAGAAATGCTATTTGTGCAATCTTT
GAAATAGTGACCAAGTCTTACAAACTACAAATAGATTGTAATTTCTGAAAAATGA
AAATTTGTAAATTGTGGATTCATGACATCTGATGACAACAAATGGTAAAATCACA
AAAATTGCTGCATCAGCCATATTGTCTAAGCTATTTGTTCAATCAGATATGTACAT
AAAAGAAAAAAAGATCACTATCAAAATCAACTTTCAACTGTAATAAAATTTCAAT
AAGAAAGCTACGGTCACTTCTCTAGTCTATACTTCATTGATTATCCTAACTAGGCC
TTAAAATCAATACATCCTACCAGTGCATTCCATGGAACCACAATAGCAATTCTTC
CTCTTGATGTTCCCATGAGAGTCAAA






