IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015952733

Gene Model: XP_015952733.1
Description: AdEXLA-01
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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SEQUENCES

Peptide

>AdJEXLA-01

MAFFVCFSLLLLLLSSSATACDRCVHQSKASFFSKASALSSGACGYGELALSLSAGNL
AAAVPSIFRDGAACGACFQIRCKAPKLCTKSGTRVVLTDLNKDNKTDFVLSTRAFQS
LALKGKAQHLLNLGILDIEYKRVPCEYKNKNLAVRVEESSKKPNYLAIKFLYQGGQT
DIVAVDVATVGSSNWSFLSRNHGAVWDTSRVPEGALQLRLVVTAGFDGKWIWAQK
EVLPADWKNGVIYDSGVQITDIAQEGCATCDDGSWP

CDS (coding sequence)
>AdJEXLA-01

TTGTGTAGCCGCGGTGTTGTTGAATGTTGATGCTGACGTGGCTTATTCATTGATTC
CCTATAAAACAGAGTGTATGTTATCATCAATGAACACATTAAGAAATCGACATGG
CTTTCTTTGTTTGCTTCTCTCTGTTGTTGCTTCTTCTTTCATCATCTGCCACCGCTTG
TGATCGTTGTGTCCACCAATCCAAGGCCTCTTTTTTCTCCAAAGCCTCTGCTCTGT
CATCTGGGGCGTGTGGTTATGGTGAATTGGCACTGTCGTTAAGTGCTGGAAACCT
TGCAGCTGCTGTTCCTTCCATCTTCAGAGATGGTGCTGCTTGTGGTGCGTGTTTCC
AGATTAGATGCAAGGCCCCAAAGCTCTGCACAAAATCAGGAACCAGAGTGGTTC
TTACTGATCTTAACAAAGATAACAAAACTGATTTTGTTCTTAGCACCAGAGCCTTT
CAATCTTTGGCTCTCAAAGGAAAAGCTCAGCATCTTCTCAACCTTGGCATTCTTGA
CATTGAATACAAAAGGGTACCATGTGAGTACAAAAACAAGAACCTGGCTGTTCG
CGTTGAAGAATCAAGCAAGAAGCCAAATTACTTGGCTATTAAATTTTTGTATCAA
GGTGGTCAAACTGACATTGTAGCCGTTGATGTAGCTACGGTTGGGTCGTCAAATT
GGAGTTTCCTAAGCAGAAATCATGGGGCGGTGTGGGACACAAGCAGGGTTCCAG
AAGGGGCATTGCAGTTAAGGTTAGTTGTAACGGCAGGTTTTGATGGGAAGTGGAT
TTGGGCACAGAAAGAGGTTCTTCCGGCTGATTGGAAAAATGGTGTCATCTATGAT
TCTGGTGTTCAAATCACTGACATTGCTCAAGAAGGTTGTGCCACTTGCGATGATG
GTTCTTGGCCATGACATCAACAAATTAAATATTACATATTTCTCATCTATTCATAG
TTATAGAATACTAGTCAGTATATAGTTAGTTATATACTACACTAAGTTTCAATTTC
ATTCATTATTATTATTATGGTGGTATATTATATAGGACTATATATAATTATATACC
CTCTACCTTGAGAAATTAAATTGATAATAAAAATAGATTACCTTGGGAAACT

Nucleotide

>AdEXLA-01



TTATTGATGTATGAACATCTTTTAAGAGTTTTTCTTATCATTTTCTTAATAAAGTCA
GTGATCTATGTTTAAGTCCCTTATATTCTTACTGCTTAATAATTTACAATATCATCT
TTACATAAAAATATCTTTATTAAAATTACCCCCTTAAATAAATTAGTAAACGGTG
AGTAAAATAGGTGTAGATAAGAATTAAGAAACCACCAAGATATGTAGCTAAACA
TATTAGAAAGTCAAAAGTCAAAACGTTATTACTGCTACTATATTACGCGGTACTC
TACTCCACTCTAGGGCTCTAAGCAGTTAAAGAAACTGGATAACACAGCTGTTTAG
GATTGGCACATAGTACACCCCCACTAAGTCAGACACAGTTACCATTTTAGTCATA
TTTATTAATAAGTTTTGTATTTCATTTCTTATTATAGTGAATTAGGGAGATAAGAA
CCGAGTGAAATAAAAAAAAAGTCATAAAGTAAGTGTAACTATTTGTCTTTGATGG
TTTGTGTAGCCGCGGTGTTGTTGAATGTTGATGCTGACGTGGCTTATTCATTGATT
CCCTATAAAACAGAGTGTATGTTATCATCAATGAACACATTAAGAAATCGACATG
GCTTTCTTTGTTTGCTTCTCTCTGTTGTTGCTTCTTCTTTCATCATCTGCCACCGCTT
GTGATCGTTGTGTCCACCAATCCAAGGCCTCTTTTTTCTCCAAAGCCTCTGCTCTG
TCATGTGAGATTTCTACCCATCTATCACTTTCATTCATTCCATTTCCATCCATTTGT
GTTATTAATTCTTTGAATATATTATTGTTGCAGCTGGGGCGTGTGGTTATGGTGAA
TTGGCACTGTCGTTAAGTGCTGGAAACCTTGCAGCTGCTGTTCCTTCCATCTTCAG
AGATGGTGCTGCTTGTGGTGCGTGTTTCCAGATTAGATGCAAGGCCCCAAAGCTC
TGCACAAAATCAGGAACCAGAGTGGTTCTTACTGATCTTAACAAAGATAACAAA
ACTGATTTTGTTCTTAGCACCAGAGCCTTTCAATCTTTGGCTCTCAAAGGAAAAGC
TCAGCATCTTCTCAACCTTGGCATTCTTGACATTGAATACAAAAGGTATCAAAAT
AATTTTAATCATTTAATTTGTTGTTATTCTTCACAGATATTATATTAAATAATTTAA
TTAAATATTTTAAATTATTTAATAATTTAAATTATTATGTATAAGTTTGGATAAGA
TAATATTTTTTATTTTTTTCTTTTTGTTTTGGTATGTGAAATTGTGAATGTCCCCAG
TGCTCACCTACCGGGGCTGCTGGCACCGGCCCACCGCAAAAAGCGAACATCCATG
GTGGACCATAGTTTCAAAAATTATTTTATTCTAGTAACAGCAACGGTCTATGTCTC
TATGTTGCATTACATAATATTATATAATGCGGTGTATTGCGTATAGTATAAGATTT
GCTATGGACGTTCAAGCATCGTATAGATTTAGAAATATTTCAATTAAGTTTGACTT
AATTAAAATACTTACTTGTTTATTTATGGATGAATTTAATGGAGCAGGGTACCAT
GTGAGTACAAAAACAAGAACCTGGCTGTTCGCGTTGAAGAATCAAGCAAGAAGC
CAAATTACTTGGCTATTAAATTTTTGTATCAAGGTGGTCAAACTGACATTGTAGCC
GTTGATGTAGCTACGGTACGTTACATTACATGTTCATTAAAACATCAACTCACAC
ATGGTACTTCTTGTTCGGTTAGATATATAACTATTTAAGTGTCTGTAACGTAGGTT
GGGTCGTCAAATTGGAGTTTCCTAAGCAGAAATCATGGGGCGGTGTGGGACACA
AGCAGGGTTCCAGAAGGGGCATTGCAGTTAAGGTTAGTTGTAACGGCAGGTTTTG
ATGGGAAGTGGATTTGGGCACAGAAAGAGGTTCTTCCGGCTGATTGGAAAAATG
GTGTCATCTATGATTCTGGTGTTCAAATCACTGACATTGCTCAAGAAGGTTGTGCC
ACTTGCGATGATGGTTCTTGGCCATGACATCAACAAATTAAATATTACATATTTCT
CATCTATTCATAGTTATAGAATACTAGTCAGTATATAGTTAGTTATATACTACACT
AAGTTTCAATTTCATTCATTATTATTATTATGGTGGTATATTATATAGGACTATAT
ATAATTATATACCCTCTACCTTGAGAAATTAAATTGATAATAAAAATAGATTACC
TTGGGAAACTTCATCCTCTCTCTTTTATAGATACTCGTTTATGTGAAAAAAATTAC
CTTGAGAAAAATAGAAGTGCTAACATCAATCTCTATGTCATTGAGTAACTAATAT
ATTAAAATTTTAAATTTTAACTTAAGCCTTAAGGATTATTTGACAGCTAACAAGA
CATTCACACCACTTAGTGCGTTTACCAAAATGGTATTTTGTAGATCAATTTAATAA
TTTCCATCTTACAATAAAAGAATTTGAGTTATCAGGGACCAATACTTTTTATTAAA
AAATTCGCAATTATTAGTTTAAATATAAGCAAAACTAAGGGAAAAAATTGATACT
ACTTTTTAAATTTATCTCAATATATAAAGCTTTCTATACCATCAATTTATTAAAAT




TAAACTCTAAAAAAGTATTCCTCCAAGAGTAACTATTTCTACAAACTAATTATTA
CACTAAATAAAGATCTTTCACTATTAAAGAAAGACTATTAATCAACTTAGGTTGG
TCGAGTAGTCA



