
IDENTIFICATION 

Species: Arachis ipaensis 

Locus: XP_016181153 

Gene Model: XP_016181153.1 

Description: AipEXPA-26 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AipEXPA-26 

MAIIAASAISLLFIALNLCLRGTFADYGGGWQGGHATFYGGGDASGTMGGACGYGN

LYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEMRCNGDPKWCLPGAITVTATNFCPPNFA

LSNDNGGWCNPPLQHFDLAEPAFLQIAQYRAGIVPVSFRRVPCVKKGGIRFTVNGHS

YFNLVLITNVGGAGDIHSVSIKGSKTGWQTMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFQVTA

SDGRTVTSYNVAPSNWQFGQTFEGSQF 

CDS (coding sequence) 

>AipEXPA-26 

CAAGCCAAACCCTTTTGCTAAGCATTAAGCAACAAGCAACAAATAAAGCATCTCT

CTCTCTTTCTCTCACTCTCATATCCTAGATCCCCTTAGCTTTCTAGTAGCTAGCACC

ACACAACAATGGCAATTATAGCAGCCTCTGCCATCTCCCTTCTCTTCATTGCTCTC

AATCTATGCCTTAGAGGCACATTTGCTGACTATGGTGGAGGATGGCAAGGTGGCC

ATGCCACATTTTATGGTGGTGGAGATGCATCCGGCACAATGGGTGGTGCTTGTGG

CTATGGAAACTTGTATAGCCAAGGATATGGGACTAACACTGCAGCACTCAGCACT

GCTCTATTCAACAATGGCTTGAGCTGCGGGTCTTGCTATGAGATGAGGTGTAACG

GTGACCCCAAATGGTGCCTCCCCGGCGCCATCACGGTCACCGCCACGAACTTCTG

CCCACCTAACTTTGCCTTGTCTAATGACAATGGTGGCTGGTGCAACCCTCCCCTCC

AACACTTTGATCTTGCTGAGCCTGCTTTCCTTCAAATTGCTCAATACAGAGCCGGA

ATTGTCCCCGTTTCTTTCAGGAGAGTCCCCTGTGTCAAGAAAGGAGGAATAAGGT

TTACAGTGAATGGACACTCATACTTCAACCTGGTTCTGATCACAAATGTGGGCGG

AGCCGGAGACATTCACTCGGTGTCTATCAAGGGCTCGAAGACAGGGTGGCAAAC

CATGTCAAGGAACTGGGGCCAGAACTGGCAGAGCAACTCATACCTCAATGGCCA

GAGCCTCTCCTTCCAAGTCACAGCCAGTGATGGCAGAACAGTCACTAGCTACAAT

GTTGCTCCTTCCAATTGGCAATTTGGACAAACATTTGAGGGGTCACAGTTTTAGA

AACCCCCCAATTCAAACTTTGTTTGTGCATGTAATATAGTATTGCCATTTGCTTTT

TGCTTGTTGGAGTTGGGAGAGTGTGGGAGTTAAAAGAAAAGGAGAGGTAGAATT

AGGAGGGAGGAGTTAAAAGTTAAAAAGTAAAAAGGCCAACATGGTCTTTATGCT

GTGGTGGCTATATGGCACCCGCTAGGCCTAAATATATATAATATATAGTTGTTTTT

GTGTCACGGGATATATGATTAATATCTCATTGTCATTGATCATCATCTCCTAGTTG

TTATGTTATAGGTGATGGTGATCCCAAATTCTCAATAGCTTTGTATATTTGATCCC



CAAATGGTAGAAAAACTAAGTTGGGGGCGATTTGATTCAATATCATGCTGCTTTT

TGATTTGCAA 

Nucleotide 

>AipEXPA-26 

TCGACTGACTATAGACTAATTTTCTAAAAATTATGATTCTATTTAAAGGCTTATTG

TTGACTAATAAATTATTGTATATCCAAAAAAAAAAAAATTCAAACTTCAAAATAC

TTGTTTAAAAAAATAATTGAAGTAACCATTAAACAAATCTAAATTGATTAAAGAA

AAACCATATTACTATATTAGTACTGGTTTCATACATAAGCATATATATTAGTTAAT

TAAGAATATGAGAAAAGAAAAAACAAGAGGGGAAATGCATGTGCCATGTGGGG

CCGTAGATTAAGCAGTTGGTAGTGTAATAACCGAAACATGTGCATGTGCGCCTTG

ATTCTTGCAACTCTCGACGATGTGATGAATATGTGAATGAGAGAGCGAGTGAGAG

CGAGCGATTGAAACCCTTTCTTGGCTCATAACTTGTCTTTTCCAACCCCATATAAC

CCCACATACATAGTCCCTAATGCCCTTAACCTTATGCTAAGTTTTTCCTATATAAA

TACCAAGCCAAACCCTTTTGCTAAGCATTAAGCAACAAGCAACAAATAAAGCATC

TCTCTCTCTTTCTCTCACTCTCATATCCTAGATCCCCTTAGCTTTCTAGTAGCTAGC

ACCACACAACAATGGCAATTATAGCAGCCTCTGCCATCTCCCTTCTCTTCATTGCT

CTCAATCTATGCCTTAGAGGCACATTTGCTGACTATGGTGGAGGATGGCAAGGTG

GCCATGCCACATTTTATGGTGGTGGAGATGCATCCGGCACAATGGGTATGTTCAT

TAAGTGTTACTCTAGATAATCACACTATGGTTTTAAAATAACAATATGTTTAAAA

AAGATTAGTACATCAATATACTATTTAAATATATTAATTCTTTAATGCCTAGTTTC

ATCTAAATTGGTAATTATTGTTGAAAAAATACTATAACAACCATATTAAATATAC

GTAACAAAATCAATCACTATATCAGTTATTTGTACATAATATATTTAAAATACAA

CTTACACATTAAAAATAAATTAAACAACACTATGATTTTTTTTTTTTTTTGCATAC

ACTTATTATTGTGCCTAGCCTTTTTATTTGGACATATGGGGTCCCAAGGTGGTGCC

TTTTAAGGGTTTGAATCAAGCATTATTTACTATCTTAGACTTTCTTCTAACGAGAG

TTAATGATTGCAGGTGGTGCTTGTGGCTATGGAAACTTGTATAGCCAAGGATATG

GGACTAACACTGCAGCACTCAGCACTGCTCTATTCAACAATGGCTTGAGCTGCGG

GTCTTGCTATGAGATGAGGTGTAACGGTGACCCCAAATGGTGCCTCCCCGGCGCC

ATCACGGTCACCGCCACGAACTTCTGCCCACCTAACTTTGCCTTGTCTAATGACAA

TGGTGGCTGGTGCAACCCTCCCCTCCAACACTTTGATCTTGCTGAGCCTGCTTTCC

TTCAAATTGCTCAATACAGAGCCGGAATTGTCCCCGTTTCTTTCAGGAGGTAAATT

CCGATAACGGTCTCTCGACAGAAATACAAAAACTTTTAATTATTTTATCCAATGA

GTAAATCCTATAAAAATAATAGCTTCATCATAAATACCACATTGGATTTGCTTAA

CTAACCAATGTGGGACTTGTAACTTTTTTCTAGGCTCTTTTAGCTCTAAGTGTTGA

CTAGAATCATGCATTGACTTTTTTTTTGTGTGTGAAACAGAGTCCCCTGTGTCAAG

AAAGGAGGAATAAGGTTTACAGTGAATGGACACTCATACTTCAACCTGGTTCTGA

TCACAAATGTGGGCGGAGCCGGAGACATTCACTCGGTGTCTATCAAGGGCTCGAA

GACAGGGTGGCAAACCATGTCAAGGAACTGGGGCCAGAACTGGCAGAGCAACTC

ATACCTCAATGGCCAGAGCCTCTCCTTCCAAGTCACAGCCAGTGATGGCAGAACA

GTCACTAGCTACAATGTTGCTCCTTCCAATTGGCAATTTGGACAAACATTTGAGG

GGTCACAGTTTTAGAAACCCCCCAATTCAAACTTTGTTTGTGCATGTAATATAGTA

TTGCCATTTGCTTTTTGCTTGTTGGAGTTGGGAGAGTGTGGGAGTTAAAAGAAAA

GGAGAGGTAGAATTAGGAGGGAGGAGTTAAAAGTTAAAAAGTAAAAAGGCCAA

CATGGTCTTTATGCTGTGGTGGCTATATGGCACCCGCTAGGCCTAAATATATATA

ATATATAGTTGTTTTTGTGTCACGGGATATATGATTAATATCTCATTGTCATTGAT



CATCATCTCCTAGTTGTTATGTTATAGGTGATGGTGATCCCAAATTCTCAATAGCT

TTGTATATTTGATCCCCAAATGGTAGAAAAACTAAGTTGGGGGCGATTTGATTCA

ATATCATGCTGCTTTTTGATTTGCAAGTCTTGTCCCATTTTACTGTTTAATTGTTGC

ATACTACAGTAAATTTATAAATTAGAATCTTATTACAAATTAAATCCTCAATCCA

ACACATAACATTTTAAAGTACTAGTTGACCATCTTATTTTTTTTTCCTATAACATT

AAAAAGGGAACGGAGATAAAGTAGCATTAAACTTGAAGAATTCCAAGAAACAGA

GCAATTTCCGGTGGCATATGTTTGACTTGGACTATAAATGGAAACTATCAAGAGT

AGAAATGCATCGATTTCATATGGCTTCTATAAAATCTTTCTTCCCAAATCCCAATT

ATCAAGTAGAGTAATTTCATTTTAATTTTGTGAATCTGTCGGTCGTTATTTTGCGA

TAACTACCTTCCACCAAATACATTCATGCCATGTGAAACCTACTAGCACAAGATT

CTGTGAGAAAAGATAGTCGCTGAATGATTAAATTACGAGTTAGAAAAACATAAA

ATATTAAGTACCTACTTAACTTCACAAC 


