
IDENTIFICATION 

Species: Arachis duranensis 

Locus: XP_015935646 

Gene Model XP_015935646.1 

Description: AdEXPA-23 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AdEXPA-23 

MASNVVNIIGSLIISLMWMVEARIPGVYSGGAWQSAHATFYGGSDASGTMGGACGY

GNLYSQGYGVNTAALSTALFNSGLSCGACFEIKCANDRQWCHSGSPSIFITATNFCPP

NYALPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAYRRVPCRKHGGIRFTIN

GFRYFNLVLISNVAGAGDIVRTYVKGSRTGWMPMSRNWGQNWQSNAVLVGQALSF

RVTASDRRTSTSWNIAPSNWQFGQTFTGKNFRV 

CDS (coding sequence) 

>AdEXPA-23 

CCAACCCCTCAGTCCGTTACCATAAGTATTTCACACACTGCTCCCACATTTCTCCA

TCCACCTCTCGGTATCAAACATAATAATAAGTTACTAACATTGTAAACAAGAAAA

GAGGGGGTATGGCCAGCAATGTGGTCAACATTATTGGATCTCTCATCATCTCTCT

AATGTGGATGGTGGAGGCTAGAATCCCAGGAGTGTACTCCGGTGGTGCTTGGCAA

AGTGCTCATGCCACATTCTACGGAGGATCTGACGCTTCCGGCACCATGGGGGGAG

CATGTGGGTATGGGAACCTGTATAGCCAAGGATATGGAGTGAACACGGCGGCGC

TGAGCACGGCGCTCTTCAACAGCGGTCTAAGCTGCGGTGCCTGCTTTGAGATCAA

GTGTGCCAACGACAGGCAGTGGTGCCACTCCGGGAGCCCTTCCATATTCATAACC

GCAACAAACTTCTGTCCCCCAAACTACGCACTCCCAAGTGACAATGGTGGTTGGT

GCAACCCTCCCAGACCTCACTTCGATCTTGCCATGCCAATGTTCCTCAAGATCGCT

GAGTACCGTGCCGGCATCGTCCCCGTTGCCTATCGCCGGGTGCCATGTAGAAAGC

ATGGTGGGATCAGGTTCACAATTAACGGATTCCGTTACTTCAATTTGGTTTTGATC

AGCAACGTCGCGGGTGCAGGGGATATAGTGAGGACGTACGTGAAGGGCTCAAGA

ACCGGGTGGATGCCAATGAGCAGGAACTGGGGCCAGAACTGGCAGTCAAACGCG

GTCTTAGTGGGTCAAGCCTTGTCCTTCCGTGTCACCGCCAGTGACCGTCGCACCTC

CACCTCTTGGAACATTGCTCCCTCCAACTGGCAGTTCGGTCAAACTTTTACCGGAA

AGAATTTCCGGGTTTAACCTTATTAAGTCACCCGCTAATCACTCACACCCAATCAT

AATTATATATAGTGTTATATTTTTTTTACCCCATCATTATCACTATGATTATGATTA

TGCTCATGATTATATGAAATGGACAAGGCTATTATTTTTTTTGGCTTCCAACCAAT

TGTCTAATGTCAGTTTTTTATTATATTTTTTTACCCC 

Nucleotide 

>AdEXPA-23 



ACAATAACAATTTCTAGCTACTTCAACATTTCGCATTCCAAGAGCCTACTTATAAT

AAACTAAAGTTAGTGTGACAAATCACTCATTAGTGAATATTATAGTGTCTAAAGT

CTCAAGTTGAAGTTATATACGCTACTAATAGTACTTTGGTTTGGTTAGTAACTATA

ACATCGTAATTTATATTAGTTCGATTCTGTGGGCTCTTATGTCCATGGACTTAATT

GGATAATGAATTGAATTCGTCGCAAACTGTACGTCCTTTTCACATTATCTGTTATT

ATGGCCACGTATTCAGTTGATGGGAATGGGAGAATGGTGTCCCTCACTATCTCAA

CGACAAAAATAAAAATAATTAAAGAGAGAAATGAGAAATGTAATATATTTGTGG

AGCCCACAATGAAACGGAGTAGGGTGTGAAATGAAACACAATTGGAAAGTGTAA

TGTGGAAATTCCAGATGGTGCCCCTGTATCACTGTAGAGTGTGTAACTATAACTA

ACCCCAACCCCTCAGTCCGTTACCATAAGTATTTCACACACTGCTCCCACATTTCT

CCATCCACCTCTCGGTATCAAACATAATAATAAGTTACTAACATTGTAAACAAGA

AAAGAGGGGGTATGGCCAGCAATGTGGTCAACATTATTGGATCTCTCATCATCTC

TCTAATGTGGATGGTGGAGGCTAGAATCCCAGGAGTGTACTCCGGTGGTGCTTGG

CAAAGTGCTCATGCCACATTCTACGGAGGATCTGACGCTTCCGGCACCATGGGTA

TGTAACATTATTCTCTACTTAATTTTGAGTTTGATAGTTTATAATAAGTGTATGTA

TGTATGTGTGGGTGTGTAGGGGGAGCATGTGGGTATGGGAACCTGTATAGCCAAG

GATATGGAGTGAACACGGCGGCGCTGAGCACGGCGCTCTTCAACAGCGGTCTAA

GCTGCGGTGCCTGCTTTGAGATCAAGTGTGCCAACGACAGGCAGTGGTGCCACTC

CGGGAGCCCTTCCATATTCATAACCGCAACAAACTTCTGTCCCCCAAACTACGCA

CTCCCAAGTGACAATGGTGGTTGGTGCAACCCTCCCAGACCTCACTTCGATCTTG

CCATGCCAATGTTCCTCAAGATCGCTGAGTACCGTGCCGGCATCGTCCCCGTTGC

CTATCGCCGGTACCATTTTCCTTCCTTCCCTCGTTATATAATGCAGCTACTCAACA

TAACACCACCTATTCATTATCATTTAATTACTTTTATATTTGTTTAAAACTCAAAA

CTCAGGTGCAAATAACTTTCGATAAAATTAATAGTTGAGACGACAAATTTAACTA

ATATTATCAACATTGCTTCCACATTTTTTAAAACTATGTAGTGGAAGATAAAGGCT

ATTGCTACTGCATTTTCCTTTGCAACATTAACATTGTTTACTAATTAAAATGAGCG

AAAATAAAAGAACACTAGTCATACGTAGGTCTTAATAAAAGTAGATAAAGGTAA

AGTATAGGCACGAAACAGCGTGTTCATGGAAAAAAGGAGGAATCTCGGCACTGT

GTGTGTAAGGTCTTTTTGACTTTTAGTAGCAGATTTGGTGGGGGGTGAAGTGGAC

CCTATTTATTGCTTTTTTTATTTTCTGTAGGTGAAAACTTATATAATTTAATAAATA

ATTATCAATTTTATATTTTAACAAATGTACTTAATTGTTTCTTTCTCTCTGTATGTT

CCCCAACGTGATTAGTGATGGTGATGCATTGGTAATTTGCGCAGGGTGCCATGTA

GAAAGCATGGTGGGATCAGGTTCACAATTAACGGATTCCGTTACTTCAATTTGGT

TTTGATCAGCAACGTCGCGGGTGCAGGGGATATAGTGAGGACGTACGTGAAGGG

CTCAAGAACCGGGTGGATGCCAATGAGCAGGAACTGGGGCCAGAACTGGCAGTC

AAACGCGGTCTTAGTGGGTCAAGCCTTGTCCTTCCGTGTCACCGCCAGTGACCGT

CGCACCTCCACCTCTTGGAACATTGCTCCCTCCAACTGGCAGTTCGGTCAAACTTT

TACCGGAAAGAATTTCCGGGTTTAACCTTATTAAGTCACCCGCTAATCACTCACA

CCCAATCATAATTATATATAGTGTTATATTTTTTTTACCCCATCATTATCACTATGA

TTATGATTATGCTCATGATTATATGAAATGGACAAGGCTATTATTTTTTTTGGCTT

CCAACCAATTGTCTAATGTCAGTTTTTTATTATATTTTTTTACCCCCCTTCTGGCGC

CCATTTTGATAGCGATTAGAATGCTGGATTTTATTTTTGACTGAATGTTTTGGAGA

CTGTGAAAGGGGGAGTGAGTGAGTGACAGCAGGTTGTGACTTGTTGACTTTTGTG

TCCTTTTTGGGTGGGTGGGTTTGATATGATATCGCTATATAATTTTAATTTGGGGT

GCGTGCATGAGTTTGTACTCTTTTATCAGTTTGTGTGTTAGATTTTAGAGTGAAGG

GGGGGAACGGAAGAGGAGTAAGGAATGCTGAAGCGGCCAAGCAAAGTAGCAGC

CCGCGGCAAAATTAGAAATGGGATGGTGTTATGTTGTTATGTCATTATGTATCTA



AGGGAGTGTGTTGTCGTTAACTTGTATACGCTGGAATCAGAAAATGTATTTTGTT

GGTTTGTGTTTCATTCATTCTACTACATGCAATTACGTTGTTTTCTTTTGGGAGGG

ATGTGTAATGATTTAAATTGCAGTTAGTGCAAAACTACTACTCCACA 




