IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016174662

Gene Model: XP_016174662.1
Description: AipEXLB-01
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis

GENE STRUCTURE

AIpEXLE-01

T L L 1 1 L 1
b Sielibp 10NNbp 1 500ibp 2000bp 150ibp KL

Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

AIpEXLE-01

Ty L L 1 1 L 1
by Sixibp 103y 1500y 2000bp 15(dibp KT

Legend:
CDs M upstreamy downstream = Intron

SEQUENCES
Peptide
>AipEXLB-01

MELKHQLGLLCVILLLPALSIATNNDYCPWNSYKNSRASYYGTRDGYGTPSGACGFG
EYGRMDNDGKVAAVSGLWKGGSGCGACYQVKCKVPTLCNVNGVTVVATDYGEG
DRTDFILSPRAFESLGVSLNASEELKKYGTLDIAYKRVPCNGKIVIKIHESSSNPGYFA
MVLLSHGGLYDVTSVEFWEDSRKQWTPLRRAYGAVFDYANPPRGPLFLRFQDTGCH
GAYSQELNKPIPANWQPKMIFTF

CDS (coding sequence)
>AipEXLB-01

AACCTTCTTTCAATAATATTTGTTATTAGTTAATTATATACCTTCACATACTTTGGT
TTATTGCATTTACTTACTACATTTCTTACCTCTTTAGATATGGAGCTTAAGCACCA
ACTTGGTCTTCTTTGCGTTATATTGCTTTTACCAGCACTAAGCATCGCCACTAATA
ATGACTATTGCCCTTGGAATTCTTATAAGAACTCTAGGGCATCCTATTATGGTACC
CGTGATGGTTATGGGACTCCAAGTGGAGCATGTGGATTTGGCGAATATGGAAGG
ATGGACAATGATGGCAAGGTTGCAGCGGTATCTGGGCTATGGAAAGGTGGAAGT
GGCTGCGGTGCATGCTATCAGGTTAAATGTAAAGTACCAACATTGTGCAATGTCA
ACGGGGTAACCGTGGTGGCAACAGATTATGGTGAGGGAGACAGAACAGATTTCA
TACTGAGCCCACGCGCTTTTGAGAGTTTGGGTGTGAGTCTTAATGCATCTGAAGA
GCTCAAAAAGTACGGTACTCTTGATATTGCATACAAGAGAGTTCCTTGCAATGGC
AAGATTGTTATTAAGATCCACGAAAGTAGCAGCAACCCTGGATACTTTGCTATGG
TGCTTCTCAGCCATGGTGGATTATACGATGTCACTAGTGTTGAATTCTGGGAGGA
TTCACGCAAACAATGGACTCCATTGCGGAGAGCTTATGGGGCAGTGTTTGACTAT
GCTAACCCACCAAGGGGTCCACTCTTCTTGAGGTTCCAAGATACCGGTTGTCATG
GAGCTTATTCGCAAGAACTAAATAAACCTATCCCTGCTAATTGGCAGCCGAAAAT
GATTTTTACCTTTTGACAATGGACTTCAGCTTTAATAATTAATACTTAAAACTTCA
TACTTTGGGCCTGGAATCATATAATATATCATAAATAAATAAATAGCCACTCTTA
TTCAGATGAAATTCTGATCTGGTTCTACGAATAATGGTGAGAGTGTCTGCGTGGT
GTGTGTATTGCTGGGTGAATTTGTTTTTGTATGTTAGTCTTCGTGGAGACTACAAT
AATATGTATTCTTGTACCTGTGAAATAAATTGTCAACAATAAATTAAATACATAC
TGTC

Nucleotide



>AipEXLB-01

TTGAAGTAAAATGAGGGTGCTTTGATGCTGAATTAGATGAATTGAGTTAGCTTCA
TATGTGCATTACATTGATTAAAGGGTAGCTGCTCAAGATGCAGAGACAGTAACAT
CCCTAACCAACTAACACGCTAATAAGGTACTCTAACTAACTAAACAGTTATACAC
TAAGTTAGTAAGTTCTTGCACAACTTCTTTCTTGTTGTCTTCTATCTTTTTTCTTCCT
TTAATATTTTTGCTAGAAAGTTACTTCTAGTTTATAACATAAATCATTTTAGAAGT
ATTAAGAGTTGAAACTTACCTCGAGATCAAGCAAGTGTAAAAAATAGATTATTAT
CCTATTAAGCCGAAGATCTAATCTGAATCTAATTCAATTCAATATATTTGATAAAT
TCATTATTTTAAGTTTTCGAGCTAAAAATAGTTGGATCCGAAAATAATTTTTCAAA
ATTGTGTTAATAAAACATGAACTCTCCTAATTATTATTATTGGCCAAACAACAGG
ACAGTATGTATTTAATTTATTGTTGACAATTTATTTCACAGGTACAAGAATACATA
TTATTGTAGTCTCCACGAAGACTAACATACAAAAACAAATTCACCCAGCAATACA
CACACCACGCAGACACTCTCACCATTATTCGTAGAACCAGATCAGAATTTCATCT
GAATAAGAGTGGCTATTTATTTATTTATGATATATTATATGATTCCAGGCCCAAAG
TATGAAGTTTTAAGTATTAATTATTAAAGCTGAAGTCCATTGTCAAAAGGTAAAA
ATCATTTTCGGCTGCCAATTAGCAGGGATAGGTTTATTTAGTTCTTGCGAATAAGC
TCCATGACAACCGGTATCTTGGAACCTCAAGAAGAGTGGACCCCTTGGTGGGTTA
GCATAGTCAAACACTGCCCCATAAGCTCTCCGCAATGGAGTCCATTGTTTGCGTG
AATCCTGCAATATTAGAGAGGTGGAATATAATATAAATATGTAATTATATTGATG
TTATAGCTCCAACATTGAAAATAACTTAATAATCAAGTTATGTAACTAGCTAAGC
CAATAAGTTATTAGAATCTCATTATTAATTTTGGTTTCAACATAACAGCCAACTTA
TTTAGTTTTCAACCAATTAACTATATGTATGTACCTCCCAGAATTCAACACTAGTG
ACATCGTATAATCCACCATGGCTGAGAAGCACCATAGCAAAGTATCCAGGGTTGC
TGCTACTTTCGTGGATCTTAATAACAATCTTGCCATTGCAAGGAACTCTCTTGTAT
GCAATATCAAGAGTACCGTACTTTTTGAGCTCTTCAGATGCATTAAGACTCACAC
CCAAACTCTCAAAAGCGCGTGGGCTCAGTATGAAATCTGTTCTGTCTCCCTCACC
ATAATCTGTTGCCACCACGGTTACCCCGTTGACATTGCACAATGTTGGTACTTTAC
ATTTAACCTGAATTACCATTATTTATTATTTTATATTATATTTGAAAAATAAACAA
GTGTGAAAAAGATGACATAGAAAACTCATTATATATTCTTACAATTTTATTATAT
ACATACAATTATATACATATATGATACAAATAAGAGGTACATCAAAGATAAAATT
TATTTCATTCTTTGTTAAAAGATAAAATTTACAGAAACGAGTCCAGACTCTTCAA
AAACCTTAAATTTGCCTCCTCTCTAACATCCTTTTAAACCAAATCTAGAACACTAA
CCTGAGGATTATTATAACGAGGAGTTGAGAGGGAAACGTACCTGATAGCATGCA
CCGCAGCCACTTCCACCTTTCCATAGCCCAGATACCGCTGCAACCTTGCCATCATT
GTCCATCCTTCCATATTCGCCAAATCCACATGCTCCACCTAAATATATAGGAGAG
ACCGTGCATGATCAAAAAATAAGTTCATAAAATATATTCTTAGAGAAAAGGAAA
AAGATACCATATATTAGTTATAATTACCATGGTCATGATCACTAGTGAAACTAAA
CATGAAAAATGTGTAAAAGGAAAACATACATTCGTATAAAGTATAACAAAATTA
TTTTTAAAAAAATAACTCAAAATGAATATTTTTATTTGTATTTGTTTTGCATTTGA
GGCAACACTCATAAATTTATGTTTTTTTATAGTTTTAAAAATCAGATCGAGTTAGC
TGATTTAGCTGATACAATTGGGTTAATCGAAAATCAGTCACTAGACCAGTTTGAT
TCATGTAAATTGGTAATAAATCGATTAAAAAATTTAAAAAAGACAATCAAAAAG
TGAGTTAACCGATGGGAGTTATGTGATTTTTTAATAATTAACTAATTTAAAATAAT
AAAATATAAATTTTTTTTTATCAGAACAGAACCTTGTTTTTTTATTAAAAGGGTTG
ACCTCTCCTAGCATGCACTCCTCAAAATATATTGCATGATATGTGTAAATTAATTA
AAGGAGGGTAATAACATACTTGGAGTCCCATAACCATCACGGGTACCATAATAG




GATGCCCTAGAGTTCTTATAAGAATTCCAAGGGCAATAGTCATTATTAGTGGCGA
TGCTTAGTGCTGGTAAAAGCAATATAACGCAAAGAAGACCAAGTTGGTGCTTAA
GCTCCATATCTAAAGAGGTAAGAAATGTAGTAAGTAAATGCAATAAACCAAAGT
ATGTGAAGGTATATAATTAACTAATAACAAATATTATTGAAAGAAGGTTTTGTGA
GATTACAAGGATAGATAGTTGTCATATTTATAGTGCTGCCTTAGGTATAGATACC
AGTGGTACGGTAGTGTATGAGGCCAATTGGGACCATAGGAATAATACGTTTTAAG
ATTGGATTGGTGATGTGGACCAGTAAGCATTGACCTTAACTAACCCAGGGAATAA
GTTTCGTTATAATATCCGTACTGAAATACTACAAGAAAGAACCAAGTTTGTTTAT
AGCGCATGGTATACCATGCACGAAGGAAATAATAAAGTGGCGGACAACTTGAGA
AGTGAAGGGAATCTTGAGAAATGAAAAAGAATCAATTCTTATGGTAATATTTTAG
GGAGCCACTCACAAACACGTATAAAACNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNN





