
IDENTIFICATION 

Species: Olea europaea 

Locus: Oeu011415 

Gene Model: Oeu011415.1 

Description: OeuEXPA-17 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05244  

EXTERNAL RESOURCES 

http://olivegenome.org/ 

https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T05244
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>OeuEXPA-17 

MASMELLLYIASILCFLTATHARIPGVYTGGTWEGAHATFYGGSDASGTMGGACGY

GNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCAADQAPKWCNAGSPTILVTATNF

CPPNFALPNDNGGWCNPPRTHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVNFRRVPCRKQGGIRF

TINGFRYFNLVLITNVAGAGDIVRLSIKGTNTQWMPMSRNWGQNWQSNSVLVGQAL

SFRVTASDRRSSTSWNIAPASWQFGQTFTGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>OeuEXPA-17 

ATGGCATCAATGGAGTTATTGCTCTACATTGCTAGCATCCTCTGTTTTCTTACAGC

TACTCACGCCAGAATCCCCGGGGTTTACACCGGCGGCACCTGGGAAGGTGCCCAC

GCCACGTTTTATGGCGGCAGCGACGCTTCCGGAACCATGGGTGGTGCTTGTGGGT

ATGGGAATCTGTACAGTCAAGGGTACGGAGTGAACACTGCAGCACTAAGCACAG

CGCTATTCAACAATGGTTTGAGCTGTGGAGCCTGCTTTGAGATAAAATGTGCTGC

GGACCAGGCACCCAAATGGTGCAACGCCGGCAGCCCCACAATTTTGGTAACTGCC

ACAAACTTCTGCCCACCAAACTTTGCTTTGCCTAATGACAATGGCGGATGGTGCA

ACCCTCCTAGAACCCACTTCGACCTTGCCATGCCAATGTTCCTAAAGATCGCTGA

ATATCGTGCCGGCATTGTCCCTGTTAACTTCCGACGGGTACCATGTAGAAAGCAA

GGGGGGATCAGATTCACAATCAATGGTTTTCGTTACTTCAACTTGGTTTTGATCAC

TAATGTAGCGGGTGCAGGAGATATCGTGAGGCTTAGCATCAAAGGTACAAACAC

TCAATGGATGCCGATGAGTCGCAATTGGGGACAAAACTGGCAATCCAATTCAGTC

CTCGTGGGTCAAGCCTTGTCTTTCAGGGTCACGGCTAGTGATCGTCGCTCGTCTAC

CTCATGGAACATTGCACCAGCCAGTTGGCAATTTGGACAGACCTTCACTGGCAAG

AATTTCAGGGTTTAA 

Nucleotide 

>OeuEXPA-17 

ATGGCATCAATGGAGTTATTGCTCTACATTGCTAGCATCCTCTGTTTTCTTACAGC

TACTCACGCCAGAATCCCCGGGGTTTACACCGGCGGCACCTGGGAAGGTGCCCAC

GCCACGTTTTATGGCGGCAGCGACGCTTCCGGAACCATGGGTACCCACTTATTCC

CTGCAACCCTTCTCACTCCACACACATTCACAAATTTGTAGGTCAAGTTGCATTTT

CCTCTGTTTTCTGATTTCTTGCACTCTACCTTTATTTTTCTCTTTATTTACATGAACC



ATGGGTGCCCACTTATTCCCTGCAACTCTTCTCACTCCATACACATTCACAAATTT

GTAGCTCAAGTTGCATTTTCCTCTGTTCTCTGATTTCTTGCACTCTGCCTTTATTTA

CATATTTTGACAAAAATCTGCTAACTGAATTTACCGATTAACGTTAAATCTCTTCA

TCTACACCTTTTTTACTGATTAAACATAAATTTCTTGCTGATATATTTTTTCAGGTG

GTGCTTGTGGGTATGGGAATCTGTACAGTCAAGGGTACGGAGTGAACACTGCAGC

ACTAAGCACAGCGCTATTCAACAATGGTTTGAGCTGTGGAGCCTGCTTTGAGATA

AAATGTGCTGCGGACCAGGCACCCAAATGGTGCAACGCCGGCAGCCCCACAATT

TTGGTAACTGCCACAAACTTCTGCCCACCAAACTTTGCTTTGCCTAATGACAATGG

CGGATGGTGCAACCCTCCTAGAACCCACTTCGACCTTGCCATGCCAATGTTCCTA

AAGATCGCTGAATATCGTGCCGGCATTGTCCCTGTTAACTTCCGACGGTAAGGTT

CCAAAAACCTTTCAAGTCCCATTGTGCTTATAAATTAATCAAACTTACTTTAAGTT

ACTTAATGGTTACATTATTTTCATTATCTTGTTGGGATCTTGGATTTTTTTTGACTG

AACTTTTCGGTGCTAGTTGTGTGCGAATCTGCTGAGGTTTTGGGGTCATTTAACGA

ACCATGGCTAACAGAATCCATATTATCCTCTTTGTTGTTTCTCTCTTTTTCGGTGGT

TTAGTTTATTAGATATTGTTGTGAAATGACGATTTTGTCCACTTATGCGAAAGTTC

TAGTTATCTTCATTTCTGACGCACTGAGGACACATATCCTGAAATTAATTTCTCGA

TTACATCGAGGCGTGTTTGAGCCCTTTCTTTTTGTTCGGGGGAAACTGGTTTTTTA

TGACTGTTTTTTTTTTTTTTTGGGGAAATTTATAGTTAAAAGTTAGTAAAATATAC

ATGTAAAATTATTTTATTAAAAAATGTATAATTAAAAATAAATTTTTAAAAATTA

AAAAGGGTTCGGACAGTGGCTTAAATACCCTTGTGATTTCCTTTCATTAGCACCA

CCACTTCTGCAGTATTACGGTGGCAGTGTTTGGTGGCCTACCGCGTTAAATTTGCC

AACCAAAACCGCGTTTTCATCCCATGTCATTTTCATTGGACAGAGGTATTGTAGG

ATGTGTCGGGGTTAAATATGGAAATGACTTTTGAATGATTTTGGAGGGTATTGTA

GTAAAATAACATGCTACAATTTGCCGGGCAATCAGGGTAGGACTGTGCTAAGAA

AGTAAATTGACGTGTCTATTGTTGTTCACGCGCCTTTGGGCCCACCACTTCCGTTA

AAAGCGGCGCCGTTTAGGTGGTCCACTGTACCGGAAATACCCGCCAATTGCACTA

TCTGATCTTTTTAGCTCTTTGCTTTTCACTTAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGC

ATTAACCCCCCCCCTTTTTTAAACATTTGGCAGGGTACCATGTAGAAAGCAAGGG

GGGATCAGATTCACAATCAATGGTTTTCGTTACTTCAACTTGGTTTTGATCACTAA

TGTAGCGGGTGCAGGAGATATCGTGAGGCTTAGCATCAAAGGTACAAACACTCA

ATGGATGCCGATGAGTCGCAATTGGGGACAAAACTGGCAATCCAATTCAGTCCTC

GTGGGTCAAGCCTTGTCTTTCAGGGTCACGGCTAGTGATCGTCGCTCGTCTACCTC

ATGGAACATTGCACCAGCCAGTTGGCAATTTGGACAGACCTTCACTGGCAAGAAT

TTCAGGGTTTAA 




