
IDENTIFICATION 

Species: Phaseolus vulgaris 

Locus: Phvul.002G083600 

Gene Model: Phvul.002G083600.1.p 

Description: PvEXPA-05 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1  
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T03093  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.pulsedb.org/organism/636  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T03093
https://www.pulsedb.org/organism/636


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PvEXPA-05 

MAQFFLLISVGLLLTMFSSAYGYGYGGGWVNAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL

YSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEIRCVSDHRWCLSGSILVTATNFCPPNNALP

NNAGGWCNPPLHHFDLSQPVFLRIAQYKAGIVPVSYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFN

LVLITNVGGAGDVHAVAIKGSRTGWMPMSRNWGQNWQSNNYLNGQGLSFKVTTSD

GHTVVSYNAAPAGWSFGQTYTGAQFR* 

CDS (coding sequence) 

>PvEXPA-05 

ATGGCTCAATTTTTTTTGCTGATCTCGGTGGGGCTCCTTCTCACAATGTTCTCCTCT

GCCTACGGCTATGGCTATGGTGGAGGCTGGGTTAATGCACACGCTACCTTCTATG

GAGGGAGTGATGCATCTGGAACAATGGGCGGGGCTTGTGGTTATGGGAATCTCTA

CAGCCAGGGGTATGGAACAAATACTGCTGCTTTAAGCACTGCTCTGTTCAACAAT

GGTCTGAGCTGTGGTTCATGCTATGAGATAAGGTGTGTGAGTGACCACAGGTGGT

GCCTTTCTGGCTCTATTTTGGTCACAGCAACCAATTTCTGTCCTCCAAACAATGCC

TTACCCAACAATGCAGGAGGGTGGTGCAACCCTCCTCTGCACCATTTTGACCTCT

CTCAACCTGTCTTCCTGCGCATTGCACAATACAAAGCTGGAATTGTGCCTGTGTCC

TACAGAAGGGTGCCCTGCAGAAGAAGGGGGGGCATAAGGTTCACAATCAATGGT

CACTCCTACTTCAACCTGGTCCTCATAACAAACGTAGGAGGTGCTGGGGATGTGC

ATGCTGTGGCCATCAAAGGGTCCAGAACTGGATGGATGCCAATGTCCAGGAACT

GGGGTCAGAACTGGCAGAGCAACAACTATCTCAATGGCCAAGGCCTCTCCTTTAA

GGTCACAACCAGTGATGGCCACACAGTGGTGTCCTACAATGCTGCCCCAGCTGGG

TGGTCCTTTGGCCAAACATACACTGGTGCTCAATTCCGCTAG 

Nucleotide 

>PvEXPA-05 

CAACACTTTTAAAAGCGTTAGTTAAAGCTATGGCTGACCCTATTGCTTATGCCTAT

AAATTGAGTGCCACACCCCTTCACTTTTCCTTCACTCATCCACATTCCAATTCAAG

CTTCTCTTTCAAAGTAATTGCAAATTTGCATTGCATCATGTCAAGTATTTGGTGCA

CATTTCTGGCTAAATGTTGCATGCAATTTCAGAGAAGCATTACTAGAAGGAGATG

AAATGACTAATTGTTTTGTTTTGGATTTGTTCAGGAAAATGGCTCAATTTTTTTTG

CTGATCTCGGTGGGGCTCCTTCTCACAATGTTCTCCTCTGCCTACGGCTATGGCTA



TGGTGGAGGCTGGGTTAATGCACACGCTACCTTCTATGGAGGGAGTGATGCATCT

GGAACAATGGGTATGTAGAAAGTTAAAGCATTATGAAAAAGATCCATTTTTTTTT

GTGGGGGATGGGTGGAATTTGAAATTTGTTAACTATTTAAGGCCTAATGAAGTAA

CTCTTTTGACTGATCTGTTTGGTAATGAAATTGGTGTAGGCGGGGCTTGTGGTTAT

GGGAATCTCTACAGCCAGGGGTATGGAACAAATACTGCTGCTTTAAGCACTGCTC

TGTTCAACAATGGTCTGAGCTGTGGTTCATGCTATGAGATAAGGTGTGTGAGTGA

CCACAGGTGGTGCCTTTCTGGCTCTATTTTGGTCACAGCAACCAATTTCTGTCCTC

CAAACAATGCCTTACCCAACAATGCAGGAGGGTGGTGCAACCCTCCTCTGCACCA

TTTTGACCTCTCTCAACCTGTCTTCCTGCGCATTGCACAATACAAAGCTGGAATTG

TGCCTGTGTCCTACAGAAGGTAATAGCAATTGTCTCCATTTTTTGTTCTTTGTAGT

TTTAGCAACTCAACCTACTTTGCCCTCCTGTCACCTTCAACTTTTCAAAAAGGAGT

TTTTCTTCAACTTTTTTTTAACTCAAGTTCTTGGAAGTGTCCCTGCTTTCTCTTTCC

AAGTGGTAAATGACCAAACCACTTTCTTCTTAAAGTTGGCAACTTTACAGTGAAA

TTACTGTTTTCCACCTAATGGGTTAATGTTTAAATTTTTAAGAAATCTGATTTCTGT

GTACTATATAGAAATAACACAAATTATGCTATTGGGTACGGTTTAGTTTATTCCAC

AGAGGCAACAAGAGTAGCATGGTTAATTTTTCTTTGTGTGGATTTTGTGTAGGGT

GCCCTGCAGAAGAAGGGGGGGCATAAGGTTCACAATCAATGGTCACTCCTACTTC

AACCTGGTCCTCATAACAAACGTAGGAGGTGCTGGGGATGTGCATGCTGTGGCCA

TCAAAGGGTCCAGAACTGGATGGATGCCAATGTCCAGGAACTGGGGTCAGAACT

GGCAGAGCAACAACTATCTCAATGGCCAAGGCCTCTCCTTTAAGGTCACAACCAG

TGATGGCCACACAGTGGTGTCCTACAATGCTGCCCCAGCTGGGTGGTCCTTTGGC

CAAACATACACTGGTGCTCAATTCCGCTAGGAACCATAATCATTCACAAGACCAA

GTTCCAAATATTTAGATACACCACTATATATAAGAGTATATGTTTCTATAATTTCT

CAGTTTAAGTGTTAGTATAACTCAATAGTATACTAGGGTATTACATAGTATGCTA

CTTGGTGGAGGGGTGGGTGGGACAATTGGCATTCTTGGGATCATAAAATGGTTAA

GGCTTATTTTAAGCTGGCTCTTAATCATAAGGGGTTCCCCATTCTTAGGGTCTTTT

TTACTATTGGGGTATTTTTTTTTTTTCATTTTTGAAAGCCTTTTCAACCTTTCTGCA

GCTGAAAGCTAGCAGAGATGGAGTTTTTTATATATATTTTATGTAACCTACTAAAT

TGGAGGAGGTGGACTATGTTGTACCACCCGCCATTAGTATTTTTTACACCATTGTG

ATTTTCAGAAACATTGTTGCTTACTCATAATGTTGTAAGCACCCTTGGTTTCAAGT

ATATGTATTTGTTGTATCCAACTTTCATAGTGTTTTAGTATGTCTTTGGTCTTTGGT

TGTATTGAACTTTCAAAGTGTAAATTTCACTATTTCTACATGTATGGAAGGTTGCT

GTAATT 




