IDENTIFICATION

Species: Amaranthus hypochondriacus
Locus: AH005036

Gene Model: AH005036-RA
Description: AhyEXPA-03

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_ 1

EXTERNAL RESOURCES
https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus
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Superfanilies PLNO0OOS50

-+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisional 32-236 1.02e-119
SEQUENCES

Peptide

>AhyEXPA-03

MVDVKILLVGVFSIFSFAEAYGRYGGYGGGGWINAHATFYGGGDASGTMGGACGY
GNLYSQGYGTNTAALSTALFDNGLACGSCYQIMCTNDPKWCLPGTITVTATNFCPPG
GCCDPPLHHFDLSQPIFQHIAQYRAGIIPVLYRRFTINGHSYFNLVLITNVAGAGDVHA
VAIKGSRTGWQAMSRNWGQNWQSNNYLNGQSLSFKVTTSDGRTVVSYNVAPPNWS
FGQTYTGAQFR*

CDS (coding sequence)
>AhyEXPA-03

ATGGTTGATGTTAAAATCTTGTTAGTGGGTGTTTTTTCTATATTCTCTTTTGCTGAA
GCATATGGTAGATATGGTGGTTATGGTGGTGGAGGGTGGATTAATGCCCATGCTA
CTTTTTATGGTGGTGGTGATGCTTCTGGCACTATGGGAGGAGCATGTGGGTATGG
AAATCTATACAGTCAAGGATATGGTACAAACACAGCAGCATTAAGCACAGCATT
GTTCGACAATGGATTGGCGTGTGGATCATGCTACCAAATAATGTGCACAAATGAC
CCAAAATGGTGTCTTCCTGGCACAATTACAGTCACTGCTACTAATTTCTGCCCACC
AGGAGGTTGTTGTGATCCTCCCCTTCATCATTTTGATCTTTCTCAGCCTATTTTTCA
ACACATTGCTCAGTACAGAGCTGGAATCATCCCTGTTCTTTACCGCAGATTTACA
ATCAACGGACACTCCTATTTCAACTTGGTTTTGATCACCAACGTTGCAGGTGCAG
GAGATGTCCATGCAGTTGCAATCAAAGGGTCAAGAACAGGTTGGCAAGCCATGT
CAAGAAATTGGGGGCAAAATTGGCAAAGTAACAATTATCTTAACGGACAATCCC
TATCTTTTAAGGTCACCACCAGTGATGGTCGTACTGTTGTGTCCTACAATGTTGCT
CCTCCTAATTGGTCTTTTGGCCAGACCTACACTGGTGCCCAATTCCGTTGA

Nucleotide
>AhyEXPA-03

TTCTTTCCCTTTCCAAGAAACCTCCCACATTTTCCTTCTTAACATGTAAACTTCTC
CTCTAACTCTCTTTATTTAATGCTATGATATATATCCCCTATAATAAGTTAAAATG
ATAAGTAAAATAAGTGTATATTTGGCTTGATCTTTGCAGGAAAATGGTTGATGTT
AAAATCTTGTTAGTGGGTGTTTTTTCTATATTCTCTTTTGCTGAAGCATATGGTAG
ATATGGTGGTTATGGTGGTGGAGGGTGGATTAATGCCCATGCTACTTTTTATGGT




GGTGGTGATGCTTCTGGCACTATGGGTATGCATGCATCTTATACTTAATAAAGTA
AACTTGTAACAACAATAATGTCAAAATTTTAATTTTAATAATACAGAGCCATCAA
ATACATACTAATCAATATGATAGATAGTCGCTTAAAAAATATATGTTTTTAACTC
ATAACACGTTGATTATAACATAATTAACGAGTTGCAATCATAAACTTAATTAATT
AAGTTTTAAGTTGAGGAGATTTTTAAAATGGTATCAGAGGTCAACTTGATAAACC
TCATTTCATTTGGAATATTTAGCATTGAGTTTGAGGAAAGTATGTGATGGATCGA
CAGTTCTAACCCAACAAACTCTCATTTGAATTAAGGAGCGCGATAATTACGTACG
ACCAGAGTATTAGCTTTTGATTAAGGTGGTCTTGTCCTAATAACATATATTTATAT
GTCTTTAATTTGTTAAATTCGTTGAAAATGTGAATATATAGGAGGAGCATGTGGG
TATGGAAATCTATACAGTCAAGGATATGGTACAAACACAGCAGCATTAAGCACA
GCATTGTTCGACAATGGATTGGCGTGTGGATCATGCTACCAAATAATGTGCACAA
ATGACCCAAAATGGTGTCTTCCTGGCACAATTACAGTCACTGCTACTAATTTCTGC
CCACCAGGAGGTTGTTGTGATCCTCCCCTTCATCATTTTGATCTTTCTCAGCCTATT
TTTCAACACATTGCTCAGTACAGAGCTGGAATCATCCCTGTTCTTTACCGCAGGTA
TCTTAATTAATTACCTAATTATTAGTAGTTTGTTAATTATACTACTCTCTTTTCGTC
CCATTAAAATTGTTACATTGCCTGTTCATACTTTCTATGTTACCAATAGCGCTTGT
GGCTTAATAGATAGAGCGTCCGCGTGTAGAACAAAATACTTTCTCTGTTACCAAA
AGCGCTTATGGCTTATTAGATAGAGCGTCTGCGTGTAGAACAGAAGGTTTAGGGT
TCAGGTGCAAGTATCACCTTGGGTCTCTTGACTATGCGCATCTCTCTTTACTCCCT
TCTTGAGGATATCGAATGTGGTTTGTCCGCAAAACCCTACCCAAACATGCCTTGT
GCAAGATAATAAAAAATCCTTTAACTTATCTCTGTTGCATCAAAATTTATTACATT
ACAGAAACATTAAACGAACCGATATAATAGTGTCGTGTCATGGCATGTAGCTCAT
GAGCTTTAACTACTTTAAATTTTGTATGATATTTTTGTACATTTCTTGATCCAAAA
GAAAGAGTGTCTAGTACTATCTACAAAGTGTGGTTAATTAGTAAGGTGTTTGAAA
AGTTGTATGTTGAGACGTACGTACTCTTTTGACTTTTGGCATAAATGAACATGCGT
AGATGTACGTGAACGAAAGTGTAAAGCATTTGGATTTGGGTGGTCCTGTATTGGA
GTATTTTATAACCTCAAAAAACTATTTTATACTCCGTTTTTAAGAAATTGTTCATT
ATGAGTTTTTCATATAAATTAAAAAAATTAGAATCTTTATGTATTGGTATTATAAG
AAAGAAAAGACATTTAAATTAAAAATAAAATAAAAAAAATTATCATTATAATTA
ATATAGAGATAGTATATTTGGTAAAAATGGGAGGGATTATGAGGGTATATTTAGA
AAAAAAGATTTCCACAAATGGAAAGCATTTTAAACTGAACAAACATTTAAAACT
ACCCGTTATAGTAAGGTGGACAAATAAAAAAAATATAGGGGGAGTATTACTTATT
TATTTATTTATTTATATTAGATACATATGAATTATGGTGGACTTATTTTAACCCCA
ACAATAATAATGTAGTAAAGAGCTAAAATTATAATTACCTAGGGACTAAAGGTA
AGATAAATATATATTTTAGCTAATTAACAATCTTCAGACTATAATTAAGCGATAA
ATCAATCTTTTTTTGGATTTCTTTTAGCACTAAGTAATTATTTGTGCTATAATTTTA
CAATTTGTGAAAAAAAAAATGTAAATATAGTCATCTATATATTAGTGTCTCAAAA
AATGAAGAATTTGAAGGAAGGGTATACAACCGTACAAGGCAATAAAAAGATGTA
TGTATTAGTTTTAGAGATTTCTTAAAAATTGTTTTGTTAAATTTTATCCAAAGTTCT
CACCATAAAAAAGTTATTGTGTTTTGCAAAATAAAAAAATAAATGTGAATGATAA
GCATAGCTAGTTTGGTTGTTTTTTTTTTTTTCTGCAGGAGATCTAGAACAAAATCA
AATTAATTCGATAATATTTTAAAAAAATTTTCTTAATAATTAGGATTGGGAAGGT
ACAAAGTTCCTACCAATTTAACCAGGCCAGTATAATATCAATATCTATACGTATA
TAATTACGTAAGTTGACGGGTTCTAGATCTGCCCTTACTAGTTGAGTTGACAGTTG
ACACATAGCGTCACATTTTAAACTTGAGTATTAAATTTTTATTATTAACCATTTCT
ATTTGAACACACTACAACAAATTTAACTTTTTGCGACATTGGATTTAGTGACATTA
AACAAATGCCACTGATTCATATTTTTAAAAATTATTGGTTTTATTTTAAGTTCCAC




TACAAAGTGATTTAACGACACTTGATTTGGTCTTTAGTGACATATGTAATTGTCAC
TTTAGTCTATAGTGGTATTTGTGAGAAATATCACTAGATCCTATGTCGCAAAAAG
CTTTAGTGTGACTTTTCATTATGCTGCTAAAGAGTCTAATAAATGTCACTAAATCC
TCTATATATATTATTAAGAAATTTGAAATAGCAATATTTAAATTAAATGTCGCTAA
ATATATCCTACTAAAAACAAATTATGTTGTAGTGACATTATTTATTTATTTATTTG
CTGTTTTTGTAGGGTACCATGTAGGAGGAATGGAGGAATAAGATTTACAATCAAC
GGACACTCCTATTTCAACTTGGTTTTGATCACCAACGTTGCAGGTGCAGGAGATG
TCCATGCAGTTGCAATCAAAGGGTCAAGAACAGGTTGGCAAGCCATGTCAAGAA
ATTGGGGGCAAAATTGGCAAAGTAACAATTATCTTAACGGACAATCCCTATCTTT
TAAGGTCACCACCAGTGATGGTCGTACTGTTGTGTCCTACAATGTTGCTCCTCCTA
ATTGGTCTTTTGGCCAGACCTACACTGGTGCCCAATTCCGTTGA




