IDENTIFICATION

Species: Anacardium occidentale
Locus: Anaoc.0004s0617

Gene Model: Anaoc.0004s0617.1.p
Description: AocEXPA-09
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_ v0_9
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies PLN0O0OOS0O

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0GOS0 super family expansin A; Provisional 13-247 2.08e-141
SEQUENCES

Peptide

>A0cEXPA-09

MALFELLLVGLLSIVTSVLGNGQGWSDAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQG
YGTNTAALSTALFNNGLSCGACFEIRCVSDPKWCLPGSIVVTATNFCPPNNALPNNAG
GWCNPPQQHFDLSQPAFQRIAQYRAGIVPVAYRRVPCRKKGGIRFTINGHSSFNLVLI
TNVGGAGDVHAVSIKGSKTGWQPMSRNWGQNWQSNAYLNGESLSFKVTTSDGRTL
VCNNVVPASWSFGQTFSGLQFST*

CDS (coding sequence)
>AocEXPA-09

ATGGCACTTTTTGAGCTACTCTTGGTAGGGTTACTTTCCATAGTAACATCTGTTTT
GGGGAATGGCCAGGGATGGAGTGACGCTCATGCTACTTTTTATGGAGGGGGTGAT
GCCTCCGGTACAATGGGTGGGGCTTGTGGGTATGGGAACCTATACAGCCAGGGAT
ATGGAACAAACACAGCGGCCCTCAGCACTGCACTTTTCAACAATGGGTTGAGCTG
TGGAGCTTGTTTCGAGATTAGGTGCGTCAGTGATCCTAAATGGTGCCTCCCTGGCT
CAATTGTGGTGACTGCCACTAACTTCTGTCCACCGAACAATGCGCTCCCTAACAA
TGCTGGTGGCTGGTGCAACCCTCCCCAGCAACATTTCGACCTTTCTCAGCCTGCTT
TTCAACGAATTGCTCAATACAGAGCTGGAATAGTACCCGTTGCCTATAGAAGGGT
ACCATGCAGAAAGAAGGGAGGCATCCGATTCACAATCAATGGCCATTCTTCCTTC
AATTTGGTCCTCATCACAAATGTTGGAGGTGCTGGTGACGTTCATGCTGTTTCTAT
AAAAGGGTCGAAAACTGGTTGGCAGCCCATGTCAAGAAACTGGGGTCAGAACTG
GCAAAGCAACGCTTATCTCAATGGAGAGAGCCTCTCCTTTAAGGTTACAACTAGT
GATGGGCGCACTTTGGTGTGTAACAACGTTGTCCCAGCGAGCTGGTCCTTTGGCC
AAACTTTCAGTGGCCTACAATTCTCAACCTGA

Nucleotide
>Ao0cEXPA-09

CTCATATTATAAATATAAAGATTCAGTCAAATTTGCCATTAAAGATATCTTCACA
ACTTCACACAGCGCACAATTAAATTTCCAGTCATAGTTGACGGCACTACGAGAAT
TTAACATTATCAGCATCTTGAGCAAACTTGGTCGGTTCCAAACATGCATTTGGATT
GGATTTGCAATAACGACAATTCAATGCAGTATCCTGTTCAAGCCCCATGATTTTC
AATTTTCTATGTTCTTATTTCACCACCACATGAAGATTGTTTGAACTACTTGGAAG
ATAATAAAAAGAGGAGATCTCTTTTTCCTTGAAAGACAATTGTAATTGTGGTCTC



ACTTTTGAGCATGTACTATGCTGAAACAATCATAGTAAGTGATCAGATAACTTCA
CTTTAGATTCAATTTTGAAAGATACATTTCTGGTAATGGTCTAGTCAGTAGTGGAG
AATGGAGTGTCAGTTAAAGAGGGAAAAGGTCGTTGCTGCCCAGCCCGGTTGTGG
GCTAGCTTGACAGTTTAACCTAACAAAATGCAAAACCACTCAACTGTTTTTATCCT
TAAAGATGGAATCTTTGAACGTAGGAGACGAACTCTTGGTCTTAACACCCTCAAC
ACACAGAGACAAGTTCAAAGCCACGTGGTTTGAAGAAAAGTGGCTTCAGTTCCTT
GCATAGATACCGCTTGCACCTGGCTATTCAACGTCCCCACAGCTCAATTAATGTC
AGCTGGATGTATGTTTCCCAGGAGAGTTCCTTTTTGCCCCTTCCAACTATATATCC
CCCCCTCAGCAGCTACTTCCTCACTCACAAATCCTATAACCTTGACCTCTTGGCTC
TAGGATCTCTAATATCTCTTTTCCCTCTTTTTAACGCATTGGTGGTGCTCAAGTCGT
AAGGGTGCTTCTTTTGTGCGGGATCATGGCACTTTTTGAGCTACTCTTGGTAGGGT
TACTTTCCATAGTAACATCTGTTTTGGGGAATGGCCAGGGATGGAGTGACGCTCA
TGCTACTTTTTATGGAGGGGGTGATGCCTCCGGTACAATGGGTGAGTTACATGTTT
GTGCTGCACCTAAAAACATTTGATTAAAGTTATGTAAGAAATTAAATTGTTGAAG
GGGCTTTTGCAGGTGGGGCTTGTGGGTATGGGAACCTATACAGCCAGGGATATGG
AACAAACACAGCGGCCCTCAGCACTGCACTTTTCAACAATGGGTTGAGCTGTGGA
GCTTGTTTCGAGATTAGGTGCGTCAGTGATCCTAAATGGTGCCTCCCTGGCTCAAT
TGTGGTGACTGCCACTAACTTCTGTCCACCGAACAATGCGCTCCCTAACAATGCT
GGTGGCTGGTGCAACCCTCCCCAGCAACATTTCGACCTTTCTCAGCCTGCTTTTCA
ACGAATTGCTCAATACAGAGCTGGAATAGTACCCGTTGCCTATAGAAGGTGGCCA
TTTTGAACGATATAAATTAACTCTAGTCCTATATATGGTTACTAATCATTAATTAT
AATGCAGGGTACCATGCAGAAAGAAGGGAGGCATCCGATTCACAATCAATGGCC
ATTCTTCCTTCAATTTGGTCCTCATCACAAATGTTGGAGGTGCTGGTGACGTTCAT
GCTGTTTCTATAAAAGGGTCGAAAACTGGTTGGCAGCCCATGTCAAGAAACTGGG
GTCAGAACTGGCAAAGCAACGCTTATCTCAATGGAGAGAGCCTCTCCTTTAAGGT
TACAACTAGTGATGGGCGCACTTTGGTGTGTAACAACGTTGTCCCAGCGAGCTGG
TCCTTTGGCCAAACTTTCAGTGGCCTACAATTCTCAACCTGAAGTTGAAGTAACTA
AGCAATTATTAAGTATAAATAATTACCATAATCTGTAGTGCTTTTTTTTGTTTTGG
GCTTACTTAGAGATGGCTCTTTTTGGTTTATGTTTGATTATGGAAGATTTCTGATC
TGCTGTCTTTTGAAAAGGCAGAACGGAAATGGCGGTGGTGAGGTGGTGGACATTT
ACCAGCCGCCACTTCTTAGTCAGTTTTATAAAATAGCTAGCAAATGTAATCAGGC
CCGGGCGGCCTTTTCAGATGCGTCTTTCATTGGAAGACCTCTTGAGTAATATTGGA
TGGATCATACTGTATGCATCTCTCAATGAACAAGATTTTTGGTGTTTTTGATGAGA
TTAATGCCAACCCCCATATGCATCACAGCCTTCATGTGAGACTGGAACTGGAGTT
CTTCTATGAGTTTAGAAGAAACAGAATAATTTTTTTTTAGTTTGTCCATTTGTTTCC
CCTTTTTTATATCAAGCCCCATTCTGCAAAATGGATGGAAGAAATAACCAAGAAC
AATGGAACAATACTAAGCTAAAAAGATATAAGAACCCAGCCAAGCAAAGACTCG
AGCTTAAAATACAACAACATTTAGGTTCCAAAACGAAACAAAGGAGAATACTGA
TTTAAATACCCTACACCAATAGCCAGGATCAGTTCACGAG






