IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016169989

Gene Model: XP_016169989.1
Description: AipEXPA-23
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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Query seq.
Superfanilies PLNQ0OOS0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND0O50 super family 1535 expansin A; Provisional 30-257 6.09e-122
SEQUENCES

Peptide

>AIpEXPA-23

MASNVVNIIGSLIISLMWMVEARIPGVYSGGAWQTAHATFYGGSDASGTMGGACGY
GNLYSQGYGVNTAALSTALFNSGLSCGACFEIKCANDRQWCHSGSPSIFITATNFCPP

NYALPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAYRRVPCRKHGGIRFTIN

GFRYFNLVLISNVAGAGDIVRTYVKGSRTGWMPMSRNWGQNWQSNAVLVGQALSF
RVTASDRRTSTSWNIAPSNWQFGQTFTGKNFRV

CDS (coding sequence)
>AipEXPA-23

CAAACCCCCCAATCCGTTACCATAAGTATTTCACACACTGCTCCCACATTTTTCTC
CATCCACCTCTCGGTATCAAACATAATAATAAGTTAATAACATTGTAAACAAGAA
AAATAGGGGGTATGGCCAGCAATGTGGTCAACATTATTGGATCTCTCATCATCTC
TCTAATGTGGATGGTGGAGGCTAGAATCCCAGGAGTGTACTCCGGTGGTGCTTGG
CAAACTGCTCACGCCACATTCTACGGAGGATCTGACGCTTCGGGAACCATGGGGEG
GAGCATGTGGGTACGGAAACCTGTATAGCCAAGGATATGGAGTGAACACGGCGG
CGCTGAGCACGGCGCTCTTCAATAGCGGTCTAAGCTGCGGTGCCTGCTTTGAGAT
CAAGTGTGCCAACGACAGGCAGTGGTGCCACTCCGGCAGCCCTTCCATATTCATA
ACCGCAACAAACTTCTGCCCCCCAAACTACGCACTCCCAAGTGACAATGGCGGTT
GGTGCAACCCTCCCAGACCTCACTTCGATCTTGCCATGCCAATGTTCCTCAAGATC
GCTGAGTACCGTGCCGGCATCGTCCCCGTTGCCTATCGCCGGGTGCCATGTAGAA
AGCACGGTGGGATCAGGTTCACAATTAACGGATTCCGTTACTTCAATTTGGTATT
GATCAGCAACGTCGCGGGTGCAGGGGATATAGTGAGGACGTACGTGAAGGGTTC
AAGAACCGGGTGGATGCCAATGAGCAGGAACTGGGGCCAGAACTGGCAGTCAAA
CGCGGTCTTAGTGGGTCAAGCCTTGTCCTTCCGTGTCACCGCCAGTGACCGTCGC
ACCTCCACCTCTTGGAACATTGCTCCCTCCAACTGGCAGTTCGGTCAAACTTTTAC
CGGAAAGAATTTCCGGGTTTAACCTTATTAAGTCGCTAATCACTCACACCCAATC
ATAATTATATAGTGTTATATTTTTTTTACCCCATCATTATCACTATGATTATGATTA
TGCTCATGATTATATGAAATGGACAAGGCTATTATTTTTTTTGGCTTCCAACCAAT
TGTCTAATGTCAGTTTTTTATTATATTTTTTTTACCCCCCTTCTGGCGCCCATTTTG
ATAGCGATTAGAATGCTGGATTTTATTTTTGACTGAATGTTTTGGAGACTGTGAAA
GGGGGAGTGAGTGAGTGACAGCAGGTTGTGACTTGTTGACTTTTGTGTCCTTTTTG
GGTGGGTGGGTTTGATATGATATTGCTATATAATTTTAATTTGGGGTGCGTGCATG




AGTTTGTACTCTTTTATCAGTTTGTGTGTTAGATTTTAGAGTGAAGAGGAGGGAAC
GGAAGAGGAGTAAGGAATGCTGAAGCGGCTAAGCAAAGTAGTAGCCCGCGGCA
AAATTAGAAATGGGATGGTGTTATGTTGTTATGTCATTATGTATCTAAGGGCATG
TGTTGTGGTTAACTTGTATACGCTCGAATCAGAAAAATGTATTTTGTTGGTTTGTG
TTTCATTCATTCTACTACATGCAATTATGTTGTTTTCTTTT

Nucleotide
>AIpEXPA-23

CAATTTCTAGCTACTTCAACATTTCGCATTCCAAGAGCCTACTTATAATAAACTAA
AGTTAGTGTGACAAATTACTCATTAGTGAATATTATAGTGTCTAAAGTCTCAAGTT
GAAGTTATATACGCTAATAATAGTACTTTGGTTTGGTTACGGTAACTATAACCTCG
TAATTTATATTAGTTCGATTCTGTGGGCTCTTATGTCCATGGACTTAATTGGATAT
TGAATTGAATTCGTCGCAAACTGTACGTCCTTTTCACATTATCTGTTATTGTGGCC
ACGTATTCAGTTGATGGGAGAATGGTGTCCCTCACTATCTCAACGACAAAAATCA
AAATAATTAGAGAGAGAAATCAGAAATGTAATATATTTGTGGAGCCCACAATGA
AACGGAGTAGGGTGTGAAATGAAACACAATTGGAAAGTGTAATGTGAAAATTCC
AGATGGTGCCCCTGTATCACTGTAGAGTGTGTTTAAGTGTGTAACTATAACTAAC
CCCAAACCCCCCAATCCGTTACCATAAGTATTTCACACACTGCTCCCACATTTTTC
TCCATCCACCTCTCGGTATCAAACATAATAATAAGTTAATAACATTGTAAACAAG
AAAAATAGGGGGTATGGCCAGCAATGTGGTCAACATTATTGGATCTCTCATCATC
TCTCTAATGTGGATGGTGGAGGCTAGAATCCCAGGAGTGTACTCCGGTGGTGCTT
GGCAAACTGCTCACGCCACATTCTACGGAGGATCTGACGCTTCGGGAACCATGGG
TATGTAACTTTTTTTTTTTATTAAAGATAGGAGACTCGAACCCGCAACCTTTTAAT
TGAGTAGTGGGAGATTATGCCGTTTGAGCTATTACTTATTGGCCATGGGTATGTA
ACATTATTCTCTACTTAATTTTGAGTTTGATAGTTTATAAGTGTATGTATGTGTGG
GTGTGTAGGGGGAGCATGTGGGTACGGAAACCTGTATAGCCAAGGATATGGAGT
GAACACGGCGGCGCTGAGCACGGCGCTCTTCAATAGCGGTCTAAGCTGCGGTGCC
TGCTTTGAGATCAAGTGTGCCAACGACAGGCAGTGGTGCCACTCCGGCAGCCCTT
CCATATTCATAACCGCAACAAACTTCTGCCCCCCAAACTACGCACTCCCAAGTGA
CAATGGCGGTTGGTGCAACCCTCCCAGACCTCACTTCGATCTTGCCATGCCAATG
TTCCTCAAGATCGCTGAGTACCGTGCCGGCATCGTCCCCGTTGCCTATCGCCGGTA
CCATTACTTCTATATTTCTTTAAAACTGAAACCTCATGTGCAAATAACTTCTGGTA
AAGTTAATAATTTAGACTCAGTTAAATGATTTGATAGCTTTGACTAACGATTTTCA
ACTATTAACTTCACGTTAAGCTTAGCTTCCACATTTTTTAAAACTATGCAGTGAAA
GATAAAGGCTATTTGCTACTGCATTTTCCTTTCCAACATTAACATTTTACTAATTA
AAATGAGCGAAAATAAAATAACACTAGTCATAGGTAGGTCTTAATAAAAGTAGA
TAAAAGTAAAGCATAGGCACGAGACCGGGTGTTCATGAAAAAAAGGAGGAATCT
CGGCACTGTGTGTGTAAGGTCTTTTTGACTTTTAGTAGCAGATTTGGTGGGGGTGA
AGTGGACCCTATTTATTGCTTTTTTTTTTATTTATTTTCTGTAGGTGAAAACTTATA
TAATTTGATAAATTTGAAGTTAATCACAACTATCAATTTTACGTCAAAACAAATG
CACATGATTTTTTCCCCAACGTGATTAGTAATAGTGATGAATTGGTAATTGCGCA
GGGTGCCATGTAGAAAGCACGGTGGGATCAGGTTCACAATTAACGGATTCCGTTA
CTTCAATTTGGTATTGATCAGCAACGTCGCGGGTGCAGGGGATATAGTGAGGACG
TACGTGAAGGGTTCAAGAACCGGGTGGATGCCAATGAGCAGGAACTGGGGCCAG
AACTGGCAGTCAAACGCGGTCTTAGTGGGTCAAGCCTTGTCCTTCCGTGTCACCG
CCAGTGACCGTCGCACCTCCACCTCTTGGAACATTGCTCCCTCCAACTGGCAGTTC




GGTCAAACTTTTACCGGAAAGAATTTCCGGGTTTAACCTTATTAAGTCGCTAATC
ACTCACACCCAATCATAATTATATAGTGTTATATTTTTTTTACCCCATCATTATCA
CTATGATTATGATTATGCTCATGATTATATGAAATGGACAAGGCTATTATTTTTTT
TGGCTTCCAACCAATTGTCTAATGTCAGTTTTTTATTATATTTTTTTTACCCCCCTT
CTGGCGCCCATTTTGATAGCGATTAGAATGCTGGATTTTATTTTTGACTGAATGTT
TTGGAGACTGTGAAAGGGGGAGTGAGTGAGTGACAGCAGGTTGTGACTTGTTGA
CTTTTGTGTCCTTTTTGGGTGGGTGGGTTTGATATGATATTGCTATATAATTTTAAT
TTGGGGTGCGTGCATGAGTTTGTACTCTTTTATCAGTTTGTGTGTTAGATTTTAGA
GTGAAGAGGAGGGAACGGAAGAGGAGTAAGGAATGCTGAAGCGGCTAAGCAAA
GTAGTAGCCCGCGGCAAAATTAGAAATGGGATGGTGTTATGTTGTTATGTCATTA
TGTATCTAAGGGCATGTGTTGTGGTTAACTTGTATACGCTCGAATCAGAAAAATG
TATTTTGTTGGTTTGTGTTTCATTCATTCTACTACATGCAATTATGTTGTTTTCTTTT
GGTAGGGATGTGTAATGATTTAAATTGCAGTTAGTGCAAAACTACTACCCCACAA
ATGATAGATGATCTTTGAAGTAATGTTTATTTTGATATATGACATAAACTTAGTCA
TTAACTTTTTAAAATAACTAAATATTTGTTAGTGTAGTGCTAATATAAGTCCTTAA
AGTTATTTGATCAATATAATACCTGACAATAATTCATAAGACTACACCAATGACT
GTAAAAGAGAAGTTTATAGAGATCTGAAGCGGCGAGGTTCGAATCCCATCCAGTT
ATTTGAGCCAATGAGAAAGCAAAATTTTATAAATGCATATGGTGTTGGCAAATAA
GATTTGGACCTAGTCATGTAATATTCCAAAGCTGACTGAACAATCTGCTGTTTTCC
ACGTTACATGCAATTCGTTGGGACTGAATGTTTTGTGGTCAAACTCAAATGTGTG
ACCCACTATTCTTGACAAATACACTTATTCGCCTGTACAAATGACCCATGAATGA
AG






