
IDENTIFICATION 

Species: Manihot esculenta  

Locus: Manes.07G140700 

Gene Model: Manes.07G140700.1 

Description: MsEXPA-19 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mesculenta_v7_1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05761  

EXTERNAL RESOURCES 

https://cassavagenome.org/  

https://cassavabase.org/  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>MsEXPA-19 

MATAAFSAISLLLFVLNLCFRGTFGDYGGWQGGHATFYGGGDASGTMGGACGYGN

LYSQGYGTNTAALSTALFNSGLSCGACYEMRCDNDPKWCLPGTITVTATNFCPPNYA

LSNDNGGWCNPPLQHFDLAEPAFLQIAQYRAGIVPISFRRVPCMKKGGIRFTINGHSY

FNLVLVTNVGGAGDVHAVSIKGSKTGWQAMSRNWGQNWQSNGILNGQSLSFQVTT

SDGRTVTSYNIVPANWQFGQTFEGGQF* 

CDS (coding sequence) 

>MsEXPA-19 

ATGGCCACAGCAGCATTTTCTGCAATTTCCCTTCTGCTTTTTGTGCTCAATCTTTGC

TTTAGAGGCACTTTTGGAGACTATGGAGGATGGCAAGGTGGTCATGCCACTTTCT

ATGGTGGGGGTGATGCTTCTGGGACAATGGGAGGTGCTTGTGGGTATGGCAATTT

GTATAGCCAAGGGTATGGTACTAACACTGCAGCACTTAGTACTGCCCTATTCAAC

AGTGGCTTGAGCTGTGGAGCTTGCTATGAAATGAGATGTGACAATGATCCCAAAT

GGTGTCTCCCTGGAACTATCACAGTCACTGCTACCAACTTCTGCCCTCCTAACTAT

GCCCTGTCAAATGACAATGGTGGCTGGTGCAATCCTCCTCTCCAACATTTTGACTT

GGCTGAGCCTGCTTTCTTGCAAATTGCTCAGTACAGAGCTGGAATTGTACCCATTT

CCTTCAGAAGGGTGCCCTGTATGAAGAAAGGAGGAATAAGGTTCACCATCAATG

GACACTCATACTTCAACTTGGTTTTGGTGACAAATGTTGGTGGAGCAGGAGACGT

ACATGCAGTATCAATCAAGGGCTCTAAGACAGGGTGGCAAGCCATGTCAAGAAA

CTGGGGCCAGAACTGGCAAAGCAATGGAATCCTCAATGGGCAAAGCCTTTCTTTT

CAGGTCACCACAAGTGATGGTAGGACAGTGACAAGCTACAACATTGTGCCTGCTA

ACTGGCAATTTGGACAAACATTTGAGGGTGGTCAGTTTTAG 

 Nucleotide 

>MsEXPA-19 

AAAGAAAAAGCCAAGGGACAAACATCATTAAACGGCGTAGTTTTGCATTATCTTA

GGGCAACCCAAGGCTACCCTTGTTGGTTTATTTGTCTGTTTATTTGTCGTTCCCCG

TTTTGGCCGCCGCTCGTTCCTCCAGGCGCGCTTTGTCCGATCTGATGCTAACAGTC

ATTTTCTCAGGTTATACTTGCAAATCTCTGCTTGATTTTATTTAGAGCCATCTTTAG

CATGGATTTGTCAATTAAGACATTTTTCCTTCATATCTCTCTTTTACATCATATTAC

CTTATTTTTCTAGTTTCACATTCTATCTTTGATAGTATAAACAGTTTTAATACATCA

TCTGCATTCCACATTCCACTGATCTTAAGCTTGATCTGTTACACTGCACTGATCTT

AGGCTTGAGATCCTGAGGCTGCACAGTTCTCTATGTATTTTCTTTTAACTGTTTAT



TATCAGCAAGTTCAATTATTTATGACCCATGAAAAATGAGGGAAGCTGGTGATTC

ATCTCACTGGCTTTCTTGTTGTTGTTGATGTTTATGCTTCTTAGTTTGCTTTTCATTT

ATGGGTTTTCTATAATTTCTTGGCTGTGTTTATTTATATTTCCGGGTTGTGATTCTA

TAAATTCCTGGTAATTTGTTACTGGAGAGGTTTTCTATATCATGAGTTCGAATACA

TCTCCTTGATGTATTTCTGTTAATCTTAAAAGTCTAAAGGTTACCAAATTTCCTGT

AGGCAGTTTATATCCCTTGGTGTATCATGAGTTTGAATATCCTCTGCATGTGAAAA

TGGGATAATTATGCTGTGCACTTATGAGCATGTACCTTGTCTCACAAGACCCACC

ATCCACTTAATAAGGAAATCCATATTTTTATGAGAGGGAGCACTAAATTTATCTG

CACTGGGAGTATTGTAGAATTCTCTGTGAAAAATGAGTCATATTTCCTGCATCTAC

TCTTAGCATTTGAGCATTGGACTCTCTAGTGTTAGATTTTATACATAAGAAGTTCC

AGTTTACAAATGAATTCTTTGTTGTACTGCTATAAGAAAACAAGACAGTACTGAT

AAAGTGATGGGGGAAGAACTGAATGTGTATATAGTGTATCTTCACTTTTTTCTTTT

AATGAAATATGGTGGAGGATTCCTTGCTTTTGTTTCTCTATATTTAAACTTCAATT

TGTTTCTGGAATTGTAATCATTAATTTTAATTTTACTTTAGGTGGTTTCATATGTGA

ACATTGACATCAATGAAGGTGTGAAATTGTGGAAGTGTGAAGAGATGTGCTGGT

GAAGTCTCATAATTTTTTTAAATTTATCAGATTTTGAAAACTTTTATTGTCTTTAAC

CTGGATCTGGGTTTGGATACCTGAACTATTTGAATGCTTTGATTAAATTTTCAGCA

AAGAATAGAAAGAGAAAAGATTTAAGAGGGTTTAGGTAATATGCAAGTGATAAT

AATCAAATTTACTACACATAAGGTTGCAAAGGGTGAATTCTAATTGAGTCTCAAA

CTGTTAAGGTAGTTAAATTAATGGGCACCCTATCCATACCCTTTTCAAAGGAAAA

AATGTCACTGCCACCACCTCTAAACCCCATCCACACTCTTTTACTATCCCTTTTCTT

CACGTTTTCATTACCAGCCACTTCCCACACTTTCTCCTCTTCCTCTCCTCCACAACT

CTCCACCTCCCTCTCTGAGTGGCAGTCTGCACATGCCACTTACTATGCTGCCTCTG

ACCCTCGTGACTATGTTGGTGGTGCCTGCGGTTATGGAGATTTAGGGAAAGCAGG

GTATGGGTTGGCCACAGTGGGCCTCAGCGAGGCAATGTTCGAGCGGGGCCAGAT

GTGTGGTGCATGCTTCGAGTTGCGGTGTGTGGAGGACCTGCGGTGGTGCATCCCT

GGCACTTCTGTCATTGTGACGGTTACTAATTTTTGCGCTCCCAACTATGGTTTCAC

TGCTGATGGTGGAGGCCACTGTAATCCTCGAAACAAACACTTTGTCCTTCCCATT

GAGTCCTATGAGAAGATCGCCATTTGGAAGGCTGGTAACATGCCTGTACAATACA

GGAGGTAGATAGTTACTTCATCTCCTTTTATTTCATATTATCTTTCATGTTAAATTG

TGCTTCATGCTTGCATATTCAAATTAGCTTGCTAGCTTGTGCCATAGCTTGTTTGT

CCATATTGTTAACCTTGCACTTACTATCAGGCTTTGAAATCCTTGAGTTTTTTTTTT

TCCTCTAATTTAGATGTTTATGCACTATGGCTCACATATTTGGGTCTAATCTGAAC

AATAGTCCCCCCCCCCCTCCCTTTCTCTTTTTGAATGATTCTCTATGTAGATTTAGT

GTATTATGATTCTCTATGTAGATTTAGTGTATTATGATTCTCTATGTAGATTTAGT

GTAAGAAATACACTCTTCATTTGTATGGTAATATGTAGACTGGGAGTAGACATAT

TGTGAGCATTGTACATTTAGACATGTTCCAAGGCTAAAATTTTCTATAATTTTAGA

TGTTGTTTACCCTTTGCTTTTGATTTATTATTTGATGAAAAAGAGAAATAAACTTA

TATATATAAACTAAATAGATAATGGCAGACAGCCTTTCTATCCTTCACTAAAAGA

AGTAACAGACTAAAAATAATTCGTTATGAATAATACAAACAGTTTGCAACCTTTC

TTTCGGAGATTAGAAAAAAGGGTTTGCTTCTATCTCTATGTAATGACTAAAATAC

ATAAATTGATAATTGCATTAGTTGTAAGGTCTTAACTTGGACAGTAAGTTAGGCT

AAAACAATTTTCATATGTTTCCTTTTATGTGAAAGGTCTTAATTATATGGTAATGT

TTTTGTCCTAGAGGATTTCCAAATGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGTGACAGA

CCTTTCGTTGCATTATAAGTTCTTTTTTTCTTTTCCCTCTAAAAACAATGATCTCAT

GTTTATTCAGGAAAACAAAAACCTCATGTGCCGGTGAGGGAAAAGATAAAGCAT

CTAGTAGTAGGTATCATCACACTACATAAGCCTATGCGACTATAGAGGCTTGGAA

TAGAGTAAATATAGGGGATATCTTTTGAGATCTCAACTTGGGTAATTCAATTCAT

AATGCATTATGTATGTTAGGTTTCTCCATGATATAAGGCTTCTCCTGATTTTGGGG

ATTACAAGAATTTCTAGGCCATATTTGACTGTGTGCTTGTTTGGCATTATAGTTTG



AGGATCAAAACTGCTTTTCAGGGAAAAAAGAACATGTTTTTAGATTAAAAATGCC

TTTAAACTAATGAAATTTAATTTAAATCATTTTCTAATACTCTTACTAATATATTTC

AAAATGCCAAAAAAAAAAAAAACTCTATGAAATCCCAAAGTCCTGATATGCGTG

TTGCTTTTCCTTTACCTCGAACCATATTGATTTTTTAACTGGTTCATCTCTAAGGTA

TAAACTTACATTGATTCTAGACAATTCATTTGTTACTCGTTTCTTGTCCTTGCCATT

TGAAATCTTCTTGCTTAGGAATGGTACGGGAGCTGTTTAGATATAACATATTTTTA

CATAATATTGCTTTGAATTATTTCTTAACAACTTACTGACATTCTATTTTAGGATA

TGGCCATATGATTCGCTAAAATTTACCTGATAATTAATTTACATTTGAGCAATCTA

TTAAAGAGGGGACTTTAGTTTGTATATGGATATGCTACAATTTCCACCTTAAGTG

AATTGAAGATGCTTCAATTGGTTTAAGTTTGTTGATTTACGGGATTTTCTTAGAGA

TCTGTATATTCATGCATGTACATTTACTTGTGAGCGAATTTTTTCTTATTGATTTGA

ATGCAATGCCAATTGTCTTGGAAGCCTTTATCAGCTGAAATGATTCTCTTTTCCGT

TAAATTTGAATTTGCTGAACAGGATAAAATGCAGAAAGGAAGGAGGAATTCGAT

TTGCTGTCTCGGGATCAGGCATCTACATTTCAGTACTGATCAGCAATGTTGCAGG

AGCTGGTGATATAACTGCAGTGAAGATTAAAGGTTCAAGAACAGGTTGGCTTCAA

ATGGGTAGGAACTGGGGTCAGAACTGGCATATCAATGCTGATTTGAAGAATCAA

CCTCTCTCATTTGAGGTTACTACTAGCGATGGAATCACAGTTACCTCTTACAATGT

CGCTCCCAAGAATTGGAGCTTTGGTCAGACTTTCGAAGGCAAGCAGTTTGAGACT

TAGTGTAGCAGCAAGAAGACATATCATATAGATGAGACCATTCTTTGTTTTTCTAT

TTCCACCTTAATTGTTTTGTTTTATAGGTCAGGGTGGGAGTGTATGATTTGTAATG

GGAAAATTATATTTGTAAACAAAAGGTGTAGAAAGCACCTTATTGGAGAGCATTC

TAAGATTGTTGTTCTGTAAAATTAAACACGGTAAATGATAAAATGTGCTGCTTAT

TTGTGG 




